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Cataloglu kayisi ¢esidi ilkbahar ge¢ donlarina dayanikli, Hacihaliloglu ve Kabaasi kayisi
cesitlerinden sonra en fazla yetistiriciligi yapilan verimli kurutmalik bir kayis1 ¢esididir. Malatya
ekolojisinde cesidin hizla yayiliyor olmasi ve bir ¢ok farkli klonlarmin bulunmasi, verimli ve
kaliteli klonlarin tespit edilip tiretime kazandirilmasi agisindan onem arz etmektedir. Bu ¢alisma
Malatyanin ilgelerinde (Yesilyurt, Dogansehir, Darende, Yazihan, Kale, Hekimhan, Battalgazi,
Akcadag) gerceklestirilmistir. Calismada 22 farkli klon ve Kayist Aragtirma Enstitiisii Midiirligi
biinyesinde bulunan Ulusal Genetik Kaynaklar Parselindeki tescilli standart Cataloglu kayisi ¢esidi
kontrol olarak incelenmistir. Degistirilmis Tartili Derecelendirme Yontemiyle klonlarin toplam
deger puanlart belirlenmis ve yeni nesil dizileme (DArT) teknigiyle de Molekiiler
karektarizasyonlar1 gergeklestirilmistir.

Cataloglu klon seleksiyonu arazi ¢aligmalarinda fenolojik gézlemler alinmig ve morfolojik
ozellikler incelenmistir. Klonlarin yaslart 5 ile 38 araliginda, ta¢ genisligi 420-1203 cm, tag
yiiksekligi 265-1280 cm, govde c¢evresi 37-139 cm olarak belirlenmistir. Labaratuvar
calismalarinda meyve analizleri gerg¢eklestirilmis olup, yapraklarda molekiiler karektarizasyon igin
DNA izolasyonu gergeklestirilmistir. DNA izolasyon asamasi sonrasinda drnekler Diversity Arrays
Technology sirketine (Avustralya) gonderilmistir.

Meyve kalite ozellikleri bakimindan klonlarim meyve agirliklart 26,66-46,41g arasinda,
et/cekirdek orani 12,93-19,37 arasinda ve suda ¢6ziinebilir kuru madde miktar1 (SCKM) %21,67-
27,30 brix arasinda degisim gostermistir. Yapilan molekiiler c¢alisma sonucunda Cataloglu
klonlarina ait PCA ve kiimeleme analizleri klonlarin genetik yapisinin biiyiik oranda benzer
oldugunu, ancak Cataloglu 19 klonunun genetik olarak belirgin sekilde farklilastigin1 ortaya
koymustur. Tartili derecelendirme ve molekiiler analiz sonucunda CKS5, CK15, CK19, CK21,
CK22 klonlarmin ayni kosullar altinda verim ve meyve kalite ozellikleri incelenerek {iretime
kazandirilmas1 dnerilmektedir.

Anahtar Kelimeler: Kayisi, Cataloglu, Yeni Nesil Dizileme, Klon Seleksiyonu
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ABSTRACT

Cataloglu is a productive drying apricot cultivar that is tolerant to late spring frosts and,
following Hacihaliloglu and Kabaasi, is the most extensively grown cultivar. The rapid spread of
this cultivar in the Malatya ecology and the presence of numerous different clones make it
important to identify high-yielding and high-quality clones and introduce them into production.
This study was conducted in the districts of Malatya (Yesilyurt, Dogansehir, Darende, Yazihan,
Kale, Hekimhan, Battalgazi, Ak¢adag). In the study, 22 different clones and the registered standard
Cataloglu apricot cultivar in the National Genetic Resources Plot within the Apricot Research
Institute Directorate were examined as a control. The total value scores of the clones were
determined using the Modified Weighted Ranking Method, and their molecular characterization
was carried out using the next-generation sequencing (DArT) technique. Phenological observations
were taken and morphological characteristics were examined during the field studies of Cataloglu
clone selection.

The ages of the clones were determined to range from 5 to 38 years, and their canopy
widths, canopy heights, and trunk circumferences were measured as 420—1203 c¢cm, 265—-1280 c¢m,
and 37-139 cm, respectively. In the laboratory studies, fruit analyses were conducted, and DNA
was isolated from the leaves for molecular characterization. Following the DNA isolation stage, the
samples were sent to Diversity Arrays Technology (Australia).

In terms of fruit characteristics, the fruit weights of the clones ranged from 26.66 to 46.41
g, the flesh/seed ratio ranged from 12.93 to 19.37, and the soluble solids content (SSC) varied
between 21.67% and 27.30 °Brix. The molecular analysis of the Cataloglu clones, using PCA and
clustering analyses, revealed that the genetic structure of the clones was largely similar, but that the
Cataloglu 19 clone was genetically significantly different.

Keywords: Apricot, Cataloglu, Next Generation Sequencing, Clonal Selection
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1. GIRIS

Tirkiye; Asya, Avrupa ve Afrika kitalarim birbirine baglayan, pek ¢ok doneme ve
uygarliga ev sahipligi yapmis, dnemli ticaret yollarinin bulundugu, tarima elverisli iklim ve toprak
kosullarina sahip bir iilkedir. Bu nedenle pek ¢cok meyve tiirliniin anavatani ve dogal yayilim alani
olmustur. Sert ¢ekirdekli meyve tiirleri arasinda yer alan, saglik agisindan pek ¢ok vitamin ve
minerali bilinyesinde barindiran, albeni, tat, aroma bakimindan sevilerek tiiketilen, kayist milli
ekonomimize katki sagladigimiz 6énemli bir meyve tiirtidiir.

Rosaceae familyast icerisinde yer alan Prunus L. cinsinin Prunophora alt cinsine ait bir
meyve tiirii olan kayisinin diinyada yaygin olarak {iretimi yapilan gesitleri Prunus armeniaca L.
(Armeniaca vulgaris Lam.) tiiriinde yer almaktadir (Bailey ve Hough, 1975). Anavatan1 Orta Asya,
Bat1 Cin, Mancurya, iran-Kafkasya bélgeleri oldugu kabul edilmektedir. Yabani tiirleri ¢ok genis
bir alanda dogal bitki ortiisii olarak yetismektedir. (Bas, 1993; Westwood, 1995; Aubert ve
Chanforan, 2007). Kayisimin Tiirkiye’ye gelmesiyle ilgili yaygm goriis Makedonya Krali Biiyiik
Iskender’in Asya Seferleri sirasinda Iran ve Transkafkaslar yoluyla Anadolu’ya getirmis olmasidir.
Bir diger goriis ise kayisinin ipek Yolu iizerinden gegen kervanlarla yayilmis olmasidir. Romali
askerlerin M.O. II. Yiizyilda Yakin Doguyu ele gegirmek icin ciktiklar1 seferlerde Iran ve
Kafkasya’dan Anadolu’ya yaydiklar1 da ayri bir goriistiir (Bailey ve Hough 1979; Layne ve ark.,
1996; Faust ve ark., 1998). Nitekim Tiirkiye gen merkezi olmamasina ragmen elverisli toprak ve
iklim kosullar1 nedeniyle kayisinin uzun yillardir yetistirildigi ikinci anayurdu haline gelmistir.
Yiizyillarca generatif olarak c¢ogaltilmasi renk, tat, irilik bakimindan zengin bir popiilasyon
olugmasini saglamistir. Yetistigi alan miktari her ne kadar genis olsa da ilkbahar ge¢ donlarindan
etkilenmesi ve farkli ekolojik kosullara kolay adapte olamamasindan kaynakli ticari olarak
tiretiminin yapildigi alan kisithdir.

Tirkiye’de ise Malatya ve civarinda ¢ogunlukla ticari olarak Hacihaliloglu, Kabaasi,
Soganci ve Cataloglu gibi kurutmaya elverisli ¢esitler ile liretim yapilmakta ve tiretimin bir kismi i¢
piyasada tiiketilse de biiyiik ¢cogunlugu kuru kayisi olarak ihra¢ edilmektedir. Kalan kisim taze,
meyve suyu, recel, pestil, marmelat gibi {riinler ile gida sektdriinde, krem, losyon, yag olarak
kozmetik ve kimya sanayinde kullanilmaktadir. Son yillarda kayisi ¢ekirdegi kahvesi, gliitensiz
kurabiyesi, kayis1 ¢ekirdegi siitii, kabuklarindan elde edilen aktif karbon, kereste sanayinde ara
madde olarak kullanilmas1 katma degeri yliksek kayist ve kayisili iiriinler kayisinin piyasa degerini
arttirmaktadir. Bu durumda her y1l diizenli ve yiiksek verim veren ¢esit veya genotiplerle iiretim
yapilmasini zorunlu hale getirmektedir.

Kayist iiretiminde diinya iiretiminin biiylik ¢ogunlugunu saglayan Malatya ili, cografi
konumu bakimindan dogusu Elazig ve Diyarbakir, giineyi Adiyaman, batisinda Kahramanmaras,
kuzeyi ise Sivas ve Erzincan illeriyle ¢evrilidir. Konumu nedeniyle bolgede karasal iklim hiikiim

sirse de yer yer rakimin diigiik oldugu baraj kenarlarinda akdeniz iklimi gibi 1liman iklimin



goriildiigii lokasyonlarda mevcuttur. Iklim kosullarinin uygun olmas: iiretimde iiriin cesitliligini
arttirsa da kayisi yetistiriciligi bolgede ilk sirada yer almaktadir.

Tiirkiye’nin sahip oldugu tarim alanlarimin %6.5’lik kisminda meyvecilik yapilmaktadir.
Toplam meyve yetistiriciligi yapilan alanin %24.75’lik kisminda {iziimsii meyveler, %14.6’lik
kisminda elma ve % 4.5 ‘lik kisminda kayisi yetistiriciligi yapilmaktadir. Toplam kayisi
yetistiriciligi yapilan alan icerisinde Malatya ilinin oran1 %34.09 seviyesindedir. Uretim alanimin
miktar1 bolgede gecim kaynagmin meyvecilik oldugunu acikca gostermektedir. Ilde yaklasik
957.184 da meyve iiretim alaninin 849.871 dekarlik boliimiiniin kayisi agaclar1 kapli olmasi kayist
yetistiriciliginin bolge i¢in 6nemini gozler dniine sermektedir (TUIK, 2024). Tiirkiye’de oldugu
kadar diinyada da kayis1 tiretimi biiyiilk 6nem arz etmektedir. Cizelge 1.1° de baz iilkelerin kayis1

iretim alanlar1 verilmistir.

Cizelge 1. 1. Kayis1 {ireticisi olan bazi iilkelerin kayisi tiretim alanlar1 (FAO, 2024)

Ulkeler 2020 2021 2022 2023 Yiizde
(%)
Tiirkiye 132.748 134.879 141.851 144.941 26,15
fran 53.669 44.141 53.189 56.137 10,13
Ozbekistan 44262 36.208 39.332 42.936 7,75
Cezayir 29.719 27.185 29.765 28.965 522
Afganistan 17.481 27.082 26.731 22.008 3,97
ispanya 19.780 19.440 18.430 18.010 3,05
Cin 17.657 17.724 18.134 18.046 326
italya 17.810 17.740 17.450 17.360 3,13
Rusya 12.844 13.844 14.842 12.919 2.33
Suriye 13.984 13.993 13.707 13.043 2.35
Diger 194.540 194.120 189.132 179.994 32,47
Ulkeler
Toplam 554.494 545.158 562.563 554.359 100,00

Kayisi tiretim alan1 diinya genelinde 2023 yili verilerine gore 554.359 hektardir. Tiirkiye
144.941 hektarlik iiretim alaniyla diinyada ilk sirada yer almaktadir. Tiirkiye’yi Iran, Ozbekistan ve
Cezayir izlemektedir. Yillara gore kayis1 liretim alani1 miktarinda diinya genelinde inis ¢ikiglar
oldugu goriilmektedir (FAO, 2024). Bu durum bize eski bahgelerin yenilendigini géstermektedir.

Onemli kaysi iireticisi bazi iilkelerin iiretim alanlarinin degisim yiizdelerine bakildiginda
Tiirkiye, ylizde (%) diliminde toplam degerin %26.15’ini kapsayarak kayisi iiretim alaninda en
biiyiik paya sahip oldugu goriilmektedir (Cizelge 1.2). Iran ise %10.13liik bir pay ile Tiirkiye’den
sonra ikinci sirada yer almaktadir (Sekil 1.2) (FAO, 2024). Farkl iilkelerin kii¢iik {iretim alanlarini



kapsayan “Diger Ulkeler” grubunun %36.73’liikk pay1 kiiciik katkilara sahip iilkelerin toplaminin
oldukga 6nemli oldugunu gostermektedir (FAO, 2024).

Diinya Kayisi1 Uretim Alanlar

Tiirkiye
Diger Ulkeler 26%

33%

fran
10%

Ozbekistan

Cin 8%
V) .
3% Ispzit)nya Afganistan Cezayir
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Sekil 1.1. Diinya kayis1 tiretim alanlar1 (FAO,2024)

2020-2023 yillar1 arasina ait kayist iiretim miktarlar1 Cizelge 1.2.°de verilmistir. 2023 yili
verilerine gére 750 bin ton kayisi iiretimiyle diinya kayisi liretiminin ortalama %20.11" ini {ireten
Tiirkiye diinya kayis1 iiretiminde ilk sirada yer almaktadir. Tiirkiye’yi sirastyla Ozbekistan ve Iran
izlemektedir (FAO, 2024). 2020 yilindan 2023 yilina dogru Tiirkiye’de ki {iretim miktarinda diisiis
oldugu Cizelge 1.2.’de goriilmektedir. Cigeklenme doneminde meydana gelen yagislar, abortif
cicek olusumu, yetersiz sulama, gilibreleme, hastalik ve zararlilar, hasat 6ncesi meyve dokiimleri
gibi bir¢ok nedene bagli olarak iiriin kayiplart meydana gelsede en fazla iirlin kayibina hig siiphesiz

ilkbahar ge¢ donlar1 neden olmaktadir.



Cizelge 1. 2. Kayisi lireticisi olan bazi iilkelerin kayisi tiretim miktar1 ( ton) (FAO, 2024)

Ulkeler 2020 2021 2022 2023
Tiirkiye 833.398 800.000 803.000 750.000
Ozbekistan 529.109 424.734 451.262 500.545
fran 309.347 257.359 305.932 318.475
Italya 173.380 189.570 230.080 207.190
Cezayir 187.273 189.724 203.916 200.566
Pakistan 124.173 159.022 204.029 135.062
Afganistan 131.788 207.490 170.507 155.429
Fransa 85.260 54.590 128.080 127.780
Ermenistan 53.191 86.889 113.572 114.494
Ispanya 128.700 114.720 80.870 108.450
Diger Ulkeler 1.143.810 1.137.587 1.201.012 1.110.165
Toplam 3.699.429 3.621.685 3.892.260 3.728.156

Her ne kadar tiretimde Tirkiye ilk sirada yer alsada, birim alandan elde edilen verim
miktar1 diinya ortalamasimin altindadir. Kiiltiirel bakim islemleri, giibreleme, ilaglama ekolojik
kosullar gibi bir ¢ok etmen tiretim miktarin1 dogrudan etkilemektedir. Tiirkiye’de pek cok bolgede
ilkbahar ge¢ donlarindan kaynakl iiriin kayiplar1 goriilmektedir. Ozellikle soguklama ihtiyacinin
diisiik oldugu erken cicek agan tiirlerde daha ¢ok zarara neden olmaktadir. Kayist da bu tiirler
arasinda yer almaktadir. Cizelge 1.2°de goriildiigii iizere Ozbekistan ve Iran iiretim miktarini yildan
yila arttirarak Tirkiye'nin rekabet etmesi gerekecegi iilkeler konumuna ulagmistir. Malatya
kayisisinin  kalite bakimindan {istiin ozelliklere sahip cografi isaretli iiriin olmasi degerini
arttirmaktadir. Ancak mevcut konumun korunmasi i¢in iiretimde kalite ve siirekliligin saglanmasi
gerekmektedir.

Uretilen kayisinin biiyiik cogunlugu Rusya, Almanya ve Avrupa iilkeleri tarafindan ithal
edilmektedir. Cizelge 1.3.’de 2020-2023 yillar1 arasinda {ilkelerin ithalat miktarlar1 verilmistir
(ITC, 2024).



Cizelge 1. 3. Ulkelerin diinya yas kaysi ithalat miktarlari (ton) (ITC, 2024)

Ulkeler 2020 2021 2022 2023
Rusya 64.874 49.506 79.396 100.397
Almanya 46.761 47.356 52.335 48.900
Irak 32.690 23.229 31.294 24.447
Italya 16.776 13.456 8.402 20.030
Pakistan 14.992 10.092 27.793 17.752
Kazakistan 35.614 8.438 3.799 13.414
Avusturya 10.415 10.564 11.569 13.140
Fransa 21.351 18.647 11.600 11.802
Romanya 8.902 6.717 9.903 11.436
Polonya 6.972 7.902 8.866 11.215
Diinya 363.503 297.999 354.047 373.267

Cizelge 1.3’ de yer alan verilere gore, Rusya ithalatta ilk sirada yer almaktadir. Bu siray1
Almanya ve Irak izlemektedir. Yillara gore, ithalat miktarlarinda dalgalanmalar mevcuttur. Kiiresel
yas kayist ithalati 2021 yilinda 297.999 ton seviyesine gerileyerek ciddi bir diisiis yasamustir.
Ancak 2022°de 354.047 ton ve 2023’te 373.267 ton ile tekrar yiikselise gegtigi goriilmektedir.

2020-2023 yillar1 arasinda diinya yas kayis1 ihracatcisi tilkeler ve ihracat miktarlar1 Cizelge
1.4’ de verilmistir. Kuru kayisi ihracatinda ¢ok iyi konumda olan Tiirkiye’ nin ne yazik ki yas kayis1
ihracatinda ayni basariy1 saglayamanustir. Yiiksek verimli sofralik gesitlerle {iretim yapan Ispanya
yas kayisi ihracatinda ilk sirada yer almaktadir. Cesitlerinin erkenci, albenisi yiiksek, renkli ve
sofralik olmasi talebi arttirmaktadir. Uretiminin biiyiik cogunlugunu kurutmalik kayisi gesitleriyle
gerceklestiren Tirkiye ise kuru kayist ihracatindaki konumu koruyamayarak ikinci sirada yer

almistir (ITC, 2024).



Cizelge 1. 4. Diinya yas kayisi ihracatcisi iilkelerin ihracat miktarlari (ton) (ITC, 2024)

Ulkeler 2020 2021 2022 2023
ispanya 96.026 97.067 59.513 75.768
Tiirkiye 64.733 69.959 96.842 71.487
Ozbekistan 74.534 9.607 5.952 68.805
Fransa 11.461 13.919 14.586 27.639
italya 17.451 31.568 45.516 27.287
Yunanistan 21.544 15.081 21.460 25.731
Afganistan 15.483 10.687 28.581 19.401
Urdiin 3.898 12.855 10.127 11.979
iran 17.010 7.902 7.864 10.306
Tacikistan 3.751 2.156 3.562 8.921
Diger 64.524 55.850 72.822 56.163
Diinya 390.415 326.651 366.825 403.487

Kuru kayis1 ithalati yapan baz tilkelerin 2020-2023 aras1 ithalat miktarlar1 Cizelge 1.5.’de
verilmistir. Kuru kayis1 piyasasinda yer alan bir¢ok iilkenin ithalat miktarlarn c¢izelgede
goriilmektedir. En Onemli ithalat¢ilardan olan Kazakistan’in diizenli olarak ithalat miktarmi
arttirdigi goriilmektedir. ABD, Cin ve Rusya 6nemli kuru kayis1 ithalat1 yapan tilkeler arasinda yer
almaktadir (ITC, 2024). Pek c¢ok iilkede pazar hala oldukga genis ve istenilen seviyelere
ulasamanustir. ithalatgi iilkelerin talepleri dogrultusunda kaliteli ve siirekli iiretim yapilmasi, katma
degeri yiiksek {irtinler elde edilmesi mevcut durumun korunmasi ve genisletilmesi agisindan

elzemdir.



Cizelge 1. 5. Ulkelere gore diinya kuru kayisi ithalat miktar1 (ton) (ITC, 2024)

Ulkeler 2020 2021 2022 2023
Kazakistan 4881 16231 20248 22.776
Pakistan 1347 3768 6300 14.792
ABD 13663 15694 18164 14.719
Cin 4526 5870 8349 12.787
Rusya 11516 9859 12131 11.772
Irak 9049 4922 3276 9.241
Tirkiye 2438 1995 1554 8.824
Almanya 8190 8648 6577 7.688
Fransa 8659 9067 7080 7.485
Hindistan 3769 4472 5649 6.085
Diger 69.156 67.397 59.586 55.049
Diinya 137.194 147.923 148.914 171.218

Tiirkiye, lider oldugu diinya kuru kayisi ihracatindaki konumunu istikrarli bir sekilde
korumaktadir. Cizelge 1.6.’da diinya kuru kayis1 ihracat miktarlar1 yer almaktadir. Her ne kadar
ihracatta ilk sirada yer alsa da yillar arasinda diizenli bir azalmanin oldugu asikardir. Tacikistan ve
Afganistan’ da ise siirekli bir artis oldugu gortilmektedir (ITC, 2024). Bu durum mevcut pazarin
daralmasi ya da yeni pazarlara girilmemesi nedeniyle Tiirkiye acisindan endise vericidir. Mevcut
cesitlerden kiiresel iklim degisikliginden kaynakli yeterli ve kaliteli iiriin elde edilememesi sebep
olmaktadir. Bu nedenle tiretime iistiin 6zellikli ¢esit veya klonlar ile devam edilmesi ve ihracatin

arttirtlmasi milli ekonominin desteklenmesi agisindan 6nemlidir.

Cizelge 1. 6. Ulkelere gore diinya kuru kayis1 ihracat miktar1 (ton) (ITC, 2024)

Ulkeler 2020 2021 2022 2023
Tiirkiye 88.074 87.740 74.567 69.854
Tacikistan 11.110 20.566 20.854 34.098
Afganistan 6.764 13.333 22.334 30.682
Ozbekistan 11.804 4.940 2.676 12.999
fran 1.346 2.180 2.864 5.588
Ispanya 2.884 2.222 2.590 2.857
Almanya 1.958 2.063 1.700 1.952
Fransa 1.323 1.412 1.283 1.710
Hollanda 1.478 1.780 1.570 1.673
Kazakistan 74 1.626 973 1.126
Diger 30.144 23.538 11.208 8.330
Diinya 156.959 161.400 142.619 170.869




Kayis1 gen kaynaklar1 bakimindan biiyilik bir potansiyele sahip olan Tiirkiye’de en ¢ok
yagis alan Karadeniz Bolgesi ve Dogu Anadolu’nun ¢ok yliksek kesimleri hari¢ her bolgede kayisi
yetistiriciligi yapilmaktadir. Malatya Tirkiye’de hem taze hem de kuru kayisi iiretiminin ve
ihracatinin merkezi olarak kabul edilmektedir (Asma, 2011). Kurutmalik kayis1 yetistiriciligi
Malatya disinda Elazig’ in Baskil, Kahramanmaras’in Elbistan ve Sivas’in Giiriin ilgelerinde,
sofralik kayisi Uretimi ise Mersin, Igdir, Antalya, Isparta’yr kapsayan Akdeniz bdlgesinde

yogunlasmustir (Cizelge 1.7). il bazinda kayis1 iiretim alanlar1 Cizelge 1.7 de verilmistir (TUIK,
2024).

Cizelge 1. 7. Tiirkiye’de iller bazinda kayisi alani, iiretim miktar1 ve verim degerleri

2020 2021 2022 2023
Alan 849 856 878 892
Malatya Uretim 352 389 304 328
Verim 45 50 38 41
Alan 82 86 100 101
Mersin Uretim 170 162 164 156
Verim 80 75 62 55
Alan 100 102 105 107
Elaznig Uretim 51 31 29 27
Verim 47 29 27 25
Alan 35 38 40 41
Igdir Uretim 40 43 41 38
Verim 159 153 139 123
Alan 89 88 104 109
Kahramanmaras Uretim 65 19 54 39
Verim 40 11 33 21
Alan 20 25 30 31
Hatay Uretim 36 21 57 37
Verim 53 29 49 31
Alan 26 26 26 26
Isparta Uretim 13 22 29 34
Verim 35 56 50 57

Alan (bin da), Uretim (bin ton), Verim (kg/agac)

2024 yili TUIK verilerine gore 24 milyon 179 bin agag sayisi ile Tiirkiye 750 bin ton iiriin
elde etmektedir. Kayisi1 liretiminde biiylik 6neme sahip olan Malatya ilinde 892 bin dekarlik alanda
328 bin ton lirlin elde edilmektedir. Toplam alanin %61.5’ini Malatya, %7.5 ini Kahramanmaras,
%7.3’tni Elaz1g, % 6.9’unu Mersin illeri kapsamaktadir. Aga¢ basina verim miktarinda
dalgalanmalar olmasiyla birlikte verim miktar1 ¢cok diisiik seviyelerdedir.

Genetik cesitliligin fazla olmasi, farkli iklim kosullarma uyum saglayabilen yiiksek verimli

cesitlerin gelistirilmesi icin biiyiikk dnem arz etmektedir. Insanlik tarih boyunca var olan bitkiler



arasindan iriin kalitesi, irilik, tat gibi 6zellikler bakimindan en iyi degerlere sahip genotipleri
secerek Uretime devam etmistir. Kayisi yetistiriciligi diinya tizerinde pek cok farkli bolgeye
yayildigi icin her iilkenin farkli 1slah hedefi bulunmaktadir. Genel olarak verim ve kaliteyi
arttirmak, biotik ve abiyotik stres kosullarina dayanikli ¢esit, anag veya ¢esit-ana¢ kombinasyonlari
olusturmak, kis soguklarina dayaniklilik saglamak, ge¢ ¢igeklenen cesitler elde etmek, hasat
zamani uzun, yola dayanimi iyi, kuru madde miktari yiiksek olan timitvar genotipleri se¢gmek gibi
amaglar dogrultusunda farkli tekniklerle yogun olarak islah c¢alismalar1 yapilmaktadir (Hough ve
Bailey, 1982; Akca ve Sen, 1993; Bostan, 1993; Ayanoglu ve Kaska, 1995; Bolat ve Giileryiiz,
1993; Bostan ve ark., 1995; Karadeniz ve Islam, 1995; Balta ve ark., 2002; Kazankaya, 2002;
Cukadar, 2007). Diinyada kayith yaklasitk 2500 kayist ¢esidi/tipi bulunmaktadir. Islah
calismalarinin biiyiik bir béliimii 1930°lu yillarda ABD, Italya, Ispanya ve Fransa gibi iilkelerde
baslamistir. Buna gére ABD’de 74, Fransa’da 70, Italya’da 62, Cin’de 47, Cek Cumhuriyeti’nde 29
ve Ispanya’da 26 kayis1 cesidi Milli Cesitler Listesi’ne kayit olarak tescil edilmistir. Ulkemizde ise
ilk kayis1 1slah caligmalari 1941-1945 yillar1 arasinda Malatya Kayis1 Arastirma Enstitiisii'nde
baslamistir. Malatya ve civarinda bulunan illerde yetistiricilik daha ¢cok tohumdan gelen tipler ile
yapildig1 i¢in zengin bir genetik cesitlilik mevcuttur. Bu genetik ¢esitlilikten faydalanilarak ticari
olarak yetistiriciligi yapilan cesitlerin iiretime kazandirilmasi hedeflenmistir. Islah edilen gesitlerin
yaklasik %60’ 1indan fazlas1 2000 yilindan sonra gelistirilmistir (Fideghelli ve Della Strada, 2010).
Kayisi 1slahi, amaglar dogrultusunda seleksiyon, melezleme, mutasyon ve biyoteknolojik 1slah gibi
pek cok yontem kullanilarak yapilmaktadir. Ancak biitiin 1slah yontemleri sonugta seleksiyon
1slahiyla yani amaca uygun olanin secilmesiyle tamamlanmaktadir.

Kayisida meyve kalitesini olusturan kriterler arasinda meyve iriligi, meyve eti sertligi,
goriiniim, renk, tat ve aroma yer almaktadir (Kramer ve Twigg, 1966; Velisek ve Cejpek, 2007;
Asma ve ark., 2017). Iri meyveli kayisilar pazarda daha ¢ok tercih edildigi icin sofralik kayisi
cesitlerinde meyve agirliginin en az 50 g veya daha {izeri olmas1 istenmektedir (Asma ve ark.,
2017). Tirkiye’de iiretilen kayisinin 6nemli bir boliimii kurutularak degerlendirilmektedir.
Kurutmalik kayisi ¢esitlerinde ise kuru madde miktar1 ve kurutma randimaninin yiliksek olmasi
beklenmektedir. Uretimin bilyiik gogunlugu kurutmalik 6zellikleri bakimindan sanayiye daha
uygun olan Hacihaliloglu, Kabaasi ve Cataloglu cesitleri ile yapilmaktadir (Yalginkaya ve ark.,
1993). Diinya lideri oldugumuz kayis1 gibi bir irlinde mevcut konumumuzu korumak icin verim ve
kalitesi yiiksek cesitlerin gelistirilmesi gerekmektedir. Ozellikle son yillarda meydana gelen
ilkbahar ge¢ donlar1 tiretimde ciddi zarara neden olmustur. Bu nedenle soguklara dayanikli geg
cigeklenen c¢esitlerin ustiin 6zellikli klonlarinin seleksiyon yoluyla tespit edilmesi 6nem arz
etmektedir. Seleksiyon bir bitki popiilasyonu igerisindeki varyasyondan faydalanarak amaca uygun
saglikli, verimli ve kaliteli bireylerin secilmesi islemidir. Seleksiyon sayet bir tiir {izerinden
gerceklestirilecekse cesit; bir c¢esit iizerinden gerceklestirilecekse klon seleksiyonu olarak

adlandirilmaktadir. Klon seleksiyonu tek bir bitkinin asi, ¢elik, daldirma gibi vejatatif {iretim



yontemleri kullanilarak ¢ogaltilmasindan meydana gelen klonlar arasindan mutasyon ve melezleme
sonucu olusan farkli genotiplerin segilmesidir. Klon seleksiyonunda basar1 mevcut popiilasyonda ki
genetik zenginlige baghdir. Klon bitkiler ayni genotipe sahip olmasiyla birlikte ekolojik
kosullardan kaynaklt somatik mutasyonlar ve tozlagsmayla bitkilerde genetik varyasyon
olusturmaktadir. Hemen hemen tiim meyve tiirlerinde zamanla olusan mutasyonlar ve
melezlemeler bir ¢esit i¢inde farkli formlarin olugsmasina neden olmaktadir. Klon seleksiyonunun
uygulanabilirligi bir ¢esidin fertlerinde varyasyonlarin bulunmasina ve sikligina baglidir. Malatya
ilinde ticari degeri yiiksek Hacihaliloglu, Kabaasi ve Hasanbey gibi bazi kayisi ¢esitlerinde verim
ve meyve Ozellikleri bakimindan {istiin 6zellikli klonlar1 belirlemek amaciyla klon seleksiyon
calismalar1 yapilmistir (Zengin ve ark., 2014). Bolge i¢in 6nem arz eden bir diger kurutmalik ¢esit
ise Cataloglu’dur. Bolgede yaygin olarak iiretilen Hacihaliloglu ve Kabaasi ¢esidine gore daha geg
ciceklenmesi, ilkbahar ge¢ donlarina dayanikli olmasi, bulundugu ¢evre kosullarina kolay adapte
olabilmesi ve her yil diizenli {iriin vermesi ¢esidin 6nemini arttirmaktadir (Demirtas ve ark., 2006;
Basar, 2016). Son yillarda ilkbahar ge¢ donlarindan neredeyse her yil hasar meydana gelmektedir.
Bu nedenle Cataloglu cesidinde istiin 6zelliklere sahip klonlarin seleksiyon yoluyla se¢ilmesi ve
tiretime kazandirilmasi biiyiik 6nem arz etmektedir.

Dogada varyasyon olusmasinda etkisi azzimsanmayacak diizeyde olan dogal mutasyonlar
bir¢ok cesitte farkliliga yol acarak pek ¢ok yeni genotipin olusmasina neden olmustur. Bitki genetik
kaynaklarinin ¢oklugu ve korunmasi islah c¢aligmalarina genis bir varyasyon saglamaktadir
(Prassanna ve Mahammadi, 2003). Kayisilarda gesitliligi belirlemek amaciyla dnceden morfolojik,
fizyolojik ve biyokimyasal yontemlerden yararlanilmistir (Badenes ve ark., 1998; Hormaza, 2002).
Kayist belirli mikro iklimlere adapte olan ve farkli bir ekolojiye sahip bir bolgeye tasindiginda
ozelliklerinde Snemli olgiide degisiklikler gézlemlenmektedir (Uzun ve ark., 2010). Ancak bu
yontemler ekolojik sartlar, bakim, bitki besleme, biyotik ve abiyotik stres kosullar1 gibi pek ¢ok
etmenden etkilenmektedir. Ancak bu yontemlerin hem zaman almas1 hem de bircok etmenin etkisi
altinda degiskenlik gdstermesi nedeniyle yeni yontem arayisina gidilmistir. Bu amagcla ilk olarak
izoenzim markorleri (Tanksley, 1983) kullanilmis ve daha sonra DNA markorleri kullanilmaya
baslanmistir. DNA markorleri bireyler arasinda DNA bolgesinin olup olmadigint ya da bolgeyle
ayni buyiikliikte olup olmadigini tespit etmekte kullanilmistir. Genetik tanimlamalarda hiicresel
kosullardan etkilenmemeleri, tekrarlanabilir olmas1 ve genis bir bilgi tabani saglamasi DNA
markorlerinin en Onemli avantajlarindandir (Celikkol, 2011). Gen kaynagi olarak toplanmis
materyalin 1slah programlarinda kullanilabilmesi i¢in materyalin orjin yeri, fenolojik, morfolojik,
pomolojik 6zelliklerinin yan1 sira fizyolojik ve biyokimyasal 6zelliklerinin ve genetik yapisinin da
bilinmesi gerekmektedir (Balkaya ve Yanmaz, 2001; Giilsen ve Mutlu, 2005; Kafkas ve ark., 2008;
Celikkol, 2011; Yorgancilar ve ark., 2015; Yanar, 2016).

DNA markorlerin bitkilerde genetik tanimlamada (karakterizasyonunda) kullanimi RFLP

(hibridizasyona dayali DNA markorii) yontemi ile baglamis daha sonra PCR (Polymerase Chain

10



Reaction = Polimeraz Zincir Reaksiyonu) tekniginin ortaya ¢ikmasi ile birlikte PCR’a dayali DNA
markdrler kullanilmaya baslanmistir. Glinimiizde RAPD, AFLP, SSR, ISSR, SRAP, SNP gibi
genetik akrabalik iligkilerini de agiklayan markdr teknikleriyle, az zamanda saglikli ve giivenilir
sonuglar elde edilebilmektedir (Giilsen ve Mutlu, 2005; Kafkas ve ark., 2008; Celikkol, 2011;
Yorgancilar ve ark., 2015; Tanksley ve ark., 1989; Uzun ve ark., 2007). Ancak her gegen giin
teknoloji ilerlemekte ve yeni tekniklerle genetik cesitliligin anlasilir hale gelmesi hizlanmaktadir.
Yeni Nesil Dizileme (Next-Generation Sequencing, NGS) teknolojisi de bu tekniklerden biridir.
Yeni nesil dizilemede meydana gelen gelismeler tek niikleotid polimorfizmlerinin (SNP) bitki
1slahinda kullanimlarini yayginlastirmigtir. Bir popiilasyonda yer alan bireylerin gen dizilerinde
meydana gelen degisimler olarak tanimlanan SNP’ler genetik cesitliligin belirlenmesi, markor
destekli 1slah ve baglanti haritalarinin olusturulmasi ¢aligmalarinda etkili olarak kullanilmaktadir.
SNP’ler genellikle kodlamanmn olmadigt DNA bdlgelerinde meydana gelmektedir. Bir DNA
pargast iizerinde meydana gelen tek niikleotid degisimleri (SNP), Indellerin taninma bolgelerini
degistirmek suretiyle farkli uzunlukta DNA bolgelerinin olusmasma neden olmaktadir.
Biyoteknoloji calismalarinda siklikla kullanilmaya baslanan SNP’ler yapilan genetik caligmalara
onemli boyutlar kazandirmis, hizli ve giivenilir sonuglarin erisimine imkan saglamistir (Filiz ve
Kog, 2011).

NGS teknolojisi, bitkilerin genomlarinin hizli ve ekonomik bir sekilde dizilenmesini
saglayarak, bu alanlardaki ¢aligmalar1 biiyiik 6l¢lide hiz kazandirmaktadir. NGS sayesinde bitki
genomlari, transkriptomlart ve epigenomlar1 hakkinda ayrintili bilgiler edinilmekte, bu da tarim
alaninda ki gelismelere katki saglamaktadir. NGS ile entegre edilen Cesitlilik Dizileri Teknolojisi
(DATT) belirtegleri, yiiksek ¢oziiniirliiklii genetik haritalarin olusturulmasinda ve kantitatif 6zellik
lokusu (QTL) haritalamas1 gibi genetik analizlerde genis kullanim alanina sahiptir. Bu yontem,
genomik  karmasikligi  azaltmak amaciyla enzimatik bozunmayr kisitlayarak DNA
polimorfizmlerinin belirlenmesini saglayan yeni nesil sekanslama tekniklerinden biri olarak
gelistirilmistir (Kilian ve ark., 2006). Geleneksel belirteclerle karsilasilan sinirlamalart agsmada
onemli avantajlar sunmaktadir. DArT teknolojisinin yiliksek verimlilik kapasitesi, her belirtegten
elde edilen sekans verisini saglamasinin yani sira, hizli karakterizasyon, sekans verisine
bagimliligin azalmasi ve tek baz degisikliklerinin yan sira indekslerin tespit edilmesine olanak
tanmimaktadir. Ayrica, tiim genomu kapsayabilme yetenegi sayesinde genetik haritalama
calismalarinda 6nemli bir ara¢ olarak degerlendirilmektedir (Jones ve ark., 2009). DArTseq
belirteclerinin  genetik ¢esitliligin  analizinde ve yiiksek yogunluklu genetik haritalarin
olusturulmasinda etkin bir sekilde kullanilmasi, secilen klon adaylarinin molekiiler diizeyde
karakterize edilmesine imkan tantyabilecegi ongorilmektedir.

NGS teknolojisi, bitki genomlarinin detayli bir sekilde incelenmesine olanak saglayarak
genom, transkriptom ve epigenom analizlerinde yaygin olarak kullanilmaktadir. NGS'nin temel

prensibi, kisa DNA veya RNA dizilerini ayn1 anda milyonlarca kez okuyabilmesidir. Bu yiiksek
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paralellik kapasitesi, 6zellikle biiyiik bitki genomlarimin analizinde énemli avantajlar sunmaktadir.
Genellikle Illumina, PacBio ve Oxford Nanopore gibi platformlar tercih edilmekte olup, Illumina
kisa okuma dizilemelerinde tercih edilirken, PacBio ve Nanopore platformlart uzun okuma
teknolojisi ile bityiik yapisal varyasyonlarin incelenmesine olanak tanimaktadir.

Bu ¢alisma ile bolge igin Onem arz eden Cataloglu kayisi g¢esidinin dstiin 6zellikli
klonlarmin karekterizasyonu fenoloji, morfoloji ve meyve 6zellikleri bakimindan degerlendirilmesi
ve NGS teknolojisi SNP markorleri kullanilarak genetik yapilarinin ortaya konulmasi, elde edilecek

klonlarin tiretime kazandirilarak milli ekonomiye katki saglanmasi hedeflenmistir.
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2. ONCEKI CALISMALAR

Kayisi 1slahi ile ilgili ¢aligmalar1 1900 ‘li yillarin baginda ABD, Kanada ve Romanya’ da
cesit gelistirmek amaciyla baglamistir. Kayisida ilk melezlemenin Rusya’da yapildig: bildirilmistir
(Bailey ve Hough, 1975).

Macaristan’da 1953 ile 1963 yillar1 arasinda pazar degeri yiiksek, iyi meyve kalitesine
sahip 532 adet kayisi genotipi selekte edilmis ve meyve kalitesi bakimindan incelenmistir.
Toplanan genotipler koruma altina alinarak islah calismalarinda materyal olarak kullanilmistir.
Melezleme ¢alismalarinda kullanilan bu genotipler Macaristan’da yaygin olarak yetistirilen
Hungarian Best, Early Best ve Late Rose ¢esitlerinin gelisiminde kullanildig: bildirilmistir (Nyujto
ve Banai, 1985).

Kayisi 1slah ¢aligmalarinin dnciilerinden olan ABD’de New Jersey Kayisi Islah Programi
kapsaminda ytiriitiilen calismada meyve kalitesi yliksek 15, biliyiime kuvveti bakimindan 11,
soguga dayanim agisindan 6 genotipin 6n plana ¢iktig1 belirtilmistir (Mehlanbacher ve Hough,
1985).

Igdir Ovasinda 1989 ve 1990 yillarinda yiiriitilen ¢aligmada Salak, Tebereze, Agerik,
Ordubat ve Agcanabat kayisi gesitlerinin ortalama meyve agirliklarinin 24.9-62.1 g arasinda
degistigini ve sofralik tiiketime uygun oldugunu belirtmistir (Ozydriik ve ark., 1992).

1990- 1992 yillarinda yiiriitiilen ¢aligmada Darende’de yabani kayisi popiilasyonundan
5000 tip icerisinde geg cigceklenme, diizenli verim ve meyve kalitesi yiikksek 63 aday se¢ilmistir.
Meyve kalite oOzellikleri acisindan degerlendirilerek tistiin tipler secilmistir. Segilen tiplerin
ortalama meyve agirliklar1 26,67 g ile 78,72 g, suda ¢oziiniir kuru madde miktarlari %9,00 ile
%20,75 arasinda degistigi bildirilmistir (Bostan, 1993).

1974-1992 yillar1 arasinda Malatya Meyvecilik Arastirma Enstitlisiine Tiirkiye’nin farkli
bolgelerinden ve Malatya’dan getirilen 25 yerli ve 8 yabanci gesitle kayist adaptasyon calismasi
yirttilmistir. Calisma sonucunda Cologlu, Cekirge 52, Hacikiz, Wilson Delicious ve Aprikoz
cesitlerinin verim ve meyve kalitesi bakimindan istiin ozelliklere sahip taze tiikketime uygun
cesitler oldugu, Cataloglu, Hacihaliloglu ve Kabaas1 gesitlerinin ise endiistriye 6zellikle kurutmaya
uygunluklar1 bakimindan timitvar olduklarini bildirmislerdir (Yalginkaya ve ark.,1993).

Tirkiye’nin en iyi kurutmalik kayisi ¢esidi olan Hacihaliloglu igerisinden mevcut
cesitlerden daha iistiin 6zelliklere sahip tiplerin belirlenmesi ve liretime kazandirilmasi amaciyla
klon seleksiyonu gergeklestirilmistir. 1991 ile 1992 yillarim kapsayan donemde farkli oldugu
diistintilen 166 adet bitkiden 6rmmek alinmigtir. 17 agactan aliman meyve orneklerinin pomoloji
sonuglarina gore ortalama meyve agirligi 40.08 g - 53.73 g, suda ¢oziinebilir kuru madde (SCKM)
orant %20.40 - %25.20, meyve boyu 37.76—46.17 mm, meyve eni ise 38.83—44.87 mm araliginda
oldugu bildirilmistir (Akca ve Askin, 1995).

Kurutmalik kayisi ¢esitleri iizerinde yaptiklari calismada incelenen gesitlerin aga¢ basina

verim miktar1 27 kg/agac (Ismailaga) ile 130 kg/aga¢ (Soganci) arasinda degistigini bunlardan elde
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edilen meyvenin kurutulmus miktar1 ise sirasiyla 7.362 kg/agag ve 34.476 kg/agac arasinda
oldugunu bildirmislerdir. Hacihaliloglu, Kabaagi, Adilcevaz-5, Cataloglu ve Kadioglu ¢esitlerini
kurutmalik kayisi olarak dnermislerdir (Ak¢a ve Asma, 1997).

1994-1995 yillarinda Kabaagi klon seleksiyon ¢alismasi sonucunda iistiin 6zellikli 13 agag
belirlenmistir. Orneklerin ortalama meyve agirligi 31.81-60.91 g, cekirdek agirligi 2.35-3.81 g, ig
cekirdek agirhigr 0.52-0.98 g. et/cekirdek orami 12.38/1-16.64/1, SCKM %:22.44-29.68 arasinda
bulunmustur (Ak¢a ve Asma, 1997).

Bitki 1slahinda genetik ¢esitliligin fazla olmasi iyi bireylerin secilmesi i¢in 6n kosuldur.
Genetik cesitliligin korunmasinin 1slah basarist i¢in elzem oldugunu bildirmistir (Khush, 2002).

Yola dayanim ve raf émrii acisindan sofralik kayist yetistiriciliginde aranan 6zelliklerden
biri olan meyve eti sertligi; yapilan calismalarda 8.688 Ib degeriyle Sakit 2 ¢esidinde en yiiksek
olarak belirlenmis, en diisiik ise ‘Precoce de Tyrinthe’ ¢esidinde 5.705 Ib olarak dlgiilmiistiir. Suda
¢oOziinebilir kuru madde oranlar1 %10.15-17.86 arasinda bulunmustur. Titre edilebilir asitlik
degerleri %1.26 ile %?2.15 arasinda; pH miktarinin ise 3.83 ile 4.35 arasinda degerler aldig
bildirilmistir (Yarilga¢ ve Kazankaya, 2002).

Tokaloglu, Precoce De Tyrinthe, Joubert Foulon, Canino, Sakit 6, Beliana, Priana ve Early
Kishnevski sofralik kayisi ¢esitlerinin meyve verim ve kalitesi tizerine ¢ogiir ve GF-31 anaglarinin
etkilerininin incelendigi ¢alismada ¢ogiir anagta Priana ¢esidi 63.06 kg iiriin verirken arasinda, GF-
31 anacinda 41.13 kg {riin verdigi ve ¢dgiir anaglarin Mersin-Mut bolgesinde meyve veriminde
daha iyi olmas1 gerekgesiyle yetistiricilikte kullanilmasi 6nerilmistir (Son ve Kiiden, 2003).

Sanayiye uygun kurutmalik bir ¢esit olan Cataloglu kayisi ¢esidi Malatya kosullarinda
Temmuz ayinin ikinci haftasinda olgunlagmaktadir. Meyve &zelliklerinin orta irilikte (25-37 gr),
oval sekilli, meyve rengi agik sar1 u¢ kismi kismen yesilimsi, suda ¢oziiniir kuru madde miktari
yiiksek (%26), tatli ve su miktarmin diisiik oldugunu aktarmistir (Ozgagiran ve ark., 2003).

Glineydogu Anadolu bolgesinden toplanan bazi kayist genetik kaynaklarmin Ege
bolgesinde adaptasyon calismast yapilmis ve 23 adet kayisi tipinin Haziran’in ikinci haftasiyla
Temmuz’un ikinci haftasi arasinda gerceklestirildigini bildirmistir (Ozkarakas ve Ercan, 2004).

Kayisilarda bircok molekiiler g¢alismalar yapilmistir 12 kayist Orneginin filogenetik
iliskisini ve ¢esitliligini analiz etmek i¢in 42 ¢ift ISSR primerinden belirgin amplifikasyon bantlar
ve iyl polimorfizm gosteren UPGMA kiimeleme analizi yontemi kullanilarak 12 ¢ift primer,
amplifikasyon i¢in kullanildigini belirtmistir (Chenjing ve ark., 2005).

SSR  markoérleri kullanilarak kayisi cesitlerinde genetik farkliliklar1 saptamak igin
Budapeste’deki Cornivus Universitesi biinyesinde bulunan genetik kaynaklarda 44 kayis1 genotipi
arastirmaya dahil edilmistir. Caligmada kayisida daha dnceden gelistirilmis 10 mikrosatellit primer
cifti kullanilmistir. Tim primerler polimorfik bantlar olusturmus ve 85 farkli allel aciga
cikarilmistir. Heterozigotluk orani ortalama 0,6604 ve 0,9545- 0,3182 arasinda degistigi
belirtilmistir (Maghuly ve ark., 20006).
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Erzincan’da yiiriitiilen Kayis1 Cesit Seleksiyonu II. agama kapsaminda kayisi ile zerdali
cesit ve tiplerinde g¢ekirdek agirhigr 1.41-2.67 g, SCKM %38.20-22.7, SCKM/Asit orani da 7.91
45.08, titre edilebilir asit degerleri 0.51-1.85, pH degerleri ise 3.84-5.47 arasinda oldugu
belirtilmistir (Cukadar ve ark., 2007).

Malatya Meyvecilik Aragtirma Enstitiisiine ait koleksiyon bahg¢esinde yiiriitmiis oldugu bir
calismada Kabaasi, Hacihaliloglu ve Cataloglu kayisi gesitlerinin Temmuz ayinin ilk haftasi hasat
olgunluguna geldiklerini bildirmistir Arastirmact yapmis oldugu ¢alismanin pomolojik ve
morfolojik sonuglarina gore orta irilikte olan yerli ¢esitlerimiz ile son yillarda tiiketicinin daha ¢ok
talep ettigi albenisi yliksek, iri, kirmizimsi renklerdeki yabanci cesitler ile melezleme ¢alismalari
yapilmas1 gerektigini belirtmistir. Ayrica g¢esitlerimizin genglik kisirligi donemlerinin uzun olmasi
nedeniyle erken sonug¢ i¢cin mutlaka molekiiler calismalara gecilmesi gerektigini vurgulamistir
(Yilmaz, 2008).

Farkli lokasyonlarda (Battalgazi, Malatya Merkez ve Akgadag) yiiriitilen c¢alismada
Hacihaliloglu, Kabaasi, Hasanbey ve Cataloglu kayis1 cesitlerinin pomolojik ve fenolojik
ozelliklerine ekolojik kosullarin etkili oldugu bildirilmistir. Lokasyonlara ait meyve orneklerinin
meyve agirliklarint sirasiyla Kabaasi ¢esidi icin 38.6, 41.1, 40.6, Hacihaliloglu ¢esidi i¢in 33.2,
29.5, 35.7 ve Cataloglu ¢esidi igin 27.6, 29.0, 26.4 g oldugu belirtilmistir (Abaci ve Asma, 2010).

Cin Ulusal Erik ve Kayist Germplazma Deposu ve Tianshan Yabani Meyve Kaynaklari
Germplazma Deposu'ndan alinan 104 erik ve ilgili tiirler arasindaki genetik benzerlik ve karsilikli
iliskiyi degerlendirmek i¢in ISSR markerlar1 kullanilmistir. 42 ISSR primerinden 12'si segildigini,
toplamda 103 bant {iretildigini bunlarin 99'un da polimorfizim oldugunu bildirmislerdir (Liu ve
ark., 2007).

Hindistan ‘mn Trans-Himalaya bdlgesinden alinan 36 adet yerli kayisi ¢esidinin filogenetik
iligkilerini arastirdiklar1 g¢alismada 20 RAPD ve 11 ISSR markorii kullanilmis ve RAPD
markorlerini (%97.84) ISSR markdrlerine (%96.55) gore polimorfizm saptanmistir. ISSR ve RAPD
yontemlerinin kayis1 genetik cesitliliginin belirlenmesine kullanilabilecek yontemler oldugunu
bildirmislerdir (Kumar ve ark., 2009).

Malatya Kayis1 Aragtirma Enstitiisi Kayis1 Genetik Kaynaklar1 parselinde yiiriitmiis
oldugu ¢alismada 120 ISSR primeri kullandigini, 180 polimorfik bant elde ettigini ve polimorfizm
oraninin %57 ile %100 arasinda degistigini belirtmistir (Yilmaz ve ark., 2009).

Muz genotiplerinde genetik ¢esitliligin ortaya konmasi amactyla ¢ok sayida genomik
lokustaki varyasyonlar1 ayni anda tespit edilmesini saglayan DNA hibridizasyonuna dayali DarT
markorleri kullanilmigtir. 48 referans muz genotipi kullanarak karmasiklig1 azaltmak i¢in 4 farkl
yontem gelistirilmistir. En yiiksek polimorfizm oranina sahip iki yontem (Pstl/BstNI %16.8;
Pstl/Taql %16.1) ile 168 muz genotipinin tanimlanmasinda kullanilmigtir. Dart genomik temsilleri
iizerinde muz genotipleri incelenmistir. Glinlimiizde {iretimi yapilan muzlarin atasi olan Musa

acuminata (A genomu) ve Musa balbisiana (B genomu)’dan tiiredigi i¢in ¢aligmada bu iki tiir
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tizerine yogunlasilmistir. Tanimlanan 836 markor ile genotipleme yapilmistir. DArT markdrlerinin
diisiik maliyetli ve kisa siirede daha hizli sonu¢ alinmasi diger yontemlerden daha avantajli
oldugunu belirtmislerdir (Risterucci ve ark., 2009).

2008-2010 yillarinda yiiriitiilen Kabaasi klon seleksiyonunda elde edilen klon adaylarinda
en yiikksek meyve eni 43.38 mm, meyve boyu 47.51 mm, meyve yiiksekligi 52.57 mm, meyve
agirlig1 63.78 g, ¢ekirdek agirligi 3.8 g, et/cekirdek orani 28.81, meyve eti sertligi 7.2, SCKM %27,
titre edilebilir asitlik %1.01, pH 4.74 olarak saptadiklarini belirtmistir (Nazli, 2010).

RFLP, RAPD, ISSR, SRAP, SSR, AFLP, SNP gibi DNA esasli markorler elmada yaygin
olarak ¢esit tanimlama, karakterizasyon, genetik haritalama, markoére dayali seleksiyon gibi
calismalarda avantajlar1 ve dezavantajlartyla kullanilmaktadir. Bu yontemler icerisinde SNP (Tek
Niikleotit Farkliliklart) kisa zamanda ¢ok fazla genomda ¢6ziime ulasildig1 i¢in tercih edildigini
belirtmistir (Sonmezoglu ve ark., 2010).

Tirkiye’de kayisi 1slah1 konusunda ilk ¢alismalar 1939-1945 yillart arasinda Malatya
Kayist Arastirma Enstitiisii Miidiirliigiinde baslamistir. Arastirmalar neticesinde elde edilen bazi
kayisi gesitleri Ismailaga, Alyanak, Turfanda Eskimalatya ve Sekerpare olmustur (Asma, 2011).

Farkli yillarda Malatya ili ve Coruh vadisinde meydana gelen siddetli kis soguklar1 ve
ilkbahar ge¢ donlarinin etkisinin arastirildigi c¢alismada Malatya’da kayisi gesitlerinin ¢igek
tomurcuklariin kis donlarindan zararlanma oranlar1 %35.74 ile %80.58 arasinda iken Coruh
vadisinde (Ispir/Erzurum) kis donu zarar orami %41 ile %100 arasinda oldugu bildirilmistir.
Malatya’da ilkbahar ge¢ don zarart %63.91 ile %99.81 arasinda bulunurken, Coruh vadisinde
ilkbahar ge¢ donunda zerdalilerde %90.91-%91.97 oraninda zararlanma oldugu belirtilmistir
(Karlhidag, 2011).

Zeytin (Olea europaea L.) tiiriinde Diversity Arrays Technology (DArT) markérlerinin
gelistirilmesi amaciyla yapilan calismada iki genomik temsil belirlenmistir. ilk genomik temsil,
Diinya Zeytin Genetik Kaynaklar1 Bankasi (World Olive Germplasm Bank, WOGB)’ndaki genetik
cesitliligi kapsayacak sekilde tasarlanmis ve bu amagla WOGB'den zeytin varyasyonunu en iyi
sekilde temsil edecek 6zenle se¢ilmis 87 zeytin cesidinden elde edilen DNA kullanilmustir. Ikinci
temsil ise bir haritalama populasyonunun ebeveynleri olan ‘Picual’ ve ‘Arbequina’ ¢esitlerinden
elde edilen DNA ile olusturulmus ve bu cesitler arasinda segregasyona ugrayan markor sayisinin
artirtlmas1 amaciyla kullanmilmistir. Zeytinde DArT belirteclerinin  kullanmigliligini test etmek
amaciyla sirastyla cesitlilik ve haritalama analizleri i¢in toplam 2031 ve 1630 markdr
kullanilmistir. Bu sekilde 62 zeytin ¢esidi genotiplenmis ve daha Once yapilan g¢aligmalar
dogrulayan dendogramlar olusturulmustur. DarT markoérlerinin zeytin tanimlama ve genetik
calismalarda kullaniminin uygun oldugu bildirilmistir (Dominguez-Garcia ve ark.,2012).

Malatya’da 95 kayis1 ve 1 kayist erigi molekiiler olarak incelenmis yapilan genetik
degerlendirmede ISSR, RAPD ve SSR markirlar1 kullanilmistir. En yiiksek polimorfizm %98 ile
SSR, %88 ISSR ve %77 ile RAPD markirlarinden elde edilmistir. Kayisilar arasindaki benzerlik
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katsayilart 0.49 ile 0.94 arasinda degisim gostermistir. Elde edilen sonuglar dogrultusunda kayisi
genotipleri arasindaki genetik iligkinin agiklanmasinda ISSR ve SSR yontemlerinin kullanilmasi
onerilmistir (Yilmaz ve ark., 2012).

Malatya kayisi liretiminin biiyiik ¢ogunlugun yapildigi Hacihaliloglu, Kabaasi, Cataloglu
kayis1 ¢esitleri ile Zaza kayisi ¢esidinin Bingdl kosullarinda performanslart incelenmistir. Tam
ciceklenme 2011 yilinda 19-24 Mart, 2012 yilinda 28 Nisan-5 Mayis tarihleri arasinda ve fenolojik
evrelerin Malatya’dan daha ge¢ oldugu bildirilmistir (Osmanoglu ve ark., 2014).

Malatya Kayis1 Arastirma Enstitiisi Midiirliigii biinyesinde en fazla iiretim yapilan
kurutmalik bir ¢esit olan Hacihaliloglu ¢esidinin iistiin 6zellikli klonlarinin belirlenmesi amactyla
1996-2013 yillar arasinda Hacihaliloglu klon seleksiyonu yapilmistir. Malatya ve ilgeleri ayrintili
olarak taranmis tartili derecelendirmede 6n plana ¢ikan tipler belirlenerek seleksiyon II agamasi
icin araziye aktarilmistir. Seleksiyon II asamasinda KS.07.01, KS.05.02, KS.04.03, KS.04.01,
KS.03.05, KS.03.03, KS.01.04 kodlu klonlarda fenolojik gdzlemler, pomolojik analizler, verim ve
bir¢ok parametre agisindan incelenmistir. Yapilan tartili derecelendirme sonucunda 920 puan ile
KS.04.01 klonu &n plana ¢ikmustir. Ureticilerin talepleri dogrultusunda bu klonlarla {iretim
yapilmasi tavsiye edilmistir (Zengin ve ark., 2014).

Modern meyvecilikte talep edilen yeni gesitlerin gelistirilmesinde meydana gelen genetik
erezyon bir¢cok degerli eski ¢esidin kaybina neden olmustur. Islah calismalarinda genetik
kaynaklarin korunup karakterize edilmesinin 6nemli oldugunu belirtmistir (Zhang ve ark., 2014).

Zengin genetik kaynaklarin incelenerek karakterizasyonunun yapilmasi bitki 1slahinin
temelini  olusturmaktadir. Meyvecilikte yeni ¢esitlerin  gelistirilmesi amaciyla yapilan
karakterizasyon c¢aligmasinda agacin kuvveti, biiylime sekli, fenolojik goézlemler, pomolojik
analizler, meyve kalite ozellikleri, ¢ekirdek, cicek, yaprak, polen, ¢iceklenme ve hasat zamanini
i¢cine alan morfolojik karakterler incelenmektedir (Kumar ve ark., 2015).

Zeytinde genom haritasinin olusturulmasi ve meyve olgunlasmasini kontrol eden genlerin
DNA markorleri ile saptanmasi amaciyla yiritilen ¢alismada TAGEM projesi kapsaminda
belirlenen ve yiiksek yogunlukta markore sahip ilk baglanti gruplari olusturulmustur. 94 genotipte
SSR ve DArT-SNP markér analizleriyle yiiriitiilen calismada Memecik X Uslu melez popiilasyonu
haritalanmistir. 3903 markdr ebeveynlerden saptamislardir. Memecik ¢esidinde 2921.9 cM, Uslu
cesidinde ise 2543.2 cM baglant1 grup uzunlugu belirlemistir. Baglant1 gruplarinda bulunan markor
sayist ve iki markdr arasi ortalama mesafe, Memecik g¢esidinde 2071 markor, 1.41 cM; Uslu
cesidinde ise 1836 markdr ve 1.38 cM olarak belirledigini ifade etmistir (Mete, 2015).

Kayis1 da genetik cesitliligi belirlemek amaciyla SNP markérleri kullanilmistir. Tki kayisi
genotipinde (Rojo Pasion ve Z506-7) yiiksek verimli RNA dizilemesi (RNA-Seq)
gerceklestirmislerdir. RNA-Seq okumalarmin %70'i referans seftali genomuyla hizalanmis ve
haritalanan diziler, 850 bp basina bir SNP yogunluguyla 300 k SNP/INDEL varyasyonlari

gozlemlenmistir. SNP markorleri, analiz edilen 37 kayisi Orneginde toplam 267 alelik
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kombinasyonu iiretmis ve lokus basina ortalama 2,8 kombinasyon, markor bagina 0.06 ila 0.65
arasinda gozlenen heterozigotluk ve 0.12 ila 0.66 arasinda degisen bir ayrim giicii elde etmislerdir.
Ayrica, SNP markérleri ile akrabalik iliskilerinin de belirlendigi bildirilmistir (Salazar ve ark.,
2015).

Niikleik asite dayali genom analizlerinde genetik markorlerin kullanilmas1 morfolojik
olarak birbirine olduk¢a benzeyen c¢esitlerin ayirt edilmesini miimkiin kilarak islahg¢ilarin isini
biiytik ol¢iide kolaylastirmaktadir. Bu nedenle molekiiler markorler klasik 1slah yontemlerine
kiyasla kisa siirede c¢oziime ulasilmasini saglamaktadir. Arastirmacilar bu nedenle 1slah
calismalarinda molekiiler markor teknolojisi yardimiyla seleksiyon stratejilerini gelistirmeyi
hedeflemislerdir. (Yorgancilar ve ark., 2015).

Seftalide (Prunus persica L.) 57 bitkiden olusan F2 populasyonunda SNP dayali genetik
haritalama, soguklama ihtiyac1 ve ¢igeklenme tarihi ile ilgili olarak QTL analizlerinin yapilmasimin
hedeflendigi calisma kapsaminda arastirmacilar 370 SSR markdriinde tarama sonucu 37 polimorfik
acilima sahip SSR markdrii, SNP markdrlerle birlestirip yliksek yogunlukta bir harita elde
etmislerdir. 8 baglant1 grubu {izerinde toplamda 9.998 SNP lokusu, harita uzunlugu 666.1 cM ve
ortalama markor arasi mesafe 2.85 cM olarak saptamislardir. Soguklama ihtiyact ve gigeklenme
tarihi ile ilgilide 29 QTL bolgesi saptadiklarini belirtmislerdir (Bielenberg ve ark.,2015).

Amasya elma c¢esidi igerisinden secilmis Kasel-37 genotipi ile Delbarestivale’nin
melezlenmesiyle elde edilen F1 bireylerinin bulundugu populasyonda SilicoDArT, SNP, SSR, E-
STS, AFLP, RGA gibi farklit DNA markérleri kullanilarak genetik harita olusturuldugu calismada
Kasel-37’nin genetik haritasinda toplam 4,468 markor icerisinde, harita uzunlugunda 2,284.7 ctM
ve 0.55 ¢cM yogunlugunda toplam markor igerisinde 3,903 adet 1:1 acilim gdsteren SNP ve
SilicoDArT markori kullanilmistir. Delbarestivale genotipi genetik haritast 4,064 markor, 2,438.6
cM harita uzunlugunda ve 0.62 ¢cM yogunlugunda genetik harita olmusturdugu ve toplam markor
icerisinde 3,527 adet 1:1 acilim gosteren SNP ve SilicoDArT markorii oldugunu bildirmistir
(Giiney, 2016).

Yeni nesil dizileme esasli sekanslama yoluyla genotiplendirme (GBS) yontemi kullanilarak
Tiirk, Avrupa grubu kayisilarla Sarka Viriisiine (Plum Pox Virus) dayanikli kayisi genotiplerinden
alman DNA oOrnekleri incelenmistir. Arastirmada 17.842 yiiksek kaliteli tek niikleotid polimorfizm
(SNP) lokusu saptanmig ve 90 genotip i¢in 0 veya 1 eksik okumaya sahip 561 SNP lokusu,
kiimeleme ve populasyon yapisi analizlerinde kullanilmak tizere 1162 markdre doniistiirtilmiistiir.
SNP analizinin sonuglari, Avrupa kdkenli kayisilarin Bati Anadolu kayisilartyla olan agiklamakla
beraber Malatya kokenli genotipler, genetik olarak farkli bir grup olma egilimi gosterdigini
bildirmislerdir (Giircan ve ark., 2016).

Nevsehir ve Nigde’de yiiriitillen seleksiyon calismasi neticesinde Tiirkiye’nin en ¢ok
uretilen kurutmalik kayisi ¢esidi Hacihaliloglu’ndan daha iri ve SCKM miktart yiiksek genotipler
tespit edildigini belirtmistir. Baz1 genotiplerin SCKM oranlarinin %27-31 araliginda, 11 genotipin
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meyve agirligiin ise 51.45-84.02 g arasinda oldugu, SSR analizi sonucunda genetik benzerlik
indeksi 0.28-0.98 arasinda degistigi bildirilmistir (Yurtkulu, 2016).

Organik ve konvansiyonel olarak yetistirilen Hacihaliloglu, Kabaasi ve Catloglu kayisi
cesitlerinden alian fenolojik gdzlemler neticesinde tomurcuk kabarmasi, ¢igeklenme baslangici,
tam ¢igeklenme ve hasat zamanlariin birbirinden farkli oldugu ve Cataloglu ¢esidinde bu siirenin
diger ¢esitlere gore daha gec oldugunu bildirmistir (Basar, 2016).

Kayisinin seker ve organik asit bilesiminin incelendigi caligsmalarinda kayisida baskin olan
sitrik ve malik asit miktarlarinin sirastyla 41.1-135.2 mg/100 g, 189.0-1 277.1 mg/100 g’dir. Ayrica
calismada toplam seker miktarinin 58.1-146.6 mg/g oldugu belirtilmistir (Fan ve ark., 2017).

SRAP, ISSR ve DAMD markirlar1 kullanilarak 14 kayis1 melezi, 6 yerli ve yabanci kayisi
cesidinin genetik iligkilerinin incelenmistir. 16 ISSR primeri kullanilmis olup 118 bant elde edildigi
belirtilmistir (Pinar ve ark., 2017).

Murcott tangoru ve Pera tath portakalindan elde edilen bireylere DArT makdrleri
kullanilarak genetik haritas1 ve 12 meyvede kalite 6zelliginin QTL haritalamasin1 gerceklestirmeyi
amagladiklar1 caligmada DArTseq markorleri kullanilarak 312 hibrit birey arasindan 278 Fi
bireyinin meyve ozellikleri bakimindan degerlendirmislerdir. 13 baglant1 grubunda yer alan toplam
661 markor, 2.774 cM’lik bir genomik uzunluga ve ortalama 0,23 markér/cM yogunluguna sahip
oldugu belirtilmistir (Curtolo ve ark., 2017).

Altt farkli kayisi genotip adayi, fenolojik, pomolojik ve biyokimyasal o6zellikleri
bakimindan en fazla kuru kayisi iiretimi yapilan Hacihaliloglu ¢esidi meyve agirligi, c¢ekirdek
agirligl, meyve eti sertligi, meyve eti/gekirdek orani, SCKM (Toplam Coziinebilir Kuru Madde),
glikoz, fruktoz, sakaroz, toplam fenoller, toplam antioksidan aktivite (FRAP ve ABTS analizleri)
ve tomurcuk patlamasi, ilk ¢i¢eklenme, tam ¢iceklenme ve hasat tarihleri ayrintili olarak
incelenmistir. Calismaya ait meyve Orneklerinde, agirlik 30,31 gram ile 55,19 gram, suda
¢ozlinebilir kuru madde miktarinin 27 ile 31 °Brix, meyve eti sertliginin 0,40 kg/cm? ile 1,3 kg/cm?,
pH degerlerinin 4,27 ile 5,26, titre edilebilir asitlik miktarinin ise 0,53 ile 1,47 arasinda degerler
aldig1 ve glikoz, fruktoz ve sakaroz iceriklerinin secilen tiim genotiplerde Hacihaliloglu ¢esidinden
daha yiiksek oldugu belirtilmistir (Imrak ve ark., 2017).

Chandler x Kaplan-86 F1 populasyonunu kullanarak cevizde SSR, DArT ve SNP
markorleri kullanilarak yogun bir genetik harita olusturulmasmin hedeflendigi ¢aligmada 3,755
adet markor Chandler cesidinin genetik haritasinda, Kaplan-86 cesidinde ise 4,275 adet markorii
haritalandirmistir. Chandler genetik haritasinin ortalama markor sayisi 234.7, toplam uzunlugu
1,248.9 cM ve 0.38 cM markorler arasi mesafeye sahipken, Kaplan-86 ¢esidinde ise genetik
haritasinin toplam markdr sayis1 267.2, toplam uzunlugu 1,826.5 cM ve 0.45 cM markorler arasi
mesafede oldugu belirtilmistir (Kefayati, 2018).

ISSR yontemi ile yapilan molekiiler ¢calismalar sonucunda 135 bant elde edilmis, 99 bant

polimorfik Ozellik gostermistir. Polimorfizm orant %73.33 olarak saptanmistir. Molekiiler
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farkliliklar1 veren dendrogramda benzerlik indeksi 0.75 ile 1.00 arasinda olup ortalama 0.88 olarak
saptanmistir (Dogru Cokran, 2020).

Bes farkli ekolojik gruptan almman 74’ Prunus armeniaca L. ve 94’i yabani kayisi (P.
armeniaca L. ve Prunus sibirica L.) olmak iizere toplam 168 Prunus spp. drneginde arastirmacilar
DNA dizilemesi (RAD-seq) yapmustir. Bu Orneklerden toplam 417.961 yiiksek kaliteli SNP
markorii iretilmigtir. 168 Ornegin genetik cesitliligini ve genetik iliskilerini incelemek igin
kiimeleme, genetik yap1 ve temel bilesen analizleri kullanilmistir. Ornekler HiSeq 2000 sistemi
(Illumina Inc., ABD) kullanilarak basariyla dizilenmis ve her erigim i¢in ortalama 1,14 Gb olmak
iizere toplam 192 Gb ham veri iiretilmistir. Bu 6rneklerden SAMtools yazilimi kullanilarak toplam
1.475.632 Kkiiciik niikleotid (SNP) elde edilmis ve filtreleme sonrasinda 417.961 SNP elde etmisler
ve bunun genetik cesitlilik ve popiilasyon yapisi analizlerinin dogrulugunu ve giivenilirligini
sagladigini belirtmislerdir (Li ve ark., 2020).

Kayseri ilinde 1000-1500 metre rakimli Erciyes Dagi’nin eteklerinde yer alan Hacilar
ilgesinde ¢ogunlugu tohumdan yetismis kayisi popiilasyonunda seleksiyon ¢alismasi yiiriitilmiistiir.
Seleksiyon sonucunda belirlenen 41 genotipte fenolojik gozlemler, pomolojik analizler yapilmistir.
Degistirilmis Tartili Derecelendirme Yontemiyle degerlendirilen genotiplerden 625 ve lizeri puan
alan 7 genotipin iyi bakim ve kiiltiirel uygulamalarla iyi sonuglar verecegi kanaatine varilmis ve
1slah ¢aligmalarinda kullanilmasi dnerilmistir (Saglam ve ark., 2021).

Turkiye’nin farkli cografi bolgelerinden toplanmis 259 kayisi genotipi ile yiiriitiilen
calismada meyve sertligi, meyve et rengi, ¢igeklenme zamani, suda ¢oziiniir kuru madde miktari
bakimindan incelenmis, DArT (Diversity Arrays Technology) temelli toplam 11.532 SNP markori
gelistirilmis ve bu markdrler kullanilarak populasyon yapisi ile baglant: haritalar1 olusturmuslardir.
STRUCTURE (v.2.2) yazilimi ile yapilan analiz sonucunda, kayisi genotipleri li¢ ana gruba
ayrilmig, SNP markorleriyle fenotipik ozellikler arasindaki iligkileri belirlemek amaciyla, Q ve K
matrislerini igeren karma lineer model (Mixed Linear Model, MLM) kullanilmiglardir. Toplam 131
SNP markorii meyve sertligi, meyve et rengi ve suda ¢oziiniir kuru madde miktar1 bakimindan
iliskili oldugu saptanmisken ¢igeklenme zamani ile ilgili herhangi bir markor tespit etmediklerini
bildirmislerdir (Ferik ve ark, 2022).

Yesilhisar’da (Kayseri) yetistirilen yerel kayisi genotiplerinde 2021-2023 yillarinda
seleksiyon calismasi yapilmistir. Segilen 32 genotip fenolojik, pomolojik ve molekiiler diizeyde
degerlendirmistir. Cigeklenme durumlari erken, orta ve ge¢ seklinde belirlenmis. Meyve agirlig
ortalama 68.86 g olarak belirlemistir. Genotip 7 yiiksek SCKM (%24.8) ile genotip 30 en yiiksek
et/cekirdek oranina (29.13) sahip olarak 6n plana ¢iktig1 belirtilmistir (Kuru, 2023).

Malatya’da Hacihaliloglu kayisi cesidinden sonra en fazla {iretimi yapilan Kabaasi
cesidinde diizenli verimlilik ve meyve kalitesi gibi parametreler bakimindan tistiin 6zelliklere sahip
klonlarinin belirlenmesi amaciyla klon seleksiyonu yapilmistir. Malatya ve ilgeleri detayli olarak

taranmis, hedeflenen 6zellikler bakimindan 11 adet klon aday1 belirlemislerdir. Bu klonlar kendi
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arasinda Degistirilmis Tartili Derecelendirme Metoduna gore degerlendirilmis ve Kayis1 Arastirma
Enstitiisiic Mudiirliigii arazisinde belirlenen 7 klon ile seleksiyon parseli olusturulmus, bahge
performanslari incelendikten sonra iiretime kazandirilacagi bildirilmistir (Aver ve ark., 2024).

Tek niikleotid polimorfizmi (SNP) markorlerine dayanarak, arastirmacilar Cin’in farkl
bolgelerinde yaygin olarak yetistirilen 53 kayisi ¢esidinin akrabalik iligkileri ve populasyon genetik
yapisini incelemis, “Yinxiangbai” kayist genomu referans alinarak yiiksek kaliteli SNP bolgeleri
elde etmislerdir. Filogenetik analiz, G matrisi analizi, temel bilesenler analizi (PCA) ve populasyon
yapisi analizi; GCTA, FastTree, Admixture ve diger yazilimlar kullanilarak gerceklestirmislerdir.
Dizileme sonuglarinin referans genomla ortalama eslesme orani %97,66 olarak bulunmus,
88.332.238 yiiksek kaliteli SNP lokusu elde Filogenetik analiz, PCA ve genetik yap1 analizlerinin
tamami, 53 kayisi ¢esidini dort gruba ayrildigini belirtmislerdir. Ayrica SNP markorleriyle
akrabalik iligkilerinin ve genetik yapilarin dogru bir sekilde belirlenmesini miimkiin oldugunu
bildirmislerdir (Xin ve ark.,2024).

Etiyopya’da avakado {izerine yapilan ¢alismada Sidama, Gedeo ve Wolayta bolgelerinden
267 adet avokado genotipi belirlenmis ve SNP markorleri ile molekiiler diizeyde farkliliklart
saptamaya c¢alismiglardir. Toplam 2456 SNP markori ile yiiksek oranda genetik ¢esitlilik
belirlenmistir. Yapilan filogenetik analizler sonucunda genotiplerin 5-6 kiimeye ayrildiklart

belirtilmistir (Sina ve ark., 2025).
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3. MATERYAL ve METOT

3.1. Materyal

Bu aragtirmanin materyalini Malatya ili ve il¢elerinde (Akcadag, Battalgazi, Darende,
Dogansehir, Hekimhan, Kale, Yazihan ve Yesilyurt) yetistiriciligi yapilan Cataloglu kayist ¢esidi
olusturmustur. Bolgede yapilan seleksiyon calismasina ek olarak Malatya Kayisi Arastirma
Enstitiisti Midiirliigii’nde yetistirilen tescilli Cataloglu kayist ¢esidi kontrol olarak kullanilmistir.
Aragtirmada secilen klonlara ait meyve oOrneklerinin meyve kalite 6zellikleri Kayis1 Aragtirma
Enstitiisi Midirliigli bilinyesinde bulunan Pomoloji Laboratuvarinda yapilmistir. Molekiiler
analizler Avusturalya’da bulunan Diversity Arrays Technology sirketi tarafindan yapilmis olup,
gonderilen DNA’larin izolasyonlar1 Kilis 7 Aralik Universitesi Ileri Teknoloji Uygulama ve
Arastirma Merkezi biinyesinde bulunan Molekiiler Biyoloji Labaratuvarinda yapilmistir.

Cataloglu: Agac¢ yapisi dik, dallar yayvan asagi dogru sarkiktir. 25-35 g agirliginda, oval
sekilli, meyve et rengi sari, lizeri parlak, az tliylii ve kirmizi yanak olusturma egilimindedir (Sekil
3.1). Meyve eti sert, tatli, su miktar1 diisitk, SCKM’ si (%23-26) yiiksektir. Bu nedenle kurutmaliga
oldukca uygun bir ¢esittir. Cekirdegi tatli, dolgun ve meyve etinden bagimsizdir. Ilkbahar geg
donlarina dayaniklidir. Her yil diizenli verim veren agaglarin meyveleri Malatya kosullarinda

Temmuz ayinin ikinci haftasi hasat edilmektedir (Demirtas ve ark., 2006 ).

Sekil 3. 1. Cataloglu agac1 ve meyvesi

3.1.1. Arastirma Yerinin Genel Ozellikleri

Malatya, Dogu Anadolu Bolgesi'nde, Yukart Firat Havzasi'nda konumlanmis olup
Adiyaman, Malatya, Elazig, Bingdl, Mus ve Van ¢okiintii alaninin giineybati ucunda yer
almaktadir. Doguda Elazig ve Diyarbakir, glineyde Adiyaman, batida Kahramanmaras, kuzeyde ise
Sivas ve Erzincan illeri ile ¢evrilidir (Sekil 3. 2).

[lin yiizol¢iimii 12.313 km? olup, 35° 54' ve 39° 03' kuzey enlemleri ile 38° 45' ve 39° 08'
dogu boylamlar1 arasinda yer almaktadir. Malatya, Sultansuyu ve Stirgii Cay1 vadileri araciligiyla

Akdeniz’e, Tohma Vadisi ile I¢ Anadolu’ya, Firat Vadisi sayesinde ise Dogu Anadolu’ya
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baglanarak, bu bolgeler arasinda bir gegis noktasi iglevi gormektedir. Yiizey sekilleri itibartyla
daglik ve engebeli bir yapiya sahiptir.

Aragtirmanin yiirtitiildiigii lokasyonlara ait Google earth goriintiisii Sekil 3.2°de verilmistir.

3.1.2. Arastirma Yerinin Toprak Ozellikleri

Malatya ilinde biyiikk toprak tiplerinin neredeyse hepsi gorilmektedir. Malatya
topraklarin bilyiik bir boliimil tarima elverisli olup, 6zellikle kayisi {iretimi agisindan oldukga
onemlidir. ilin sulanabilir tarim arazilerinde tahil, baklagiller, seker pancar1 ve meyve iiretimi
yaygin olarak yapilmaktadir. Firat Nehri, Tohma Cayi, Sultansuyu ve Siirgii Cay1 cevresinde
mineral acisindan zengin ve tarimsal iiretim igin oldukca elverisli olan aliivyal topraklardan
olugmaktadir. Malatya’nin biiyiik bir kisminda karasal iklimin etkisiyle olugsmus, kire¢ orani
yiiksek, organik madde acisindan orta diizeyde ve verimlilikleri sinirli olan ancak uygun sulama ve
giibreleme ile tarimsal tretimde kullanilabilen kahverengi ve kirmizimsi kahverengi topraklar
yaygmdir. Malatya'nin bazi bolgelerinde kire¢ orami yiiksek topraklar bulunmakta olup, bu
topraklar 6zellikle kuru tarim i¢in uygundur. Daglik ve engebeli alanlarda koliivyal topraklar yer
almaktadir. Ozellikle Akdeniz ikliminin etkilerinin goriildiigii baz1 kesimlerde ise kirmizi renkli
Terra Rossa topraklara da rastlanilmaktadir. Yapilan ¢aligsmalarda topraklarin biiyiik ¢ogunlugunun
killi tinli yapida oldugu belirtilmistir. Malatya genelinde ¢alisma sonucunda %69.1°1 killi tin,
%16.4’1 killi ve %14.5’1 tin bilinyeli topraklardan olustugu bildirilmistir (Akin ve Aygiil, 2022).
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Bagka bir ¢alismada ise Malatya topraklarinin %59.2’sinin killi tin biinyeye sahip oldugu tespit
edilmistir (Colak ve ark., 2010).

3.1.3. Arastirma Yerinin iklim Ozellikleri

Malatya'nin iklimi, genel olarak karasal iklim Ozellikleri gosterse de, farkli yiikseltilere
sahip alanlarinda yerel iklim farkliliklar1 gozlenmektedir. Yaz aylan sicak ve kurak, kis aylar1 ise
soguk ve kar yagish gegmektedir. Bununla birlikte, ilin ¢esitli vadiler araciligiyla farkli bolgelere
acilmasi, iklim ve bitki ortiistinde ¢esitlilige neden olmaktadir. Malatya, Sultansuyu ve Siirgii Cay1
vadileri sayesinde Akdeniz'e, Tohma Vadisi ile i¢ Anadolu'ya, Firat Vadisi araciligiyla ise Dogu
Anadolu'ya baglant1 saglayarak dnemli bir gegis bolgesi niteligi tasimaktadir. Cizelge 1.8.’de kayisi
gelisim déneminde Malatya ili ve ilgelerine ait max ve min sicaklik degerleri verilmistir. Tlgelere
gore max ve min sicaklik degerleri degiskenlik gostermistir. Bu durum fenolojik gézlemler ve hasat
zaman1 gibi dis faktorlere bagli olan degerler iizerinde farkliliklara neden olmaktadir. Ayrica
ilkbahar ge¢ donlarmin neden oldugu hasarm belirlenmesinde de sicaklik degerleri 6nem arz

etmektedir (Cizelge 3. 1).

Cizelge 3. 1. ilce Bazinda Aylik Maxsimum-Minimum Sicaklik

Subat Mart Nisan Mayis  Haziran  Temmuz Agustos

Akcadag Max. 14.7 19.4 29.5 33.0 36.9 41.1 43.1
Min. -7.3 -8.4 -3.0 4.9 11.8 11.9 12.0
Battalgazi Max. 16.8 21.1 31.0 36.6 39.0 41.0 41.9
Min. -7.3 -5.2 -4.8 4.2 11.3 11.0 10.8
Darende Max. 12.0 18.4 27.6 31.1 344 37.3 38.1
Min. -8.1 -10.1 -6.0 -0.9 8.2 7.2 13.4
Dogansehir Max. 13.4 18.0 27.5 31.7 34.9 37.9 393
Min. -7.5 9.5 2.9 2.7 9.9 9.2 9.3
Hekimhan Max. 12.2 16.6 26.9 31.1 34.5 38.2 38.2
Min. -4.9 9.2 -4.5 4.0 10.9 12.3 15.5
Kale Max. 16.7 20.0 30.5 34.7 38.2 40.0 40.4
Min. 2.2 -3.8 0.8 8.4 15.5 17.5 20.6
Yazihan Max. 16.1 20.7 30.9 34.9 38.6 40.3 41.3
Min. -4.9 -4.7 -1.1 8.1 12.5 16.8 17.1
Yesilyurt Max. 13.6 18.8 29.9 33.1 36.8 39.1 40.8
Min. -4.3 -5.5 1.0 7.6 14.1 16.3 20.0
KAEM Max. 14.4 18.8 294 32.3 36.2 38.3 40.3
Min. -7.0 -6.6 -1.0 4.6 11.8 12.2 14.9

(MGM, 2024)

Cizelge 1.8’ de en yiliksek maksimum sicaklik Temmuz ve Agustos aylarinda 43.1°C ile
Akcadag ilg¢esinde, en diisiik minimum sicaklik ise Mart ayinda -10.1°C ile Darende ilgesinde

oldugu gortlmektedir. Akcadag ve Kale, Temmuz ve Agustos aylarinda en yiiksek sicakliklara
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ulasan bolgeler arasinda yer almistir. Kayisinin hasat zamani olan Temmuz-Agustos aylarinda en
diisiik sicaklik Darende ve Dogansehir ilgelerinde oldugu goériilmektedir.

Meyve gelisim siiresince aylik ortalama nispi nem (%) orani Cizelge 3.2°de verilmistir.
Bolgelere gore degismekle birlikte hasat zamani olan Temmuz-Agustos aylarinda nispi nemin

diismesi iiriin kalitesi agisindan énem arz etmektedir.

Cizelge 3. 2. Ilge Bazinda Aylik Ortalama Nispi Nem (%)
Subat  Mart Nisan Mayis Haziran Temmuz  Agustos

Akcadag 73.5 60.3 40.2 53.7 45.9 33.4 38.1
Battalgazi 75.8 62.9 44.4 56.7 47.7 34.4 37.1
Darende 67.2 59.5 43.1 51.6 45.4 37.6 33.4
Dogansehir  75.4 66.5 41.0 55.2 48.2 34.9 38.5
Hekimhan 70.7 63.4 41.0 47.6 43.9 36.5 30.4
Kale 66.2 59.3 38.5 49.6 38.9 29.6 26.8
Yazihan 70.2 59.2 38.4 48.9 40.8 30.1 28.7
Yesilyurt 70.7 60.6 34.2 47.1 38.2 27.0 233
KAEM 72.4 63.2 39.8 53.2 45.5 353 32.9
(MGM, 2024)
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Cizelge 3. 3. lice Bazinda Aylik Toplam Yagis (mm=kg+m?) OMGI

Subat Mart Nisan Mayis Haziran Temmuz Agustos

Akgadag 49.2 57.0 1.4 90.6 43.2 0.0 0.0
Battalgazi 46.7 36.1 3.3 76.6 355 0.0 0.0
Darende 41.7 29.6 8.8 44.9 31.4 0.0 0.3
Dogangehir  53.6 80.8 7.2 58.0 18.8 0.0 0.2
Hekimhan 69.5 20.9 3.5 24.4 14.1 0.0 0.0
Kale 29.5 20.3 1.2 32.7 14.1 0.0 0.1
Yazihan 40.7 26.4 1.9 54.7 18.7 0.0 14.5
Yesilyurt 31.4 55.2 3.2 71.6 29.4 0.0 0.0
KAEM 14.8 38.8 2.6 40.0 16.0 0.0 0.0
(MGM, 2024)

llgelere ait aylik yagis ortalamalari Cizelge 3.3’de verilmistir. Hava sicakliklarmin

artmasiyla yagis miktarinda azalmalar meydana gelmistir. Bu durum kayisinin gelisimi ve iiriin

kalitesi acisindan istenmektedir.
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3.2. Metot

Bu c¢alisma 2022-2025 yillar1 arasinda Malatya ilinde ylritilmistir. 2022 yili hasat

sezonu boyunca Cataloglu kayisi ¢esidinin yaygin olarak liretiminin yapildigi Malatya ili Akcadag,

Battalgazi, Darende, Dogansehir, Hekimhan, Kale, Yazihan ve Yesilyurt ilcelerinde taramalar

yapilmistir.

Tespit edilen her aga¢ bulundugu ilgenin alfabetik sirasi basta olmak {izere 1’den

baslayarak numaralandirilmistir. Numara verilen her agacin koordinatlar1 GPS yardimi ile

belirlenerek ve secilen agaclar sprey boya ile boyanmistir. Klon seleksiyon c¢aligsmasinin

yiirtitiilmesinde envanter ve arazi ¢alismalar1 kapsaminda asagidaki asamalar izlenmistir.

>
>
>

Belirlenen her klon aday1 i¢in “Kayist Seleksiyon Anket Formu” doldurulmustur.
Numaralandirilan her agacin morfolojik 6zellikleri belirlenmistir.

Belirlenen her klon adayindan laboratuvar c¢aligmalart i¢in meyve ve yaprak
ornekleri alinmistir.

Klon adaylarindan as1 kalemleri alimarak Myrobalan 29C anaci iizerine asilama
yapilmustir.

Ayrica Malatya Kayist Arastirma Enstitiisti Miidiirliigii’nde yetistirilen Cataloglu

¢esidinden alian 6rneklerde yapilacak olan tiim analizlere tabi tutulmustur.

3.2.1. Morfolojik Ozellikler

Numaralandirilan her agacin; yasi, habitusu (yar1 dik, dik, yar1 yayvan, yayvan, sarkik), tag

genisligi, tag yiiksekligi, govde cevresi, govde (dallanma) yiiksekligi gibi morfolojik 6zellikleri

belirlenmistir.

>
>

Agacin Yasi: Bahge sahibine sorularak belirlenmistir.

Agacin Habitusu: Yar1 dik, dik, yar1 yayvan, yayvan, sarkik olarak
degerlendirilmistir.

Agacin Ta¢ Genisligi (cm): Agacin tag izdiisiimii ¢elik serit metre ile 6l¢iilmiistiir.
Agacin Tac Yiiksekligi (cm): Agacin tag yiiksekligi lazerli mesafe lger cihaziyla
m cinsinden Sl¢iilmiistiir.

Govde Cevresi (cm): Agacin govdesinin ¢evresi mezur yardimi ile ol¢tilmistiir
(Sekil 3. 3).

Govde (Dallanma) Yiiksekligi (cm): Yiikseklik olarak toprak istiinden ilk
dallanmanin oldugu yere kadar mezur yardimi ile dl¢lim yapilarak kayit altina

almmustir (Sekil 3. 4).
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gevresi Olgiimii

Sekil 3. 3. Govde

3.2.2. Fenolojik Ozellikler
Calismada; Tomurcuk kabarmasi, Cigeklenme baslangici, Tam ¢i¢eklenme, Cigeklenme

sonu ve derim donemine iligkin gozlemler kayit edilmistir (Sekil 3. 5; Sekil 3.6.).
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(TK) (CB) (TC)

Sekil 3. 5. Kayisida fenolojik evreler
Tomurcuk kabarmasi (TK)  : Cigek tomurcuklarinin koyu kahverengi pullart sar1 yesil renge

doniserek hafifce sismeye basladigi,
Ciceklenme baslangic1 (CB)  : Ciceklerin % 5’inin agtigi,

Tam ciceklenme (TC) : Cigeklerin % 70-75’inin actig1,
Ciceklenme sonu (CS) : Tag yapraklarm % 95’inin dokildigi
Derim tarihi (DT) : Meyvelerin hasat olgunluguna ulastifi dénem kayit altina

almmustir (Guerriero ve Watkins 1984; Bostan, 1993).
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3.2.3. Meyve Kalite Analizleri

Klon adaylarindan elde edilen meyve Ornekleri ve Kayist1 Arastirma Enstitiisi
Miidiirliigii’nde yetistirilen Cataloglu ¢esidinden alinan 6rneklerde meyve analizleri 30’ar meyve
tizerinden iki tekerriir olarak gerceklestirilmistir.

Meyve Agirhig (g): Her bir agactan toplanan meyve agirliklarinin 0.05 g’a duyarl dijital
terazi (Isolab marka) ile tartilmasi ile belirlenmistir.

Meyve Boy, En ve Yiiksekligi (mm): Meyve boyutlar1 0,01 mm’ye duyarli dijital
kumpasla (LTF marka) olciilerek belirlenmistir. Sekil 3.7’ de goriildiigii iizere meyve eni;
meyvenin her iki yanagindaki en genis kismindan, meyve boyu; meyvenin karin ¢izgisi ile sirt
kismi arasindaki en genis yerden, meyve yiiksekligi; meyvenin sap cukuru ile u¢ kismi arasindan

Olciilerek belirlenmistir (Polat, 1986; Durgag, 2001).

b c
Sekil 3. 7. Meyvenin boyut l¢limleri en (a), boy (b), yiikseklik (c) (orijinal).

m

Meyve ve Cekirdek Agirhi@ (g): Meyve agirligin belirlemek amaciyla derimi yapilan
meyveler 0,01 g’a duyarli hassas terazi ile tartilarak ortalama meyve agirligi hesaplanmistir.
Cekirdek agirligim1 bulmak icin aynmi meyvelerin tartildiktan sonra ¢ekirdekleri yikanip ve
kurulandiktan sonra tartilarak ortalama c¢ekirdek agirliklar1 hesaplanmstir.

Et/Cekirdek Orani:  Agaclarin meyvelerinin Et/Cekirdek oranlar asagidaki formiile

gore hesaplanmustir.
Et/ Cekirdek Oram1 = Meyve agirligi - Cekirdek agirligi / Cekirdek agirlig:

Meyve Eti Sertligi (kg/cm®): Meyve eti sertligini bulmak igin, derimi yapilan meyvelerin
her iki yanagindan meyve kabugu yiizeysel olarak kaldimilmis ve 0,1 kg/em™ye duyarli el
penetrometresi (Loyka GY-3 marka, mensei Tiirkiye) marka) ile 6l¢iim yapilarak meyve eti sertligi
belirlenmistir.

Meyve Rengi (L, a, b): Meyvelerin kabuk ve et renkleri, Konica Minolta (mengei Japonya)

marka renk tayin cihazi ile meyvenin her iki yanagindan okuma yapilarak L* (100: beyaz, 0:
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siyah), a* (+: kirmizi, - : yesil), b* (+:sar1, -: mavi) degerleri cinsinden belirlenmistir. Okumalar
tesadiifen secilen 30 meyvede yapilmistir. Okuma degerleri kullanilarak renk yogunlugu Chroma=
Vax2 + b2 ve Hue agisi degerleri; +a*, +b* degerleri icin Hue= arctan(b*/a*) -a*, +b ve/veya -a*,
-b* degerleri icin Hue=180+ arctan(b*/a*) +a*, -b* degerleri icin Hue= 360+ arctan(b*/a*)
formiilleri kullanilarak hesaplanmistir (McLellan ve ark., 1995).

Suda Céziinebilir Toplam Kuru Madde Icerigi (% SCKM): Meyvelerin kat1 meyve
sikacagi ile suyu ¢ikarilip siiziildiikten sonra dijital el refraktometresi (Atago Pal-1) ile SCKM’leri
belirlenmistir.

Titre Edilebilir Asitlik (%): Klon adaylariin asit ig¢eriklerinin belirlenmesi igin 10 ml.
meyve suyu saf su ile 100 ml.’ye tamamlanmis ve 0,1 N sodyum hidroksit (NaOH) ile titre
edilmistir. pH 8.0-8.1 oldugunda titrasyon sonlandirilmistir. Elde edilen titrasyon sonuglari (malik
asit cinsinden) hesaplanmistir (Sekil 3. 8).

v’ Titrasyon Asitligi= W *F*E*100/M
v' W= Harcanan 0.1 N NaOH miktar1 (ml)
v’ F= Faktor Degeri

v" E= 1 ml NaOH’1n esdeger asit miktari (malik asit cinsinden)

v" M= Ornek miktari

pH larin belirlenmesi: pH metreyle (Isolab marka) belirlenmistir.
Verim degerleri : Bahge sahibine sorulmak suretiyle kg cinsinden belirlenmistir.

Verim diizenliligi : Bahge sahibine sorulmak suretiyle diizenlilik durumlar1 degerlendirilmistir.

3.2.4. Tartih Derecelendirme
Klon adaylarinda yapilan gozlem, 6l¢iim ve meyve analizleri sonucunda elde edilecek olan
veriler, “Degistirilmis Tartili Derecelendirme Yontemi” ile degerlendirilmistir (Yazgan, 1979).

Tartili derecelendirmeye esas alman Ozellikler ve dnem derecesine gore bu ozelliklere verilen
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gorece ve siif puanlar1 Cizelge 3.4°de verilmistir. Ozelliklere ait veriler en biiyiikten en kiiciige 10
ile 2 (10 en iyi olmak lizere) puan alacak sekilde siniflara ayrilmistir. Tartili derecelendirme meyve
agirhigl, SCKM, et/cekirdek orani, meyve eti sertligi diizenli verimlilik gibi 6zellikler dikkate
aliarak yapilmistir. Her 6zelligin sinif puani ile énem derecesinin ¢arpimi sonucunda elde edilen

agirhiklt puanlarin toplami, cesitlerin tartili derecelendirmeye esas olan toplam deger puanim

vermekte olup, segimde toplam deger puani en yiiksek klonlar belirlenmistir.

Cizelge 3. 4. Tartili Derecelendirme Tablosu

Ozellikler Goreceli Siiflar Puan Siif Arah@
puanlar
Cok yiiksek 10 40 ve tlizeri
Yiiksek 8 36-40
Meyve iriligi
20 Orta 6 32-36
(Agirhik)
Diistik 4 28-32
Cok diisiik 2 28 ve alt1
Cok yiiksek 10 24 ve lizeri
Yiiksek 8 22-24
SCKM 20 Orta 6 20-22
Diistik 4 18-20
Cok diisiik 2 18’ den diisiik
Cok yiiksek 10 18 ve lizeri
Yiiksek 8 16-18
Et/cekirdek
20 Orta 6 14-16
orani
Diisiik 4 13-14
Cok diistiik 2 13’den diistik
Cok yiiksek 10 4 ve lizeri
Yiiksek 8 3,6-4
Meyvede
10 Orta 6 3-3,6
sertlik
Diistik 4 2,40-3
Cok diistiik 2 1,8 den disiik
Cok diizenli 10
Diizenli 8
Verim Orta  diizeyde | 6 Bahge sahibinin ifadesi
30
Diizenliligi diizenli
Diizensiz 4
Cok diizensiz 2
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Alan taramasinda kullanilan Seleksiyon Gozlem Formu Cizelge 3.5°de verilmistir.
Seleksiyon galigmasinda belirlenen klonlara ait konum bilgileri, bahge durum bilgileri, agaglara ait

morfolojik 6zellikler ile isaretlenen klonlara ait ¢esitli bilgiler kayit altina alinmistir.

Cizelge 3. 5. Kayis1 Seleksiyon Caligsmalarinda Kullanilan Form

FORM I

Sira No: Tarih:

il Tlge:

Mahalle veya Koy: Bucak:

Uretici Ad1 Soyad:

Telefon:

Koordinat Bilgisi

Y (kuzey)

X (dogu)

Z (rakim)

A. Bahgenin Durumu
1. Bahgenin yeri ve yoneyi
2. Bahgenin kurulug yoniinden durumu
a) Kapama b) Siir agaci c) Tek agac
d) Karisik bahge (Kapama ise sira arasi x sira tizeri mesafe (................. b ST m)
3. Toprak islemesi
a) Ortiilii b) Agik ¢) Gegici ortiilii
4. Ara Ziraati: Yetistirilen bitki:
5. Sulama durumu
a) Asirt b) Yeterli c) Yetersiz d) Sulanmiyor
6. Giibreleme durumu
a) Ciftlik giibresi (Miktart:) b) Suni giibre Cinsi:
Miktart:

c) Hig giibre verilmiyor
7. Tarimsal miicadele:
a) Kimyasal miicadele [lacim cinsi:

b) Oteki tarimsal miicadele yontemleri

¢) Tarimsal miicadele yapilmiyor
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Cizelge 3. 6. Kayis1 Seleksiyon Caligsmalarinda Kullanilan Form(devami)

B. Agacin Ozellikleri:
1. Agacin yasi:
2. Asi durumu
a) Asisiz b) Asili (Anact: )
3. Gelisme durumu:
a) Kuvvetli b) Orta c) Zayif
4. Budama
a) Siddetli b) Orta c) Hafif d) Yapilmamis

5. Hastalik ve zararlilardan etkilenme durumu:

a) Hastalik b) Zararh

6. Cigeklenme tarihi

a) Gegmis yillar ortalamast: b) Bu yil:

7. Cigeklenme durumu

a) Cok b) Orta c) Az d) Yok
8. Meyve tutumu
a) Cok b) Orta c) Az d) Yok
9. Meyve dokiimii
a) Cok b) Orta c) Az d) Yok
10. Gegmis yillarda verim durumu
a) Diizenli b) Diizensiz
11. Gegen yilin verimi
a) Bol b) Orta c) Az d) Yok
12. Bu yilin verimi
a) Bol b) Orta c) Az d) Yok
C. Meyvenin ozellikleri
1. Olgunlasma tarihi:
a) Gegmis yillar ortalamasi:
b) Buyil:
¢) Standart ¢esitlere gore:
ca) Erken cb) Ayni cc) Geg
2. Cekirdegin etten ayrilma durumu:
a) Serbest (Yarma) b) Yar1 yapisik (Yar1 yarma) ¢) Yapisik (Et)
3. Cekirdegin etten ayrilma durumu:
a) Serbest (Yarma) b) Yar1 yapisik (Yar1 yarma) ¢) Yapisik (Et)
1. Meyvede catlama:
a) Cok b) Orta c) Az d) Yok
Notlar:
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3.2.5. Molekiiler Karakterizasyon

Yaprak Orneklerinin Toplanmasi: Segilen kayisi genotiplerine ait yaprak ornekleri
Malatya il genelinde Mayis-Haziran aylarinda geng¢ yapraklar toplanmistir. Toplanan geng
yapraklar ayri ayri1 kese kagitlarina konulduktan sonra buz kutusu igerisinde laboratuvara
ulagtirtlmigtir.  Yaprak oOrnekleri Oonce ¢esme suyu ve sonrasinda da %50’lik etil alkolle
yikandiktan ve islakliklari giderilinceye kadar kurutulduktan sonra sivi azot (-196 °C) ile
muamele edilerek DNA izolasyonu i¢in —80°C’lik derin dondurucuda muhafazaya alinmistir.

DNA izolasyonu

Bu calismada DNA izolasyonu amaciyla, Doyle ve Doyle (1987) tarafindan gelistirilen
ve Kafkas ile Perl-Treves (2001) tarafindan modifiye edilen CTAB temelli yontem esas alinarak,
laboratuvar kosullarinda sik kullanilan bir prosediir uygulanmistir. Islem 6ncesinde hazirliklar
tamamlanarak, taze ve gen¢ yapraklardan 0.5 gram Ornek alinmis, sivi azot kullanilarak iyice
ezilmis ve esit sekilde ii¢ adet 1.5 ml’lik eppendorf tiipiine aktarilmistir (Sekil 3. 9)

Her tiipe 0.7 ml CTAB tampon ¢ozeltisi (100 mM Tris-HCI, 1.4 M NaCl, 20 mM EDTA,
%2 CTAB, %2 PVP, %0.1 Na:S-Os ve B-merkaptoetanol) ilave edilerek 65 °C sicakliktaki su
banyosunda, her 10 dakikada bir karigtirilarak toplamda 1 saat inkiibasyona birakilmistir.
Ardindan tiipler oda sicakliginda 5-10 dakika bekletilmis ve her birine esit hacimde
kloroform:izoamil alkol (24:1) eklenmistir. Tiipler 15 dakika boyunca oda sicakliginda tutulmus
ve bu siire zarfinda her 3 dakikada bir nazikge ¢alkalanmistir. Ardindan 13.000 rpm’de 15 dakika
santrifiij edilerek {ist faz dikkatlice yeni bir tiipe aktarilmistir.

Ust faza, hacimce esit miktarda énceden -20 °C’de sogutulmus izopropanol eklenerek
DNA’nin ¢okelmesi saglanmistir. Cokelmeyi artirmak amaciyla karisim -20 °C’de bir gece
bekletilmistir. Ardindan 10.000 rpm’de 10 dakika santrifiij edilerek ¢okelmis DNA ayrilmistir.
DNA’y1 yikamak amaciyla %76 etanol ve 10 mM amonyum asetat igeren 0.5 ml yikama
tamponu eklenmis ve tlipler 1-2 saat boyunca +4 °C’de bekletilmistir. Yikanan DNA kurutulmus
ve saf suda ¢oziindiirilmistir.

Elde edilen DNA’nin kalitesi ve miktari, standart lambda DNA ile karsilagtirmali olarak
%0.8 agaroz jel elektroforezi ve UV 15181 altinda analiz edilmistir. PCR {irtinleri ise %1.5 agaroz
jelde, 1xTBE tamponu (89 mM Tris-Cl, 89 mM borik asit, 20 mM EDTA) kullanilarak
elektroforez islemine tabi tutulmus, etidyum bromir ile boyanarak UV 15181 altinda
goriintiilenmistir.

DNA’lar DArTseq adi verilen yeni nesil sekanslamayla molekiiler karekterizasyonu
yapilmistir. DArTseq adi1 verilen yeni bir degisken, genom karmasikligini azaltmak i¢in enzim
bozunumunu kisitlamay1 kullanarak DNA polimorfizmlerini tanimlamada yeni nesil sekanslama
olarak gelistirilmistir (Kilian ve ark., 2005). Bu teknoloji sinirlt sayidaki markorler ile belirli
zorluklarin iistesinden gelmeye yardimci olmustur. Yiksek verimlilik kabiliyeti, her bir

markorden elde edilen sekansi saglamasinin yani sira hizli karakterizasyona, sekans veri
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bagimsizligina, tek baz degisimlerinin ve indekslerin tespiti ve biitiin genomu kapsamaya izin
vermistir (Jones ark, 2009). Bu teknoloji, DArTseq markdr uygulanmalarini genetik popiilasyon
degiskenliginde ve yiliksek yogunluklu genetik haritalamada kullanim olanaklarinin olmasi
nedeniyle segilen klon adaylarmin molekiiler karekterizasyonuna imkan saglayacagi

diistiniilmektedir.

DArTseq Sonu¢ Raporu

Toplamda 23 6rnege ait analiz basamaklari asagida siralanmustir.

Calismada, farkli restriksiyon enzimlerine 0zgii c¢ikintilara sahip Pstl ve Msel
enzimleriyle uyumlu adaptorler kullanilmistir (Sansaloni ve ark., 2011). Bu adaptorler, [llumina
akis hiicresine baglanma dizisi, dizileme primer dizisi ve Elshire ve ark. (2011) tarafindan
tanimlanan tasarima benzer bicimde basamakli ve degisken uzunlukta baglanma bdlgelerini
icerecek sekilde gelistirilmistir.

Karigik boliimler agsagida yer alan reaksiyon basamaklar1 kullanilarak 30 dongiilik PCR
isleminde ¢ogaltilmistir:

1. 94 °C’de 1 dakika

2. 30 dongii boyunca:
e 94 °C’de 20 saniye
e 58°C’de 30 saniye
e 72 °C’de 45 saniye

3. 72°C’de 7 dakika

Yapilan PCR isleminden sonra ¢ogaltilan kisimlar 100 dongii dizilemesine tabi
tutulmustur. Her seritte yer alan diziler DArT’a islenmistir. Diisiik kaliteli diziler elenmis ham

dizilerle asagidaki filtreleme islemleri yapilmistir.

Filtre Filtreleme Parametreleri
Barkod Bolgesi Minimum Phred geger puant 30, minimum geger ylizdesi %75
Tam Okuma Minimum Phred geger puani 10, minimum geger ytizdesi %50
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Markor tanimlamasi i¢in ortalama 106.273 dizi kullanilmistir. SNP tanimlamasi igin
DArT PL’nin C++ algoritmasi kullanilarak kiimeleme islemi yapilmistir. Sonrasinda bu kiimeler
cesitli parametreler dikkate alinarak ayri SNP lokuslarina ayrilmistir.
Rapora iliskin temel istatistikler asagida yer almaktadir:
e DNA bagina ortalama okuma sayisi: 1.222.284
e Veri basina okuma sayilariin standart sapmasi: 88.518,63
e Veri basina okuma sayilarinin ortalama sapmasi: 65.821,78
e Veri basina varyasyon katsayist: %9,76.
Markor tanimlamasi lokus bagina ortalama okuma degeri ile dogrulanmistir. Rapor edilen
markorler i¢in, 16 tekrar kullanilmak suretiyle tekrarlanabilirlik degerleri hesaplanmistir.
Raporlama sonucunda tiim markoérler icin mesafe dereceleri hesaplanmistir. Bu sayede
analizdeki orneklerin genetik iliskileri hem Dendrogram (Hamming mesafesi), hem de Temel

Bilesenler Analizi (PCA; Manhattan mesafesi) ile gorsellestirilmistir.

3.2.6. Fidanlarin Asilamasi
Molekiiler karekterizasyon sonucuna gore farkli ¢ikan klonlar Myrobalan 29 C anaci

tizerine T g6z asisi ile agitlanmustir (Sekil 3. 10).

3.2.7. istatistiksel Analizler
Secilen klonlarda incelenen parametrelere ait veriler JMP Pro 13.2.1 paket programi

kullanilarakvaryans analizine tabi tutulmustur.

38



4. BULGULAR ve TARTISMA

4.1. Fenolojik Gozlem Bulgular

Malatya iline baghh Akcadag, Battalgazi, Darende, Dogansehir, Hekimhan, Kale, Yazihan
ve Yesilyurt ilgelerinde belirlenen klonlara ait 2024 yili fenolojik gézlem bulgulart Cizelge 4. 1°de
verilmistir. Kayist yetistiriciliginde fenolojik evreler ekolojik kosullar, tiir, ¢esit, rakim, bahce yonii
gibi pek cok etkene baglh olarak farklilik gostermektedir (Karagali,1990). Fenolojik evrelerden
tomurcuk kabarmasi, ¢igeklenme baslangici, tam ciceklenme ve ¢iceklenme sonunda sirasiyla dona
dayanim daha fazla iken fenolojik evre ilerledik¢e biinyesinde bulunan su miktar1 arttigi icin
dayamim azalmaktadir (Ozkarakas, 2002). ilkbahar donlarindan kaynakli hasarm en aza
indirilebilmesi i¢in ge¢ ciceklenen cesit veya genotiplerle iiretime devam edilmesi elzemdir.
Calismamizda en fazla yetistiriciligi yapilan Hacihaliloglu ve Kabaas1 ¢esitlerine kiyasla daha gec
ciceklenen farkli rakimlardaki Cataloglu klon adaylarma ait fenolojik sathalar tespit edilmistir.
Klonlara ait fenolojik gozlem verileri ¢izelge 4.1’de verilmistir. Deniz seviyesinden her 33-44
metre arasindaki ylikseklik ¢igeklenme zamanimi 1 giin arttirmaktadir. Arazinin yonii sicak veya
soguk riizgarlar, yagisl giin sayisi, anag, bah¢enin bakim ve beslenme kosullari ¢igeklenme ve
hasat zamanini etkilemekte ancak tiir ve g¢esitlerin siralanisini degistirmemektedir (Karagali, 1990).
Rakima bagli olarak ¢igeklenme zamanlari degiskenlik gostermekle birlikte tomurcuk kabarmasi ile
ciceklenme baslangici arasinda gegen siire en erken 8, en ge¢ 21, ortalama 13 gilinde
tamamlanmistir. Tomurcuk kabarmasi, ¢igeklenme baslangici, tam ¢igceklenme ve ¢igeklenme sonu
en erken yaklasik 700 rakimda yetistirilen, Kale ilgesinden alinan CK22 (04.03.) klonunda, en geg
ise yaklasik 1500 rakimda, Yazihan’da bulunan CK17 (04.04.) klonunda izlenmistir. Cigeklenme
baslangici ile ¢iceklenme sonu arasinda gegen siire ortalama 14 giindiir. Malatya’da c¢esitlere ve
lokasyonlara gore degismekle birlikle 6zellikle kurutmalik cesitlerde derim zamani Haziran sonu
baslayip Agustos ayinin ortasina kadar devam etmektedir. Lokasyonlarin rakim farkliliklart goz
oniine alindiginda diisiik rakimli bolgelerde derim daha erken donemde gerceklestirilmistir. En
erken meyve derimi 05.07 tarihinde Battalgazi’den aliman CK21, en ge¢ ise 13.08 tarihinde
Hekimhan’dan alinan CK14 klonunda gerceklestirilmistir. Basar (2016), Malatya ili Dogangehir
ilgesinde yapmis oldugu c¢aligmada konvansiyonel olarak yetistirilen Cataloglu kayisi ¢esidinde
2013 ve 2015 yillarinda tomurcuk kabarmasi (17.03/22.03), ¢igeklenme baslangict (28.03/07.04),
tam ¢iceklenme (04.04/12.04) ve ¢igeklenme sonu (12.04/20.04) gibi fenolojik safhalarin tarihlerini
belirlemistir. Toplam c¢iceklenme siiresinin ise 2013 yilinda 15 giin, 2015 yilinda ise 14 giin
oldugunu belirtmistir. Derim zamani ise 2013 yilinda 31.07, 2015 yilinda ise 11.08 tarihinde
gerceklestirildigini bildirmistir. Van ekolojik kosullarinda Sakit 2, Precoce de Tyrinthe, Precoce de
Colomer ve Bebeco kayisi ¢esitlerinde adaptosyan calismast yiiriitiilmiis ve ii¢ y1l boyunca alinan

fenolojide tomurcuk kabarmasi, ilk ciceklenme, tam ciceklenme ve ciceklenme sonu evreleri en
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erken Precoce de Tyrinthe ¢esidinde en gec ise Sakit 2 de gerceklestigini ve derim tarihlerininde

paralel oldugu belirtilmistir (Yarilgag ve Kazankaya, 2002).

Cizelge 4. 1. Cataloglu klon adaylarina ait fenolojik gdzlemler

Rakim  TK CB TC cS TCS DT
CK1 1097 14.03 2603  01.04 | 09.04 15 25.07
CK2 1656 30.03 | 12.04 2004  29.04 17 11.08
CK3 1670 30.03 | 14.04 | 21.04 | 29.04 15 29.07
CK4 1050 10.03  22.03 29.03 | 07.04 10 27.07
CK5 1047 10.03  22.03 31.03 | 06.04 15 18.07
CK6 930 08.03 | 20.03 28.03  05.04 16 12.07
CK7 1405 29.03 | 08.04 | 17.04 | 24.04 16 01.08
CKS 1302 25.03  06.04 | 1504 | 23.04 17 19.07
CK9 1298 2403 | 06.04 | 1504 | 23.04 17 28.07
CK10 1270 2203 | 07.04 1504 | 23.04 16 01.08
CK11 1063 2203 0404 11.04  19.04 15 20.07
CK12 1432 25.03 | 08.04 1504 | 23.04 11 01.08
CK13 1432 2203 1204 | 19.04 | 26.04 14 03.08
CK14 1440 3003 | 10.04 1604  24.04 14 13.08
CK15 1440 27.03  08.04 | 14.04 | 22.04 12 10.08
CK16* 998 08.03 | 1603  22.03 | 29.03 13 07.07
CK17 1491 04.04 | 22.04 29.04  02.05 11 29.07
CK18 815 07.03 | 18.03 2503  01.04 14 06.07
CK19 815 10.03 | 18.03 2403 | 01.04 14 12.07
CK20 780 09.03 | 23.03 29.03  06.04 14 10.07
CK21 742 11.03 | 23.03 27.03 | 05.04 13 05.07
CK22 | 702 04.03  12.03  17.03 | 25.03 13 10.07
CK23 912 11.03  23.03 29.03 | 06.04 14 22.07

* Tescilli Cataloglu ¢esidi (kontrol)
TK: Tomurcuk Kabarmasi, CB: Cigeklenme Baslangici, TC: Tam Cigeklenme, CS: Ciceklenme Sonu,
TCS: Toplam Cigeklenme Siiresi, DT:Derim Tarihi,

Gileryliz (1988), cigeklenme zamaninin ge¢ olmasi kadar ¢igeklenme siiresinin uzun

olmasinin da kayisi yetistiriciliginde doéllenme stiresinin uzun olmasi agisindan énemli bir kriter
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oldugunu bildirmistir. ~ Ekolojik kosullarin yillara gore farklilik gdstermesi fenoloji sathalarin
zamanlarini ve gigeklenme siiresini etkilemektedir (Karagali, 2004). Mevsim normalleri diginda
seyreden hava kosullar1 ¢i¢eklenme zamaninin erken veya ge¢ olmasma ayrica c¢iceklenme
stiresinin uzayip kisalmasina neden olmaktadir. Cigeklenme zamani ve toplam ¢igeklenme siiresini
etkileyen bir diger faktor ise gesittir. Aydin (2019) 30 timitvar genotip ile 7 yabanci kayisi ¢esidinin
Antakya ekolojisinde performanslarinin incelendigi c¢alismada yabanci c¢esitler arasinda ilk
ciceklenme Ninfa’da, son ¢iceklenme Roksana’da, tipler arasinda ise en erken Tip-6 ve Tip-12°de,
en geg ciceklenme ise Tip-63°te gozlemlendigini belirtmislerdir.

Yilmaz (2008) Malatya Meyvecilik Arastirma Enstitlisinde bulunan kayis1 genetik
kaynaklar1 parselinde bulunan kayis1 c¢esit ve tiplerinden 94’niin fenolojik 6zelliklerini
belirlemistir. Malatya ve civarinda en fazla yetistiriciligi yapilan cesitlerde 2004, 2005, 2006
yillarinda toplam ¢igeklenme siiresi yillara gore sirasiyla Hacihaliloglu cesidi igin 16-19-11 giin,
Kabaasi ¢esidi icin 10-16-11 giin ve Cataloglu ¢esidi i¢in 15-19-10 giin ve olarak tespit etmistir.
Temmuz aynn ilk haftasinda ¢esitlerin hasat olgunluguna geldigini belirtmistir. Osmanoglu ve
ark (2014), Hacihaliloglu, Kabaasi, Cataloglu ve Zaza kayisi gesitleri ile yiiriittiikleri ¢aligmada
2011-2012 yillarinda Cataloglu kayisi ¢esidinin sirasiyla ¢igeklenme baslangici, tam ¢igeklenme,
cigeklenme sonu zamanlarimi 15-17 Mart, 19-22 Mart, 23-26 Mart ve 10 ila 9 giin oldugunu
belirtmistir.

Yillara bagli olarak iklim kosullarinda meydana gelen degiskenlikler diger meyve
tirlerinde oldugu gibi kayisida da fenolojik evreleri dogrudan etkilemektedir. Cigeklenme
doneminde hava sicakliklarinda meydana gelen ani degisimler, yagmurlu giin sayisi, gece ve
giindiiz arasindaki sicaklik farkliliklar1 gibi pek ¢ok etmen fenolojik evrelerin uzayip kisalmasina

neden olmaktadir.

4.2. Klonlarin Morfolojik Ozellikleri

Seleksiyon ¢alismamiza ait 6rnekler Malatya ve ilgelerinde (Akcadag, Battalgazi, Darende,
Dogansehir, Hekimhan, Kale, Yazihan ve Yesilyurt) farkli rakimlardan (702—1670 m) alinmistir.
Klonlara ait morfolojik ozellikler Cizelge 4.2°de verilmistir. Morfolojik 6zellikler bakimindan
Cataloglu kayisi ¢esidi dik-yayvan dallar1 asagi sarkik, kuvvetli biiylime egilimindedir. Ekolojik
kosullara ve toprak verimliligine bagli olarak ayni yastaki agaclarda morfolojik 6zellikler farklilik
gostermektedir (Demirtags ve ark., 2006). Klonlara ait morfolojik oOzellikler Cizelge 4.2°’de
verilmistir. Calismaya ait agaclar farkli yas (5-38 yas) gruplarindandir. Farkli oldugu diisliniilen 22
klon adayinin agag ta¢ genisligi 420-1203 cm, tag yliksekligi 265-1280 cm, govde cevresi 37-139
cm, govde dallanma yiiksekligi 56-158 cm arasinda degerler almistir. Agac habitusu ¢ogunlukla
yayvan-sarkik durumdadir.

Cokran (2020), Aras Havzasinda (Igdir, Tuzluca ve Kagizman) en ¢ok yetistirilen Salak

kayis1 ¢esidinde klon seleksiyonunu farkli yas grubundan agaglar tizerinde gerceklestirmistir. Igdir,
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Tuzluca ve Kagizman’da Salak kayisi ¢esidinin aga¢ habitusunun yayvan-sarkik, yar1 dik oldugunu
belirtmistir. Sirasiyla ta¢ genisligi (7.3-11.0 m, 3.1-8.5 m, 4.8-6.8 m), ta¢ ylksekligi (5.8-8.0 m,
2.1-6.9 m, 2.6-4.6 m), govde ¢evresi (102-133 cm, 42-131 cm, 44-78 cm) ve dallanma yiiksekligi
(40-117 cm, 36-171 cm, 28-103 cm) degerlerini dl¢lilmistiir. Gelisme kuvveti bakimindan Igdir’da
yetistirilen Salak kayisilarimin daha iyi gelisim gosterdigini bildirmistir.

Cevre kosullariin morfolojik 6zellikler tizerine etkisi kaginilmazdir. Belirlenen klonlarin
farkli morfolojik ozelliklere sahip olmasi aga¢ yasi, ekoljik faktorler, yetistirme kosullari gibi
bir¢ok etkenden kaynaklanmaktadir.

Cizelge 4. 2. Klonlara ait morfolojik 6zellikler

Agacg Aga¢ Ta¢c  Agac Tac Govde Govde Agacg
yasi Genisligi  Yiiksekligi  Cevresi Dallanma Habitusu
(cm) (cm) (cm) Yiiksekligi
(cm)

CK1 20 820 474 88 158 Yayvan- sarkik
CK2 9 520 280 43 112 Orta dik
CK3 9 590 265 46 123 Yayvan
CK4 38 1203 830 139 130 Yayvan sarkik
CKS 25 790 596 111 124 Yayvan sarkik
CKo 20 520 300 52 60 Yayvan sarkik
CK7 13 820 530 70 56 Yayvan
CKS8 20 715 570 94 90 Yayvan
CK9 15 813 620 101 85 Yayvan
CK10 13 784 415 88 115 Yayvan sarkik
CK11 19 680 386 68 96 Yayvan sarkik
CK12 38 806 504 124 97 Yayvan sarkik
CK13 38 850 492 126 123 Yayvan sarkik
CK14 34 1002 452 134 88 Yayvan sarkik
CK15 30 810 324 132 81 Yayvan sarkik
CK16* 15 620 385 65 70 Yayvan
CK17 15 527 380 48 112 Yayvan
CK18 10 630 340 46 63 Orta dik
CK19 10 655 413 66 113 Yayvan
CK20 22 770 580 63 91 Yayvan sarkik
CK21 10 697 425 62,4 112 Yayvan sarkik
CK22 5 420 540 37 108 Yayvan sarkik
CK23 35 1002 1280 134 110 Yayvan

* Tescilli Cataloglu ¢esidi (CK 16 kontrol)

42



4.3. Meyve Kalite Analiz Bulgular

Farkli lokasyonlardan aliman Cataloglu klonlarina ait meyvelerde meyve kalite analizleri
gergeklestirilmistir. Klonlara ait meyve oOzellikleri Cizelge 4. 3’te verilmistir. Meyve en, boy,
yiikseklik degerleri meyve Kkalite paremetreleri ve pazarlanabilirlik acisindan Onemli
kriterlerdendir. Klonlar arasinda meyve eni en diistik 31.91 mm (CKS) ile en yiiksek 39.95 mm
(CK10), meyve boyu 34.25 mm (CKS8) ile 43.30 mm (CK10), meyve yliksekligi yoniinden ise
36.58 mm (CKI1) ile 45.83 mm (CK10) arasinda degerler aldigi saptanmistir. Yilmaz (2008)
Cataloglu kayisi ¢esidinin ortalama meyve enini 34.79 mm, boyunu 37.79 mm, yiiksekligini 36.10
mm olarak belirlemistir. Basar (2016) 2013 yilinda organik ve konvansiyonel olarak yetistirilen
Cataloglu yiiksekligini 35.95-37.87 mm oldugunu saptamistir. Elde ettigimiz klonlarin birgogu
kontrol amaciyla kullanilan tescilli Cataloglu ¢esidinden (CK16) ve yapilan calismalardaki
Cataloglu 6rneklerinden daha tistiin degerler almistir. Bu durum calismanin gerekliligini bir kez
daha gozler Oniine sermektedir. Ayrica lilkemizde pek c¢ok kayisi seleksiyon ¢aligmasi
yiiriitilmistiir. Bu ¢aligmalarin bazilarinda elde edilen bireylerin sirasiyla meyve eni, boyu ve
yiikseklik degerlerini; Karadeniz ve islam (1995) Van ilinde yapilan zerdali seleksiyonunda
sirastyla 34.50-54.85, 35.56- 48.50, 33.70-45.40 mm; Saglam (2021) Kayseri Hacilar yoresinde
yapilan kayis1 seleksiyonunda.28-36.27, 25.40-40.06, 25.60-40.60 mm oldugu bildirilmistir. Nazl
(2010) Malatya’da Hacihaliloglu kayisi ¢esidinden sonra yaygin olarak yetistirilen Kabaasi
¢esidinde klon seleksiyonu sonucu elde edilen bireylerde meyve eni 31.01-40.64 mm, meyve boyu
32.25-46.00 mm ve meyve yiiksekligi 35.65-50.38 mm arasinda; Dogru Cokran (2020) Aras
Havzasinda yetistirilen Salak kayisi ¢esidinde yapilan klon seleksiyonunda Igdir’a ait klonlarda en,
boy, ylikseklik degerleri sirasiyla 34.54-54.01 mm, 44.45-63.04 mm, 33.28-50.67 mm, Tuzluca’ya
ait klonlarda 36.65-49.45 mm, 44.91-61.87 mm, 36.83-49.03 mm arasinda degerler almistir. Elde
ettigimiz veriler yapilan c¢alismalar ile mukayese edildiginde meyve boyutlar1 énem arz eden
cesitlerin verileri ile uyum igerisindedir. Meyve boyutlar1 ekolojik kosullar,gesit 6zellikleri, toprak
yapisi, budama, bitki besleme gibi pek ¢ok 6zelligin etkisiyle degiskenlik gostermektedir (Reling
ve ark., 2011). Ozellikle iri, SCKM’si yiiksek, albenili meyveler hem taze hem de kuru kayis
ihracatinda pazar degeri yiiksek olacagi icin iireticiler tarafindan daha ¢ok tercih edilecegi
diistintilmektedir.

Meyve agirligi bakimindan klonlar arasinda farkliliklar mevcuttur. En diisiik meyve agirhig
26.66 g (CK1) ile en yiiksek 46.41 g (CK10) arasinda degismektedir. Ozellikle CK 10, meyve eni,
boyu ve yiiksekliginde oldugu gibi agirlik bakimindan da en iist grupta yer almistir. Diger 6ne
cikan genotipler arasinda CK18, CK23 ve CK17 yer almistir. Demirtas ve ark. (2006) Kayisi
Arastirma Enstitiisii kayis1 genetik kaynaklar1 parselinde bulunan Cataloglu kayisi ¢esidinin 25-35
g agirliklarinda orta irilikte meyvelere sahip oldugunu bildirmistir. Basar (2016) 2013 ve 2015
yillarinda organik Cataloglu cesidinde meyve agirligini 24.75- 28.28 g, konvansiyonel Cataloglunu
30.08-21.07 g oldugunu bildirmistir. Yagmur (2024) Bitlis’de yapilan kayis1 seleksiyon
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calismasinda meyve agirliklarini 10.04 -32.66 g arasinda tespit etmistir. Dogru ve ark. (2015) Aras
Havzasinda en fazla liretimi yapilan Salak (Aprikoz) kayisi ¢esidinde meyve agirligr 53.42-73.82
g; Abact ve Asma (2010) ii¢ farkli lokasyonda yapmis oldugu calismada meyve agirliklarint
sirastyla Kabaasi ¢esidi igin 38.6 - 41.1- 40.6 g, Hacihaliloglu ¢esidi i¢in 33.2 — 29.5 — 35.7 g ve
Cataloglu ¢esidi i¢in 27.6 - 29.0- 26.4 g oldugunu; Kumar ve ark. (2015) Hindistan’da yetistiriciligi
yapilan kayisi c¢esit ve genotiplerinin meyve agirligmin 19.70-81.94 g arasinda degistigini;
Ozkarakas ve ark. (2008) Ege bolgesi kosullarinda bazi yerli ve yabanci kayis gesitlerinin ortalama
agirlik degerleri 25.10 ile 47.16 arasinda degerlere sahip oldugunu ve en yiiksek agirligin Sakit 6,
en diisiik agirligin ise Priana ¢esidine ait oldugunu; Ayanoglu ve Kaska (1995), Mut ekolojisinde
P. de Tyrinthe, P. de Colomer, Bebeco, Sakit 2 ¢esitlerinin meyve agirliklari sirasiyla 47.8 g, 34.7
g, 45.1 g, 27.8 g; Yargilag ve Kazankaya (2002) ayni gesitlerin Van ekolojisinde meyve agirlik
degerlerinin sirasiyla 31.37g, 16.97 g, 30.22 g ve 21.09 g oldugu bildirmistir. Bircan ve ark. (2007)
Akdeniz bolgesinde yetistirilen baz1 kayisi ¢esitlerinin 6zelliklerini belirlemek amaciyla
yiiriittiikleri caligmada 23 adet cesittin meyve agirliklarinin 23.3-70.9 g arasinda degerler aldigini
bildirmistir. Klonlara ait 6rnekler yapilan ¢alismalarda dne ¢ikan bireylere yakin degerler almustir.

Klonlara ait ¢ekirdek agirliklart 1.71 g (CK16) ile 2.50 g (CK10) arasinda degismektedir.
En agir ¢ekirdege sahip genotip yine CK10 olurken, onu CK5 (2.41 g) ve CK18 (2.35 g) izlemistir.
Yilmaz (2008) Cataloglu ¢esidinde ¢ekirdek agirligint 2.16 gram Basar (2016) ¢ekirdek agirligini
1.95 ile 2.16 g; Abaci ve Asma (2010) Cataloglu ¢esidinin farkli bolgelerde ¢ekirdek agirligr 1.9-
1.9-1.8 g olarak belirlemistir.

Et/¢ekirdek orani, meyvenin taze tiiketimine ve kurutmalik 6zelliklerine biiyiik 6lgiide etki
etmektedir. Klonlar arasinda en diisiik et/¢ekirdek oran1 12.93 (CK14), en yiiksek ise 19.37 (CK21)
olarak tespit edilmistir. Et/cekirdek oranini, Yilmaz (2008) 12.36; Abact ve Asma (2010) 13.5-
14.3-13.7; Basar (2016) 11.69-12.92 olarak tespit etmistir. Elde ettigimiz klonlarin yapilan
calismalardan daha ytiksek degerlere sahip oldugu belirlenmistir

Meyve sertligi 6zellikle hasat sonrast muhafaza ve yola dayanimda en onemli kriterdir.
Sertlik agisindan klonlar 1.77 kg/cm® (CK20) ve 4.82 kg/cm® (CK12 ) arasinda degerler almustir.
Yilmaz (2008) Cataloglu ¢esidinin meyve sertligini 2.93 kg/cm’; Basar (2016) ise 2.87-2.96 kg/cm”
olarak tespit etmistir. Dogru (2020), Igdir, Tuzluca ve Kagizman’dan aldig1 timitvar Salak klon
adaylarimin ortalama sertlik degerlerinin sirastyla 2.09 kg/ecm’, 2.18 kg/em®, 2.24 kg/cm’,
Malatya’dan alinan Salak ise ortalama 1.95 kg/cm® sertlik degerine sahip oldugunu; Batmaz
(2005), Adana kosullarinda farkli kayis1 genotiplerinin meyve sertlik degerlerini 1.53-4.20 kg/cm’
arasinda degerler aldigini bildirmistir.

SCKM degeri meyvenin tatlilik ve kurumaya elverisliligini belirleyen en 6nemli kriterdir.
En yiiksek SCKM degeri CK20 (%27.30) klonundan, en diistik deger ise CK14 (% 21.67) klonunda
belirlenmistir. Klonlar arasinda pH degerleri 4.63 (CK14) ile 5.20 (CK19) arasinda degismektedir.
En yiiksek asitlik CK24 (% 0.43) klonunda gozlemlenirken, en diisiik deger ise CK1 (% 0.23)’ de
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belirlenmistir. Klonlara ait meyve ozellikleri Cizelge 4.3°de verilmistir. Yilmaz (2008) Cataloglu
¢esidine ait meyve drneklerinin SCKM %26.4, pH 4.65, asitlik % 0.47 oldugunu bildirmistir. Abact
ve Asma (2010) Battalgazi, Merkez ve Akgadag lokasyonlarinda yetistirilen Cataloglu c¢esidinin
SCKM degerini % 23.0-24.1-23.5, toplam asitlik 0.25-0.33-0.30 oldugunu bildirmistir.

Basar (2016) Dogansehir bolgesinde yaptigi ¢alismada organik ve konvansiyonel olarak
yetistirilen bazi kayisi ¢esitlerinin pomolojik 6zelliklerini incelemistir. 2013 yilinda organik ve
konvansiyonel olarak yetistirilen Cataloglu ¢esidinin sirastyla SCKM %23.7 - %24.8, pH 5- 4.98,
asitlik %0.34-%0.37 olarak saptandigini belirtmistir. Ayrica yillara gére bu degerlerin degiskenlik
gosterdigini bildirmistir.

Yagmur (2024) Bitlis ili kayis1 seleksiyon calismasinda elde ettigi bireylerin SCKM, titre
edilebilir asitlik ve pH miktarlarinin sirasiyla %9.67-%25.40, 9%0.29-%2.49, 3.70-5.60 arasinda
degerler aldigini bildirmistir.

Karadeniz ve Islam (1995) Van’da yiiriitiilen caliymada alinan meyve Orneklerinin
SCKM’sinin %12.30-27.00 arasinda degistigini bildirmistir. Avilekh (2019), Hindistan’da yiiksek
rakimda yetistirilen 47 kayis1 c¢esidinden alinan meyve Orneklerinde her 100 m’lik deniz
seviyesinden yiiksekligin SCKM miktarini 1.2 °Brix arttirdig1 bildirilmistir.

Klonlar arasinda ki farklilik rakim, g¢evre kosullari, giibreleme, budama ve dogal

mutasyonlarin bir sonucu olabilecegi diisiiniilmektedir.
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Cizelge 4. 3. Klonlara ait meyve kalite analiz bulgular

Genotip Meyve Eni Meyve Boyu  Meyve Meyve Cekirdek
(mm) (mm) Yiikseklik Agirligt Agirligt
(mm) (8 (€9)

CKl1 33,35j-1 34,61 gh 36,58 k 26,661 1,82 h-k
CK2 37,51 b-e 39,49 be 41,68 d-g 38,04 be 2,28 b-d
CK3 36,19 d-g 38,59 de 40,42 f4 35,94 c-e 2,01 e-h
CK4 38,97 ab 40,31 be 44,86 ab 30,98 f-h 1,84 g-k
CK5 37,82 b-d 39,66 b-d 43,22 c¢d 39,41 be 2,12 d-f
CK6 34,46 h-k 35,37 gh 40,23 g1 30,69 f-h 1,74 j-k
CK7 35,51 fu 38,01 de 40,78 e-h 32,44 ef 2,03 e-g
CK8 31,911 34,25 h 37,76 jk 27,46 hi 1,78 1-k
CK9 34,98 g-j 37,81 ef 39,85 i 31,20 fg 1,93 14
CK10 39,95 a 43,30 a 45,83 a 46,41 a 2,50 a
CKl11 35,02 g+ 37,80 ef 40,13 g-1 30,56 f-h 1,97 e—1
CKI12 33,95 1-k 36,15 fg 40,10 g-1 32,40 f 2,06 d-f
CK13 36,36 d-g 39,55 b-d 42,17 c-e 36,26 cd 2,16 c-e
CK14 33,19 k-1 35,29 gh 37,88 jk 26,911 1,94 -
CK15 36,78 c-f 38,63 c-¢ 41,88 c-f 38,42 be 2,02 e-h
CK16* 34,00 1-k 35,70 gh 38,93 15 27,96 g-1 1,71 k
CK17 37,26 c-e 38,94 b-e 43,40 be 40,29 b 2,41 ab
CK18 38,44 a-c 40,61 b 41,68 d-g 40,78 b 2,26 b-d
CK19 35,50 f-1 38,18 de 40,54 e 34,01 d-e 2,07 d-f
CK20 34,74 g-k 39,34 be 39,89 37,36 b-d 1,99 e—1
CK21 37,54 b-e 40,32 be 42,08 c-e 39,96 b 1,96 e-1
CK22 35,94 e-h 39,02 b-e 40,35 f1 37,37 b-d 1,92 -k
CK23 38,40 a-c 40,65 b 41,62 d-g 40,71 b 2,35 ac

Her siitunda farkli harfle gosterilen rakamlar istatistiksel olarak birbirinden farklidir (P<0.05).

* Tescilli Cataloglu ¢esidi (kontrol)
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Cizelge 4. 4. Klonlara ait meyve kalite analiz bulgulari(devami)

Genotip Et/Cekirdek Sertlik SCKM pH Asitlik
Oram (kg/em?) ("Brix) (%)

CK1 13,68 h1 2,79 d-h 23,77 5,13 ab 0,23 f
CK2 15,71 d-h 3,07 de 25,73 b-¢e 5,03 a-c 0,39 a-c
CK3 17,53 a-e 2,87 d-g 24,73 15 4,87 a-e 0,36 a-d
CK4 15,92 c-h 3,13 ce 25,27 c-f 5,07 a-c 0,39 a-c
CKS5 17,58 a-e 2,38 h-k 25,47 b-f 4,90 a-¢ 0,40 ab
CK6 16,87 b-f 2,291k 24,83 e-1 4,67 de 0,28 ef
CK7 15,00 f-1 2,40 g-k 26,27 b 5,10 ab 0,27 ef
CK8 14,43 g-1 2,14 j-1 2393y 5,00 a-d 0,27 ef
CK9 15,18 f41 1,94 kl 24,93 d-h 4,87 a-e 0,26 ef
CK10 17,64 a-¢ 2,80 d-h 25,77 be 4,97 a-e 0,31 de
CKI11 14,55 g1 4,03 b 24,10 hj 5,03 a-c 0,25 f
CK12 14,73 f41 4,82 a 25,73 b-e 5,00 a-d 0,27 ef
CK13 15,82 c-h 2,81 d-h 24,80 e-1 4,83 b-e 0,25 f
CK14 12,931 3,68b 21,67 k 4,63 e 0,24 f
CK15 18,01 a-c 2,53 f4 25,40 b-f 4,83 b-e 0,26 ef
CKl16* 15,42 e-h 2,89 d-f 22,37k 4,73 c-e 0,39 a-c
CK17 16,06 c-g 3,19 cd 26,13 be 4,82 b-e 0,36 a-d
CK18 17,55 a-e 3,14 cd 25,13 d-g 4,80 b-e 0,35b-d
CK19 15,40 e-h 2,49 4 2393y 5,20 a 0,24 f
CK20 17,89 a-d 1,771 27,30 a 4,83 b-e 0,35 b-d
CK21 19,37 a 3,03 de 24,27 g-j 4,80 b-e 0,41 a
CK22 18,61 ab 2,66 e-1 25,90 b-d 4,97 a-e 0,40 ab
CK23 16,91 b-f 3,59 be 23,77 4,80 b-e 0,34 cd

Her siitunda farkli harfle gosterilen rakamlar istatistiksel olarak birbirinden farklidir (P<0.05).
* Tescilli Cataloglu ¢esidi (kontrol)
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Cizelge 4. 5. Klonlara ait meyve kalite analiz bulgulari(devami)

Genotip L a* b* c* h°

CK1 70,49 cd 3,75 de 36,03 de 36,23 ¢ 1,47 ]
CK2 66,42 mn -14,12 m 31,51 m 34,53 h 178,85 b
CK3 66,6 Im 5,85¢ 34,93 h1 3542 f 1,40 ki
CK4 70,81 ¢ -15,53 m 30,53 n 3425h 178,90 a
CKS5 71,46 b -12,96 1 32,81 35,27 fg 178,81 ¢
CK6 72,01 a -6,56 k 36,37 cd 36,96 cd 178,61 d
CK7 66,78 Im -5,51 33,81k 3426 h 178,59 ¢
CKS8 68,41 1j 3,66 ¢ 35,79 ef 3598 ¢ 1,47 ]
CK9 70,25 de 4,19d 36,51 c 36,75d 1,46 ]
CK10 66,98 1 3,81 de 34,32 34,53 h 1,46 ]
CKI11 68,8 hi 5,92 ¢ 36,73 be 37,20 c 1,41 k
CK12 63,98 p 5,51 ¢ 33,81k 3426 h 1,41 k
CKI13 66,09 n 7,45 a 35,24 gh 36,02 ¢ 1,36 0
CK 14 68,02 jk 3,12 f 35,17 gh 3531 fe 1,48 1
CK15 65,51 0 6,92 b 35,5 fg 36,17 ¢ 1,38 n
CK16* 67,66 k -2,96 h 3491 h1 35,04 fg 178,51 g
CK17 69,81 ef -3,741 33,56 k 33,771 178,54 f
CK18 69,22 gh 0,04 g 32,841 32,84] 1,57 h
CK19 70,51 cd -6,4 k 35,76 ef 36,33 ¢ 178,61 d
CK20 69,31 fg 6,83 b 37,11 b 37,73 b 1,39 mn
CK21 71,4b 54 34,56 1j 34,98 ¢ 178,58 e
CK22 69,5 fg 6,75b 37,54 a 38,14 a 1,39 Im
CK23 70,18 de -5,4] 33,84k 3427h 178,59 ¢

Her siitunda farkli harfle gosterilen rakamlar istatistiksel olarak birbirinden farklidir (P<0.05).
* Tescilli Cataloglu ¢esidi (kontrol)

Meyvede renk degisimi olgunlugun belirlenmesinde kullanilan en  6nemli
parametrelerdendir. Meyve et ve kabuk renkleri igeriginde bulunan klorofil ve karotenoid gibi
pigmentlere bagli olarak olugmaktadir (Paiva ve Russell, 1999). L*, a*, b* renk degerleri ve bu
ozellikler kullanilarak hesaplanan hue agisi (h®) ve kroma (C*) degerleri bakimindan klonlar
arasinda istatistiksel olarak onemli bir farklilik elde edilmistir (p<0,05). L degeri meyvede

parlakligi, +a degeri kirmizi, -a degeri yesil rengi, +b degeri sar1, -b degeri mavi rengi temsil
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etmektedir. a ve b degerleri kullanilarak hesaplanan C* degeri meyve renginde canliligi veya
mathig ifade etmekte, h® degeri ise meyvede kirmizi rengi agiklamak igin kullanilmaktadir.

Meyve orneklerinin renk 6l¢iimlerinde en yiiksek L degeri CK6 (72.01), en diisiik L degeri
CK12 (63.98) klonlarma ait olmustur. a degeri CK13 (7.45) de en yiiksek iken, en diisik CK4 (-
15.53 m) klonlarinda saptanmustir. b degeri en yliksek CK22 (37.54) ve en diisik CK4 (30.53)
olarak tespit edilmistir. C* degeri en ylksek CK22 (38.14), en disik CK-18 (32.84)
gozlemlenirken, h® degeri en yiiksek CK4 (178.90), en diisiik CK13 (1.36) arasinda deger almugtir.
Bitlis ilinde yapilan kayis1 seleksiyon ¢aligmasin da alinan 20 kayis1 genotipinde L degeri 53.03 ile
73.56, +a degeri 4.47 ile 18.57, b degeri 40.29 ile 56.37, hue degeri 71.96 ile 87.12 ve C* degeri
40.57- 56.61 arasinda degerler aldig1 bilidirilmistir (Yagmur, 2024).

4.4.Tartih Derecelendirme

Cataloglu klon seleksiyonu sonucunda klonlara ait tartili derecelendirme puanlan ¢izelge
4.4 ‘de verilmistir. Yapilan tartili derecelendirmede agirlik, et/cekirdek orani, SCKM, meyve eti
sertlii ve verim diizenliligi gibi ozellikler degerlendirmeye almmustir. Tartili derecelendirme
yonteminde, her bir 6zellige ait sinif puani ile 6nem derecesinin ¢arpimi dikkate aliarak klonlarin
toplam deger puanlar1 hesaplanmistir. Asagida yer alan puan tablosu incelendiginde;

Meyve iriligi (agirlik) en diistik 40, en yiiksek 200 puan araliginda degisim gostermistir. En
disiik agirlik degerini (40 puan) CK1, CKS8, CK14, CK16 klonlar1 alirken, en yiiksek agirlik
degerini (200 puan) CK10, CK17, CK18, CK23 klonlar1 almigtir.

SCKM degerleri incelendiginde puanlarin 120 ile 200 puan araliginda degistigi
goriilmistiir. En diisik SCKM puanint 120 puanla CK14 alirken, en yiiksek deger olan 200 puani
CK2, CK3, CK4, CKS5, CK6, CK7, CK8, CK9, CK10, CK11, CK12, CK13, CK15, CK17, CK18,
CK20, CK21, CK22 klonlar1 almustir.

Et/cekirdek oranlar1 incelendiginde puanlarin 40 ve 200 puan aralifinda degistigi
goriilmektedir. En diisiik et/cekirdek oran1 degerini 40 puanla CK 14 alirken en yiiksek puan olan
200 puant CK15, CK21, CK22 klonlar1 almistir.

Meyve eti sertligi acisindan ¢izelge incelendiginde puanlarin 20 ile 100 puan araliginda
degistigi gorlilmektedir. En diisiik meyvede sertlik puani olan 20 puanm1 CKS5, CK6, CKS8, CK9,
CK20 klonlar1 alirken en yiiksek puan olan 100 puant CK11 ve CK12 klonlar1 almistir.

Diizenli verimlilik puanlar1 incelendiginde klonlarin almis olduklar1 puanlarm 180 ile 300
arasinda degistigi goriilmiistiir. En diigiik verim diizenliligi degerini 180 puanla CK1, CK2, CK4,
CKo6, CK7, CK8, CK9, CK11, CK12, CK13, CK17 klonlar1 alirken en yiiksek degeri 300 puanla
CK3, CK5, CK10, CK15, CK16, CK19, CK20, CK21, CK22 klonlar1 almustir.

Toplam puan ag¢isindan tablo incelendiginde puan araliginin 500 ile 920 arasinda degistigi

goriilmiistiir. En diisiik toplam puan degerini 500 puanla CK1 alirken en yiiksek 920 puan1 CK 21

klonu almustir.
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Cizelge 4. 6. Klonlarin tartil1 derecelendirme puan tablosu

Klon Meyve  SCKM Et/Cekirdek Meyvede Verim Toplam
No Iriligi Oram Sertlik Diizenliligi
CK1 40 160 80 40 180 500
CK2 160 200 120 60 180 720
CK3 120 200 160 40 300 820
CK4 80 200 120 60 180 640
CKS5 160 200 160 20 300 840
CK6 80 200 160 20 180 640
CK7 120 200 120 40 180 660
CKS8 40 200 120 20 180 560
CK9 80 200 120 20 180 600
CK10 200 200 160 40 300 900
CK11 80 200 120 100 180 680
CK12 120 200 120 100 180 720
CK13 160 200 120 40 180 700
CK14 40 120 40 80 240 520
CK15 160 200 200 40 300 900
CK16 40 160 120 40 300 660
CK17 200 200 160 60 180 800
CK18 200 200 160 60 240 860
CK19 120 160 120 40 300 740
CK20 160 200 160 20 300 840
CK21 160 200 200 60 300 920
CK22 160 200 200 40 300 900
CK23 200 160 160 60 240 820

* Tescilli Cataloglu ¢esidi (kontrol)

Yapilan tartili derecelendirme sonucunda kontrol grubu olan CK16 klonu toplamda 660
puan almistir. Kontrol grubundan yiiksek puan alan klonlar sirasiyla; CK21 920 puan, CKI10,
CK15, CK22 klonlar1 900 puan, CK18 860 puan, CK5 ve CK20 klonlar1 840 puan, CK3 ve CK 23
klonlar1 820 puan, CK17 800 puan, CK19 740 puan, CK2 ve CK12 720 puan, CK13 700 puan,
CK11 680 puan alarak kontrol grubundan daha yiiksek puan almislardir.
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4.5. Cataloglu Klonlarimin Ayrintih Ozellikleri

Calisma kapsaminda gergeklestirilen alan taramasinda belirlenen 23 adet klona ait ayrintilt

tanimlamalar Sekil 4.1-4.23 “de verilmistir.

Bulundugu ilge Darende
Mabhalle Balaban
Rakim 1097
Agac Ozellikleri
Agac Yast 20
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 820
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 474
Govde Cevresi (cm) 88
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 158
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 280

Fenolojik Gozlemler

Tomurcuk Kabarmast 14.03
Ciceklenme Baslangict 26.03
Tam Cigeklenme 01.04
Cigeklenme Sonu 09.04
Hasat Tarihi 25.07

Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 33,35
Meyve Boyu (mm) 34,61
Meyve Yiiksekligi (mm) 36,58
Meyve Agirhigi (g) 26,66
Cekirdek Agirlig (g) 1,59
Et/Cekirdek Orani 13,68
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,79
Sckm 23,77
Asitlik 0,23
Ph 5,13

Sekil 4. 1. CK1 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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44-05-02

Bulundugu ilge Darende
Mahalle Agilbasi
Rakim 1656
Agac Ozellikleri
Agac Yast 9
Agacin Tag Genisligi (cm) 520
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 280
Govde Cevresi (cm) 43
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 112
Habitusu Orta Dik
Verim (kg/agac) 78

Fenolojik Gozlemler

Tomurcuk Kabarmasi 30.03
Cigeklenme Baslangici 12.04
Tam Cigeklenme 20.04
Cigeklenme Sonu 29.04
Hasat Tarihi 11.08
Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 37,51
Meyve Boyu (mm) 39,49
Meyve Yiiksekligi (mm) 41,68
Meyve Agirhigi (g) 38,04
Cekirdek Agirlig (g) 2,07

Et/Cekirdek Orani 15,71
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri

Sertlik 3,07

Sckm 25,73
Asitlik 0,39

Ph 5,03

Sekil 4. 2. CK2 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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44-05-03
Bulundugu ilge Darende
Mahalle Agilbasi
Rakim 1670
Agac Ozellikleri
Agac Yast 9
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 590
Agacin Tag Yiksekligi (cm) 265
Govde Cevresi (cm) 46
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 123
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 60
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 30.03
Cigeklenme Baslangici 14.04
Tam Cigeklenme 21.04
Cigeklenme Sonu 29.04
Hasat Tarihi 29.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 36,19
Meyve Boyu (mm) 38,59
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,42
Meyve Agirhigi (g) 35,94
Cekirdek Agirlig (g) 2
Et/Cekirdek Orani 17,53
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,87
Sckm 24,73
Asitlik 0,36
Ph 4,87

Sekil 4. 3. CK3 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Akcadag

Mabhalle Sekeroba
Rakim 1050
Agac Ozellikleri
Agac Yast 38
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 1203
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 830
Govde Cevresi (cm) 139
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 130
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 310
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 10.03
Cigeklenme Baslangici 22.03
Tam Cigeklenme 31.03
Cigeklenme Sonu 06.04
Hasat Tarihi 27.07

Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 38,97
Meyve Boyu (mm) 40,31
Meyve Yiiksekligi (mm) 44,86
Meyve Agirhigi (g) 30,98
Cekirdek Agirlig (g) 2,16
Et/Cekirdek Orani 15,92
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 3,13
Sckm 25,27
Asitlik 0,40
Ph 5,07

Sekil 4. 4. CK4 klonuna ait ayrintili 6zellikler

54



Cn'nw}!- by . 01 02

Bulundugu ilce Akcadag
Mahalle Oren-Sekeroba
Rakim 1047
Agac Ozellikleri
Agac Yast 25
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 790
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 596
Govde Cevresi (cm) 111
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 124
Habitusu Yayvan-Sarkik
Verim (kg/agac) 145
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 10.03
Ciceklenme Baslangict 22.03
Tam Cigeklenme 31.03
Cigeklenme Sonu 06.04
Hasat Tarihi 18.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 37,82
Meyve Boyu (mm) 39,66
Meyve Yiiksekligi (mm) 43,22
Meyve Agirhigi (g) 39,41
Cekirdek Agirlig (g) 2,41
Et/Cekirdek Orani 17,58
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,38
Sckm 25,47
Asitlik 0,40
Ph 4,90

Sekil 4. 5. CK5 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Akcadag
Mahalle Dede koy
Rakim 930
Agac Ozellikleri
Agac Yast 20
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 520
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 300
Govde Cevresi (cm) 52
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 60
Habitusu Yayvan-Sarkik
Verim (kg/agac) 125

Fenolojik Gozlemler

Tomurcuk Kabarmas1 08.03
Cigeklenme Baslangici 20.03
Tam Cigeklenme 28.03
Cigeklenme Sonu 05.04
Hasat Tarihi 12.07
Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 34,46
Meyve Boyu (mm) 35,37
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,23
Meyve Agirhigi (g) 30,69
Cekirdek Agirlig (g) 1,92

Et/Cekirdek Orani 16,87
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri

Sertlik 2,29

Sckm 24,83
Asitlik 0,28

Ph 4,67

Sekil 4. 6. CK6 klonuna ait ayrintihi 6zellikler
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Bulundugu ilce Dogansehir
Mabhalle Giiroba
Rakim 1405
Agac Ozellikleri
Agac Yast 13
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 820
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 530
Govde Cevresi (cm) 70
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 56
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 130
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 29.03
Cigeklenme Baslangici 08.04
Tam Cigeklenme 17.04
Cigeklenme Sonu 24.04
Hasat Tarihi 01.08
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 35,51
Meyve Boyu (mm) 38,01
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,78
Meyve Agirhigi (g) 32,44
Cekirdek Agirlig (g) 1,97
Et/Cekirdek Orani 15,0
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,40
Sckm 26,27
Asitlik 0,27
Ph 5,10

Sekil 4. 7. CK7 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Dogansehir
Mahalle Ciglik
Rakim 1302
Agac Ozellikleri
Agac Yast 20
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 715
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 570
Govde Cevresi (cm) 94
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 90
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 135
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 25.03
Ciceklenme Baslangict 06.04
Tam Cigeklenme 15.04
Cigeklenme Sonu 23.04
Hasat Tarihi 19.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 31,91
Meyve Boyu (mm) 34,25
Meyve Yiiksekligi (mm) 37,76
Meyve Agirhigi (g) 27,46
Cekirdek Agirlig (g) 1,78
Et/Cekirdek Orani 14,43
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,14
Sckm 23,93
Asitlik 0,27
Ph 5

Sekil 4. 8. CK8 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Dogansehir
Mahalle Ciglik
Rakim 1298
Agac Ozellikleri
Agac Yast 15
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 813
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 620
Govde Cevresi (cm) 101
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 85
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 165
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 24.03
Ciceklenme Baslangict 06.04
Tam Cigeklenme 15.04
Cigeklenme Sonu 23.04
Hasat Tarihi 28.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 34,98
Meyve Boyu (mm) 37,81
Meyve Yiiksekligi (mm) 39,85
Meyve Agirhigi (g) 31,20
Cekirdek Agirlig (g) 1,93
Et/Cekirdek Orani 15,18
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 1,94
Sckm 24,93
Asitlik 0,26
Ph 4,87

Sekil 4. 9. CK9 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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CK10 44-06-04
Bulundugu ilce Dogansehir
Mabhalle Karaterzi
Rakim 1270
Agac Ozellikleri
Agag Yasi 13
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 784
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 415
Govde Cevresi (cm) 88
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 115
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 175
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 22.03
Cigeklenme Baslangici 07.04
Tam Cigeklenme 15.04
Cigeklenme Sonu 23.04
Hasat Tarihi 01.08
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 39,95
Meyve Boyu (mm) 43,30
Meyve Yiiksekligi (mm) 45,83
Meyve Agirhigi (g) 46,41
Cekirdek Agirlig (g) 2,50
Et/Cekirdek Orani 17,64
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,80
Sckm 25,77
Asitlik 0,31
Ph 4,97

Sekil 4. 10. CK 10 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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CK11

Bulundugu ilce Hekimhan
Mahalle Kesik Koprii
Rakim 1063

Agac Ozellikleri
Agac Yast 19
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 680
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 386
Govde Cevresi (cm) 68
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 96
Habitusu Yayvan-sarkik
Verim (kg/agac) 110

Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 22.03
Cigeklenme Baslangici 04.04
Tam Cigeklenme 11.04
Cigeklenme Sonu 19.04
Hasat Tarihi 20.07
Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 35,02
Meyve Boyu (mm) 37,80
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,13
Meyve Agirhigi (g) 30,56
Cekirdek Agirlig (g) 1,84
Et/Cekirdek Orani 14,55
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 4,03
Sckm 24,10
Asitlik 0,25
Ph 5,03

Sekil 4. 11. CK11 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Hekimhan
Mahalle Ortabag
Rakim 1432
Agac Ozellikleri
Agac Yast 38
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 806
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 504
Govde Cevresi (cm) 124
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 97
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 245
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 25.03
Ciceklenme Baslangict 08.04
Tam Cigeklenme 15.04
Cigeklenme Sonu 23.04
Hasat Tarihi 01.08
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 33,95
Meyve Boyu (mm) 36,15
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,10
Meyve Agirhigi (g) 32,40
Cekirdek Agirlig (g) 1,95
Et/Cekirdek Orani 14,73
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 4,82
Sckm 25,73
Asitlik 0,27
Ph 5

Sekil 4. 12. CK 12 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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CK13 44-08-04

Bulundugu ilge Hekimhan
Mahalle Ortabag
Rakim 1432

Agac Ozellikleri
Agac Yast 38
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 850
Agacin Tag Yiksekligi (cm) 492
Govde Cevresi (cm) 126
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 123
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 175

Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 22.03
Ciceklenme Baslangict 12.04
Tam Cigeklenme 19.04
Cigeklenme Sonu 26.04
Hasat Tarihi 03.08
Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 36,36
Meyve Boyu (mm) 39,55
Meyve Yiiksekligi (mm) 42,17
Meyve Agirhigi (g) 36,26
Cekirdek Agirlig (g) 2,02
Et/Cekirdek Orani 15,82
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,81
Sckm 24,80
Asitlik 0,25
Ph 4,83

Sekil 4. 13. CK13 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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"CK14 '  44-08-05

Bulundugu ilge Hekimhan
Mahalle Ortabag
Rakim 1440
Agac Ozellikleri
Agac Yast 34
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 1002
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 452
Govde Cevresi (cm) 134
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 88
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 125
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 30.03
Ciceklenme Baslangict 10.04
Tam Cigeklenme 16.04
Cigeklenme Sonu 24.04
Hasat Tarihi 13.08
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 33,19
Meyve Boyu (mm) 35,29
Meyve Yiiksekligi (mm) 37,88
Meyve Agirhigi (g) 26,91
Cekirdek Agirlig (g) 1,74
Et/Cekirdek Orani 12,93
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 3,68
Sckm 21,67
Asitlik 0,24
Ph 4,63

Sekil 4. 14. CK 14 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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44-08-06
Bulundugu ilce Hekimhan
Mahalle Ortabag
Rakim 1440
Agac Ozellikleri
Agag Yast 30
Agacin Tag Genisligi (cm) 810
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 324
Govde Cevresi (cm) 132
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 81
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 110
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmast 27.03
Cigeklenme Baslangici 08.04
Tam Cigeklenme 14.04
Cigeklenme Sonu 22.04
Hasat Tarihi 10.08
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 36,78
Meyve Boyu (mm) 38,63
Meyve Yiiksekligi (mm) 41,88
Meyve Agirhigi (g) 38,42
Cekirdek Agirlig (g) 2,08
Et/Cekirdek Orani 18,01
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,53
Sckm 25,40
Asitlik 0,26
Ph 4,83

Sekil 4. 15. CK15 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Yesilyurt
Mabhalle Asagibaglar
Rakim 998
Agac Ozellikleri
Agac Yast 15
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 620
Agacin Tag Yiksekligi (cm) 385
Govde Cevresi (cm) 65
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 70
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 65
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 08.03
Cigeklenme Baslangici 16.03
Tam Cigeklenme 22.03
Cigeklenme Sonu 29.03
Hasat Tarihi 07.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 34
Meyve Boyu (mm) 35,70
Meyve Yiiksekligi (mm) 38,93
Meyve Agirhigi (g) 27,96
Cekirdek Agirlig (g) 1,82
Et/Cekirdek Orani 15,42
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,89
Sckm 22,37
Asitlik 0,39
Ph 4,73

Sekil 4. 16. CK 16 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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8 9 10 1 12

Cataloglu 44-12-03

CK1
Bulundugu ilce Yazihan
Mabhalle Bogiirtlen
Rakim 1491
Agac Ozellikleri

Agac Yast 15
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 527
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 380
Govde Cevresi (cm) 48
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 112
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 60

Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmast 04.04
Cigeklenme Baslangici 22.04
Tam Cigeklenme 29.04
Cigeklenme Sonu 02.05
Hasat Tarihi 29.07

Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 37,26
Meyve Boyu (mm) 38,94
Meyve Yiiksekligi (mm) 43,40
Meyve Agirhigi (g) 40,29
Cekirdek Agirlig (g) 2,27
Et/Cekirdek Orani 16,06
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 3,19
Sckm 26,13
Asitlik 0,36
Ph 4,82

Sekil 4. 17. CK17 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Yesilyurt
Mahalle Dilek
Rakim 815
Agac Ozellikleri
Agac Yast 10
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 630
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 340
Govde Cevresi (cm) 46
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 63
Habitusu Orta Dik
Verim (kg/agac) 30
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasti 07.03
Cigeklenme Baslangici 18.03
Tam Cigeklenme 25.03
Cigeklenme Sonu 01.04
Hasat Tarihi 06.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 38,44
Meyve Boyu (mm) 40,61
Meyve Yiiksekligi (mm) 41,68
Meyve Agirhigi (g) 40,78
Cekirdek Agirlig (g) 2,35
Et/Cekirdek Orani 17,55
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 3,14
Sckm 25,13
Asitlik 0,35
Ph 4,80

Sekil 4. 18. CK 18 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Gadologh L1200

CK19

Bulundugu ilce Yesilyurt
Mahalle Dilek
Rakim 815

Agac Ozellikleri
Agag Yast 10
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 655
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 413
Govde Cevresi (cm) 66
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 113
Habitusu Yayvan-dik
Verim (kg/agac) 55

Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmast 10.03
Cigeklenme Baslangici 18.03
Tam Cigeklenme 24.03
Cigeklenme Sonu 01.04
Hasat Tarihi 12.07
Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 35,50
Meyve Boyu (mm) 38,18
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,54
Meyve Agirhigi (g) 34,01
Cekirdek Agirlig (g) 1,97
Et/Cekirdek Orani 15,40
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,49
Sckm 23,93
Asitlik 0,24
Ph 5,20

Sekil 4. 19. CK19 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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CK20 - 44-04-01

Bulundugu ilge Battalgazi
Mabhalle Yarimcahan
Rakim 780
Agac Ozellikleri
Agac Yast 22
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 770
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 580
Govde Cevresi (cm) 63
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 91
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 140
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmast 09.03
Cigeklenme Baslangici 23.03
Tam Cigeklenme 29.03
Cigeklenme Sonu 06.04
Hasat Tarihi 10.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 34,74
Meyve Boyu (mm) 39,34
Meyve Yiiksekligi (mm) 39,89
Meyve Agirhigi (g) 37,36
Cekirdek Agirlig (g) 2,03
Et/Cekirdek Orani 17,89
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 1,77
Sckm 27,30
Asitlik 0,35
Ph 4,83

Sekil 4. 20. CK20 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilge Battalgazi
Mabhalle Alacakapt
Rakim 742

Agac Ozellikleri
Agac Yast 10
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 697
Agacin Tag Yiksekligi (cm) 425
Govde Cevresi (cm) 62,4
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 112
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 60

Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 11.03
Cigeklenme Baslangici 23.03
Tam Cigeklenme 27.03
Ciceklenme Sonu 05.04
Hasat Tarihi 05.07
Meyve Kalite Ozellikleri

Meyve Eni (mm) 37,54
Meyve Boyu (mm) 40,32
Meyve Yiiksekligi (mm) 42,08
Meyve Agirhigi (g) 39,96
Cekirdek Agirlig (g) 2,12
Et/Cekirdek Orani 19,37
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 3,03
Sckm 2427
Asitlik 0,41
Ph 4,80

Sekil 4. 21. CK21 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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44-09-04

Bulundugu Ilge Kale
Mahalle Diiztarla
Rakim 702
Agac Ozellikleri
Agac Yast 5
Agacin Tag Genisligi (cm) 420
Agacin Tag Yiksekligi (cm) 540
Govde Cevresi (cm) 37
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 108
Habitusu Yayvan Sarkik
Verim (kg/agac) 30
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 04.03
Ciceklenme Baslangict 12.03
Tam Cigeklenme 17.03
Ciceklenme Sonu 25.03
Hasat Tarihi 10.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 35,94
Meyve Boyu (mm) 39,02
Meyve Yiiksekligi (mm) 40,35
Meyve Agirhigi (g) 37,37
Cekirdek Agirlig (g) 2,04
Et/Cekirdek Orani 18,61
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 2,66
Sckm 25,9
Asitlik 0,40
Ph 4,97

Sekil 4. 22. CK22 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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Bulundugu ilce Yesilyurt

Mahalle Topsogiit
Rakim 912
Agac Ozellikleri
Agag Yast 35
Agacin Tag¢ Genisligi (cm) 1002
Agacin Tag Yiiksekligi (cm) 1280
Govde Cevresi (cm) 134
Govde Dallanma Yiiksekligi (cm) 110
Habitusu Yayvan
Verim (kg/agac) 185
Fenolojik Gozlemler
Tomurcuk Kabarmasi 11.03
Cigeklenme Baslangici 23.03
Tam Cigeklenme 29.03
Cigeklenme Sonu 06.04
Hasat Tarihi 22.07
Meyve Kalite Ozellikleri
Meyve Eni (mm) 38,40
Meyve Boyu (mm) 40,65
Meyve Yiiksekligi (mm) 41,62
Meyve Agirhigi (g) 40,78
Cekirdek Agirlig (g) 2,28
Et/Cekirdek Orani 16,91
Cekirdegin Ete Yapisma Durumu Ayri
Sertlik 3,59
Sckm 23,77
Asitlik 0,34
Ph 4,80

Sekil 4. 23. CK23 klonuna ait ayrintili 6zellikler
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4.6. Molekiiler Karakterizasyon

Malatya ve il¢elerinden alinin 22 adet klon ve Malatya Kayis1 Arastirma Enstitiisii Genetik
Kaynaklar Parselinde bulunan Cataloglu ¢esidi arasindaki genetik cesitlilik molekiiler kapsamda
incelenmistir. Markdr tanimlamasi igin ortalama 106.273 dizi kullanilmistir. SNP (tek niikleotid
degisimlerinin) tanimlanmasi i¢in DATrT teknolojisini gelistiren sgirketin C++ algoritmasi
kullanilarak verilerin benzer genetik varyasyonlarini gruplandirmak i¢in kiimeleme islemi
yapilmigtir. Sonrasinda bu kiimeler ¢esitli parametreler dikkate alinarak ayri1 SNP lokuslarina

ayrilmistir.

Cizelge 4. 7. Molekiiler ¢calismada kullanilan klonlarin siralamasi

Klon No Ilge/mevki

CK-1 44-05-01 Darende-Balaban
CK-2 44-05-02 Darende- Agilbasi
CK-3 44-05-03 Darende- Agilbasi
CK-4 44-01-01 Akcadag-Sekeroba
CK-5 44-01-02 Akcadag- Oren

CK-6 44-01-03 Akgadag- Dedekoy
CK-7 44-06-01 Dogansehir- Giiroba
CK-8 44-06-02 Dogansehir- Ciglik
CK-9 44-06-03 Dogansehir- Ciglik
CK-10 44-06-04 Dogansehir- Karaterzi
CK-11 44-08-02 Hekimhan- Kesikkoprii
CK-12 44-08-03 Hekimhan-Ortabag
CK-13 44-08-04 Hekimhan-Ortabag
CK-14 44-08-04 Hekimhan-Ortabag
CK-15 44-08-06 Hekimhan-Ortabag
CK-16 Kontrol Yesilyurt- KAEM
CK-17 44-12-03 Yazihan- Bogiirtlen
CK-18 44-13-01 Yesilyurt-Dilek
CK-19 44-13-02 Yesilyurt-Dilek
CK-20 44-04-01 Battalgazi-Yarimcahan
CK-21 44-04-03 Battalgazi-Alacakap1
CK-22 44-09-04 Kale-Diiztarla

CK-23 44-13-04 Yesilyurt-Topsogiit

74



Bu calismada, 22 kayist klonu ve kontrol (CK16) arasindaki genetik benzerlik ve
farkliliklarin1 degerlendirmek amaciyla Temel Bilesenler Analizi (Principal component analysis,
PCA) ve Hiyerarsik Kiimeleme Analizi (Hierarchical Cluster Analysis, HCA) yontemleri
uygulanmistir.

Variances - PCA

40

% of variances

20

Principal Components
Sekil 4. 24. Toplam varyasyonu agiklayan 10 bilesene ait agiklanan varyans oranlari

Calismada incelenen kayis1 genotiplerinin genetik farkliligt PCA ile analiz edilmistir. PCA
analizi sonucunda en yiiksek varyasyonu agiklayan iki bilesen sirastyla %44.8 ve %20.9 olmak
iizere toplam varyasyonun %65.7’ini aciklamistir (Sekil 4.24). Klonlar arasinda genetik farkliliklar

saptanmigtir.
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Individuals - PCA

Dim2 (20.9%)

4‘0 EIU ':iﬁl
Dim1 (44.8%)

Sekil 4. 25. Kay1s1 genotiplerine ait temel bilesenler analizi (PCA) grafigi

Kayis1 genotiplerine ait varyasyon iki temel bilesen ile yiiksek oranda acgiklanmistir. Buna
gore yapilan PCA analizinde CK19 genotipinin CK1, CK2, CK3, CK4, CKS5, CK6, CK7, CKS8,
CK9, CK10, CK11, CKI12, CK13, CK14, CK15, CK16 (kontrol), CK17, CK18, CK20, CK21,
CK22 ve CK23 genotiplerinin olusturdugu kiimenin uzaginda yer aldigi tespit edilmistir (Sekil
4.25).

SNP markorlerinden elde edilen sonuglar ile filogenetik analiz yapilmis ve dendogram
olusturulmustur. Filogenetik analiz sonuglarina gore genotipler 3 biiylik gruba ayrilmis ve CK19
genotipi diger genotiplerden ayr1 bir sinif olusturmustur (Sekil 4.25).

CKl1, CK2, CK3, CK4, CKS5, CK6, CK7, CK8, CK9, CK10, CK11, CK12, CK13, CK14,
CK15, CK16 (kontrol), CK17, CK18, CK20, CK21, CK22 ve CK23 genotiplerinin PC1(Dim 1:
44.8%) ve PC2 (Dim 2: 20.9%) diizleminde birbirine olduk¢a yakin konumlandig goriilmiis, bu
durum s6z konusu klonlar arasinda genetik benzerligin yiiksek oldugunu gostermistir. Ancak

homojen bir benzerlik degildir. Varyasyon i¢inde farkliliklar mevcuttur.
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Sekil 4. 26. SNP markorlerinin analizi sonucunda elde edilen dendogram

PCA sonuglarina gore birinci ana bilesen (PC1) toplam varyansin %44.8ini, ikinci ana
bilesen (PC2) ise %20.9’unu agiklamis olup, bu iki bilesen birlikte toplam varyasyonun %65.7’sini
temsil etmektedir. Bu oran, genetik varyasyonun biiyiik bir kisminin yalnizca iki bilegen iizerinden

yorumlanabilecegini gostermektedir.
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PCA birey dagilim grafiginde CK1, CK2, CK3, CK4, CKS5, CK6, CK7, CK8, CK9, CK10,
CKI11, CK12, CK13, CK14, CK15, CK16 (kontrol), CK17, CK18, CK20, CK21, CK22 ve CK23
genotiplerinin PC1 ve PC2 diizleminde birbirine olduk¢a yakin konumlandigi goériilmiis, bu durum
s0z konusu klonlar arasinda genetik benzerligin yiliksek oldugunu gdstermistir. Ancak bu dagilim
icinde ozellikle CK19 genotipi dikkat c¢ekici bir sekilde digerlerinden uzak bir konumda yer
almakta, PC1 ekseninde belirgin bir ayrigsma gostermektedir.

PCA grafiginde genotiplerin biiylik kisminin merkezde yogunlastigi goz oniine alindiginda,
CK19’un farkli bir genetik yapiya sahip olabilecegi degerlendirilmektedir. Bu farklilasma yalnizca
PCA analizinde degil, HCA sonucunda elde edilen dendrogramda da agikca gozlenmistir.

HCA sonuglarima gore grafikte CK1, CK2, CK3, CK4, CKS5, CK6, CK7, CK8, CK9,
CK10, CK11, CK12, CK13, CK14, CK15, CK16, CK17, CK18, CK20, CK21, CK22 ve CK23
genotipleri tek bir kiimeye ait olarak gruplanmisken, CK19 ayr1 bir dalda konumlanmis ve
digerlerinden ayrilmistir. Bu bulgu, PCA analizindeki sonuglari destekleyici niteliktedir. Ozellikle
CK19’un hem PCA hem de HCA analizlerinde acik bi¢cimde farklilik gdstermesi, bu klonun
genetik olarak anlamli bir sekilde ayristigini gdstermektedir. CK19’un bu farkliliginin nedeni
olarak, bu genotipin farkli bir 1slah materyalinden elde edilmis olmasi, dogal mutasyonlar gecirmis
olmas1 veya farkli bir ekolojik bolgeden toplanmis olmasi gibi etkenlerden kaynaklandigi
diistiniilmektedir. Bu genotipin 1slah ¢aligmalari agisindan 6nemli bir genetik kaynak olabilecegi ve
yeni c¢esit gelistirme siireglerinde kullanilabilecegi ongoriilmektedir. Diger genotiplerin (CKI,
CK18, CK20, CK23) biiyiik ol¢lide genetik olarak benzer yapida olmasi ise klonlarin benzer
oldugunu gostermektedir.

Bununla birlikte, CK genotipleri arasinda PCA diizleminde kii¢iik varyasyonlarin oldugu
da dikkat ¢ekmektedir. Oregin CK13, CK15 ve CK12 genotipleri PC2 ekseninde daha iistte yer
almakta ve CK6, CK4 gibi genotiplere gore farkli konumda bulunmakta olup, bu durum genetik
cesitliligin tamamen homojen olmadigini, merkez kiime icerisinde de varyasyonlarin var oldugunu
gostermektedir. HCA dendrogrami da bu farklari yansitmakta, CK14 ve CK22 gibi genotiplerin
bazi alt kollar altinda daha yakin kiimelendigini gostermektedir. CK1, CK5, CK7 ve CK20 gibi
genotiplerin hem PCA grafiginde hem de dendrogramda merkezi konumlarda yer almalari, bu
genotiplerin mevcut popiilasyonun genetik ortalamasini yansittigini diistindiirmektedir.

CK21 ve CK23 genotipleri ise her iki analizde de merkeze yakin ama birbirine gore daha
benzer c¢izgide yer almig, bu durum HCA analizinde aymi alt kolda birlesmeleriyle de
desteklenmistir. CK10 ve CK11 genotipleri de PC1 ve PC2 diizleminde ¢ok yakin konumlanmis,
bu benzerlik dendrogramda da dogrudan yansiyarak bu diizlemdeki klonlar yiiksek genetik
benzerlik gostermistir. Bu durum, bu genotiplerin klonal olarak ¢ogaltildigini diistindtirmektedir.
CK klonlarina ait PCA ve kiimeleme analizleri klonlarin genetik yapisinin biiyiik oranda benzer

oldugunu, ancak CK19’un genetik olarak belirgin sekilde farklilastigini ortaya koymustur.
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DATT markdrleri piringte (Jaccoud ve ark., 2001), muzda (Hippolyte ve ark., 2010;
Risterucci ve ark., 2009), okaliptiiste (Sansaloni ve ark., 2010) ve elmada (Schouten ve ark., 2011)
bir¢ok bitki tiiriinde genetik ¢esitlilik ve haritalama ¢aligmalari igin kullanilmistir.

Dogru Cokran (2020) Aras havzasinda gerceklestirdigi Salak klon seleksiyonu
caligmasinda 32 6rnek 2 ana grup belirlemistir. Ana gruplar kendi arasinda alt gruplara ayrilirken,
dendogramda ki benzerlik katsayisini ortalama 0.88 olarak tespit etmistir. Yagmur (2024) Bitlis
ilinde yaptig1 kayisi klon seleksiyonunda 180 bant elde etmis ve bunlardan 147’si polimorfiktir.
Ortalama polimorfizim 80.77, iyi diizeyde genetik ¢esitlilik oldugunu bildirmistir.

Amorim ve ark. (2009) Brezilya'daki Embrapa Cassava ve Tropikal Meyveler tesisinde
bulunan Muz germ plazmasi koleksiyonundan elde edilen muz 6rneklerinin karotenoid icerigini ve
genetik cesitliligini degerlendirmek amaciyla yapilan calismada, 21 diploid, 19 triploid ve 2
tetraploidi iceren 42 ornek analiz edilmis ve genetik cesitlilik 653 DArT markori kullanarak
saptamaya calismislardir. 42 Ornek arasindaki ortalama benzerlik 0,63'ti (araligi: 0,24 ila 1,00).
DAIT analizi, Embrapa Muz germ plazma bankasindan alman Orneklerde kapsamli genetik
cesitlilik oldugunu belirtmislerdir.

Calismamizda ii¢ bilesen birlikte toplam varyasyonun %71.3’inl olusturmustur. CK1,
CK2, CK3, CK4, CKS5, CK6, CK7, CK8, CK9, CK10, CK11, CK12, CK13, CK14, CK15, CK16,
CK17, CK18, CK20, CK21, CK22 ve CK23 klonlar1 genetik olarak ayni kiimede yer almasina
ragmen aralarinda farkliliklarin oldugu, CK19’un ise genetik olarak diger klonlardan farkli oldugu

kanaatine varilmustir.
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4.7. Molekiiler Olarak Farkli Olan Klonlarin Ayrintih Ozellikleri

4.7.1. CK19 (44-13-02) Klonu
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Sekil 4. 27. CK19 klonuna ait agag, meyve ve yaprak goriiniimii
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Malatya ili Yesilyurt ilgesi 815 m yiikseklikte bulunan Dilek Mahallesinden selekte
edilmistir. Yeterli miktarda sulama, bitki besleme ve kiiltiirel bakim islemleri yapilmistir.

Agac yast 10, tag genisligi 655 cm, tag yiiksekligi 413 cm, gdvde cevresi 66 cm, agag
habitusu yayvandir. Sira iizeri mesafesi 8 m olan aga¢ bahge sinirinda yer almakta ve ¢ogiir anag
lizerine agilidir.

Ureticiden alinan bilgiye gore cigeklenme durumu bol ve Hacihaliloglu ¢esidinden 3-4 giin
sonra ¢igeklenmistir. Her y1l diizenli {iriin veren agacin verim miktari ise 55 kg’dir.

Ortalama meyve boyutlar;; meyve eni 35.50 mm, meyve boyu 38.18 mm, meyve
yiiksekligi 40.54 mm’dir. Meyve agirligi ortalama 34.01 g, ¢cekirdek agirligi 1.97 g ve et/cekirdek
orani 15.40, SCKM 23.93% olarak belirlenmistir. Tartili derecelendirmede 740 puan almustir.

Molekiiler olarak PCA ve HCA sonuglarina gore elde edilen dendrogramda genotiplerin
biiyiik kism1 merkezde yogunlasmisken, CK 19 un hepsinden farkli bir kiime olusturmus yani farkli
bir genetik yapiya sahip oldugu belirlenmistir. Bahge performanslarina bakildiktan sonra tescil
edilerek {retime kazandirilmast ve 1slah c¢alismalarinda materyal olarak kullanilmasi

planlanmaktadir.
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4.7.2. CK22 (44-09-04) Klonu

Cataloglu
44-09-01
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Sekil 4. 28. CK22 kloua ait agac, meyve ve yaprak goriiniimi

Malatya ili Kale ilgesi, 702 m yiikseklikte bulunan, Diiz Tarla mevkiinden selekte
edilmistir. Yeterli miktarda sulama, bitki besleme ve kiiltiirel bakim islemleri yapilmistir.

Agag yast 5, tag genisligi 420 cm, tag yiiksekligi 540 cm, govde gevresi 37 cm, agag
habitusu yayvan- sarkiktir. Ureticiden alman bilgiye gore 40 yasinda ki agactan asiyla
¢ogaltilmistir. Sira arasi ve sira lizeri mesafe 10x10 m’dir. Cogiir anag {izerine asilidir ve her yil
diizenli iiriin vermektedir.

Ciceklenme durumu bol ve Hacihaliloglu ¢esidinden 5-7 giin sonra uyanmakta ancak
meyve derim zaman1 Hacihaliloglu ile ayn1 zamandadir. Hasat dncesi meyve dokiimii azdir. Agac
bas1 verim miktari ise 30 kg’dir.

Ortalama meyve boyutlari;; meyve eni 35.94 mm, meyve boyu 39.02 mm, meyve
yiiksekligi 40.35 mm’dir. Meyve agirligi ortalama 37.37 g, ¢ekirdek agirligi 2.04 g ve et/cekirdek
orani 18.41, SCKM 25.9% olarak saptanmistir. Tartili derecelendirmede 900 puan almstir.
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Molekiiler olarak elde edilen verilerde uygulanan PCA ve HCA sonuglarina gore merkez
kiime igerisinde farkliliklar oldugu ve CK22’nin merkeze yakin ama diger klonlardan farkli ¢izgide

yer aldig1 belirlenmistir.

4.7.3. CK15 (44-08-06) Klonu

Catal o lu
Hekienhan

6
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Malatya ili Hekimhan ilgesi, 1440 m yiikseklikte bulunan, Ortabag mevkiinden selekte
edilmistir.

Agac yas1 30, ta¢ genisligi 810 cm, tag yiiksekligi 324 cm, govde ¢evresi 132 cm, agag
habitusu yayvan- sarkiktir. Sira aras1 ve sira tizeri mesafe 15x15 m, ¢6giir anag lizerine asilidir.

Yapilan gozlemler ve iireticiden alinan bilgilere gére her yil diizenli verim veren agacin
cigeklenme durumu iyidir. Hacihaliloglu ¢esidinden 5-7 giin sonra ¢igeklenmekte ve derim
zamanida daha gectir. Agacin verim miktari ise 110 kg’dir.

Ortalama meyve boyutlar;; meyve eni 36.78 mm, meyve boyu 38.63 mm, meyve
yiiksekligi 41.88 mm’dir. Meyve agirlig1 ortalama 38.42 g, ¢cekirdek agirligi 2.08 g ve et/cekirdek
orani 18.01, SCKM 25.4% olarak saptanmistir. Tartili derecelendirmede 900 puan almustir.

Molekiiler olarak elde edilen verilerde uygulanan PCA ve HCA sonuglarina gore merkez
kiime igerisinde farkliliklar oldugu ve CK15’in merkeze yakin ama diger klonlardan farkli ¢izgide

yer aldig1 saptanmustir.
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4.7.4. CK5 (44-01-02) Klonu
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Malatya ili Akgadag ilgesi, 1047 m yiikseklikte bulunan, Oren Mabhallesi Sekeroba
mevkiinden selekte edilmistir.

Agac yas1 25, ta¢ genisligi 790 cm, tag yiiksekligi 596 cm, govde gevresi 111 cm, agag
habitusu yayvan- sarkiktir. Sira aras1 ve sira tizeri mesafe 10x10 m, ¢6giir anag lizerine asilidir.

Yapilan gozlemler ve lreticiden alinan bilgilere gore her yil diizenli verim veren agacin
cigeklenme durumu orta, meyve tutumu iyi diizeydedir. Hacihaliloglu ¢esidinden 4-5 giin sonra
ciceklenmekte ve derim zamani daha gectir. Agacin verim miktar1 ise 145 kg’dir.

Ortalama meyve boyutlari; meyve eni 37.82 mm, meyve boyu 39.66 mm, meyve
yiiksekligi 43.22 mm’dir. Meyve agirlig1 ortalama 39.41 g, ¢ekirdek agirligi 2.41 g ve et/cekirdek
orani 17.58, SCKM 25.47% olarak saptanmistir. Tartili derecelendirmede 840 puan almistir.

Molekiiler olarak elde edilen verilerde uygulanan PCA ve HCA sonuglarina gore merkez
kiime icerisinde farkliliklar oldugu ve CKS5’in merkeze yakin ama diger klonlardan farkli cizgide

yer aldig1 saptanmustir.
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4.7.5. CK21 (44-04-03) Klonu
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Malatya ili Battalgazi il¢esi, 742 m yiikseklikte bulunan, Alacakapit Mahallesin’den selekte
edilmistir.

Agac yasi 10, tag genisligi 697 cm, tag yiiksekligi 425 cm, govde gevresi 62.4 cm, agag
habitusu yayvan- sarkiktir. Sira {izeri mesafe 8 m olan aga¢ yol kenarinda yer almakta ve ¢ogiir
anag lizerine asilidir.

Yapilan gozlemler ve lreticiden alinan bilgilere gore her yil diizenli verim veren agacin
ciceklenme ve meyve tutumu iyi dilizeydedir. Hacihaliloglu c¢esidinden 8-10 glin sonra
ciceklenmekte ve derim zamani 4-5 giin daha gectir. Agacin verim miktar1 ise, kismi don zarari
olmasina ragmen 60 kg’dir.

Ortalama meyve boyutlari; meyve eni 37.54 mm, meyve boyu 40.32 mm, meyve
yiiksekligi 42.08 mm’dir. Meyve agirligi ortalama 39.96 g, ¢ekirdek agirligr 2.12 g ve et/cekirdek
orant 19.37, SCKM 24.27% olarak saptanmustir. Tartil1 derecelendirmede 920 puan almistir.

Molekiiler olarak elde edilen verilerde uygulanan PCA ve HCA sonuglarina gore merkez
kiime igerisinde farkliliklar oldugu ve CK21’in merkeze yakin ama diger klonlardan farkli ¢izgide

yer aldig1 saptanmustir.
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5. SONUCLAR ve ONERILER

Cataloglu kayis1 ¢esidi kurutmalik ¢esitler arasinda meyve iriligi, agirlik, SCKM, kurutma
randimani, tat ve renk gibi bir¢ok Ozellik bakimindan oOnemli bir yere sahiptir. Kayisi
yetistiriciligini sinirlandiran en 6nemli faktdr iklim kosullaridir. Son yillarda siklikla meydana
gelen ilkbahar ge¢ donlar ciddi iiriin kayiplarina neden olarak iireticiyi ekonomik zarara
ugratmaktadir. Cataloglu kayisi g¢esidi diger ¢esitlere kiyasla soguklara daha dayanikli oldugu
bilinmektedir. Bolgede yaygin olarak yetistiriciligi yapilan kurutmalik cesitlere nazaran daha gec
ciceklenmesi ilkbahar ge¢ donlarina karsi ¢esidi avantajli kilmaktadir.

Cataloglu kayisi ¢esidinde klon seleksiyonu amaciyla Malatya ilinde Ak¢adag, Battalgazi,
Darende, Dogansehir, Hekimhan, Kale, Yazihan ve Yesilyurt ilgeleri ayrintili olarak taranmustir.
Kayis1 Aragtirma Enstitiisii Midiirliigii Ulusal Genetik Kaynaklar parselinde bulunan Cataloglu
cesidi de kontrol (CK16) olarak alinmistir. Belirlenen klonlar fenolojik, morfolojik, meyve
ozellikleri ve molekiiler agidan degerlendirilmis hedefimize uygun olanlar Myrobalan 29 C anac1
iizerine asilanarak Kayis1 Arastirma Enstitiisi Midirliigiine ait Merkez Kampiisiinde Cataloglu
klon parseli olusturulmustur.

Seleksiyon ¢aligmasi ve yapilan degerlendirmeler sonucunda belirlenen 23 klon igerisinde
fenolojik gozlemler (tomurcuk kabarmasi, ci¢ceklenme baslangici, tam cigeklenme, g¢igeklenme
sonu), morfolojik ozellikler (aga¢ yasi, aga¢ tag genisligi, tag yliksekligi, govde gevresi, govde
dallanma yiiksekligi, habitusu), meyve kalite Ozellikleri (meyve en, boy, yiikseklik, agirlik,
¢ekirdek agirhigl, et/cekirdek orani, sertlik, SCKM, pH, asitlik) ayrintili olarak incelenmis olup,
molekiiler diizeyde farkliliklar tespit edilmistir.

Cataloglu kayisi ¢esidi orta irilikte (25-35 g) meyvelere sahiptir. En yiiksek meyve agirligi
CK10, CK17, CK18, CK23 klonlarinda, SCKM degeri en yiiksek klonlar CK2, CK3, CK4, CKS5,
CK6, CK7, CK8, CK9, CK10, CK11, CK12, CK13, CK15, CK17, CK18, CK20, CK21, CK22
klonlari, en yiiksek et/¢ekirdek oranini CK15, CK21, CK22 klonlari, meyve sertligi en yiiksek
CK11 ve CK12 klonlarinda, diizenli verimlilik CK3, CK5, CK10, CK15, CK16, CK19, CK20,
CK21, CK22 klonlar1 bu 6zellikler bakimindan standart Cataloglu ¢esidinden daha iistiin olduklari
sonucuna ulasilmistir.

Ekolojik kosullar, cesit, budama, besleme gibi pek ¢ok faktér meyve kalite paremetrelerini
etkilemektedir. Bu nedenle molekiiler diizeyde yapilan incelemede benzerlik diizeyi ¢ok yakin olan
klonlarin meyve kalite ve fenolojik 6zelliklerinin birbirinden ¢ok farkli olmasi iklim, toprak ve
yetistirme kosullarindan kaynaklandigi kanaatine varilmistir.

Molekiiler karekterizasyon bakimindan Cataloglu klonlarma ait PCA ve HCA analizleri
sonucu klonlarin genetik yapisinin biiyiik oranda benzer olmasina ragmen CK19’un genetik olarak
belirgin sekilde farkli oldugu belirlenmistir. Ayn1 kiime igerisinde yer alan diger bireylerde ise

varyasyonlar mevcut oldugu belirlenmistir. Genel olarak degerlendirildiginde hem tartili
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derecelendirme hemde molekiiler agidan CK19, CK22, CK15, CK5 ve CK21 klonlar1 bahge
performanslarma bakildiktan sonra iiretime kazandirilacak adaylar olarak dnerilmektedir.

Malatya bolgesinde kayisi derim zamani bolgelere gore degismekle birlikte Haziran ayinda
baslayip Agustos aymin ortalarina kadar devam etmektedir. Cataloglu g¢esidi bolgede en ¢ok
yetistirilen c¢esitlerden daha ge¢ olgunlagmasi {reticiye farkli derim zamanlari olusturmasi
acisindan avantaj saglayacaktir. Kayist derim doneminde yasanan is¢i bulma sikintisi, sergen yeri,
kasa, kerevet gibi ekipmanlarin kullaniminin daha uzun bir peryoda yayilmasini saglayacaktir.
Kayist Arastirma Enstitiisii Midirliigine ait Merkez Kampiisde olusturulan Cataloglu klon
parselinde klonlarin esit kosullarda bahge performanslarina ve soguga toleranslarina seleksiyon 11
calismasinda bakildiktan sonra iclerinden en iyileri secilip, cesit adaylar1 belirlenecek ve tescil
edilecektir. Cataloglu ile kurulacak yeni bahgelerle kaliteli tiretimde artigla milli ekonomiye katki
saglanacaktir. Ayrica elde edilen klonlar 1slah ¢aligmalarinda materyal olarak kullanilarak bilimsel

arastirmalara da kullanilacaktir.
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