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May Tohum musir 1slah programindan gelistirilen misir hatlarinin genel ve 6zel kombinasyon
yeteneklerinin ve melez giiclerinin incelenmesi amaciyla Adana ilinde 16 adet kendilenmis saf hat
ve 5 adet saf tester hat arasinda 2020 y1l1 icerisinde ¢oklu dizi (Line x tester) analizi yontemine gore
melezlemeleri yapilmistir. Melezlemeler ile elde edilen 40 tane hibrit melez kombinasyonu
testerlarin heterotik gruplarina gore iki farkli test grubuna ayrilarak 3 tane kontrol cesit ile birlikte
tesadiif bloklar1 deneme desenine gore 2 tekerriir olarak 2021 {iretim yilinda yetistirilmistir. Melez
kombinasyonlarinin bitki boyu, kogan yiiksekligi, kogan uzunlugu, kocan ¢api, kogan etrafi sira
sayisi, somek capi, 1000 dane agirligi, hektolitre agirligi, nem igerigi, dane verimi Ozellikleri
bakimindan incelenmis olup, ebeveynlerin genel uyum yetenegi ve 6zel uyum yetenegi varyans ve
etkileri hesaplanmigtir. Bunun yani sira, aragtirmada kullanilan ebeveyn hatlarin genomik diizeyde
benzerliklerini belirlemek amaciyla, SNP temelli molekiiler markorler kullanilarak genetik ¢esitlilik
analizi gerceklestirilmis ve bu hatlara ait filogenetik aga¢ olusturulmustur. Arastirma sonucunda,
lancaster heterotik grubunda ait MTO1 hattinin en yiiksek genel uyum yetenegine sahip tester hat
oldugu tespit edilmistir. Islah programlarinda tester hatlar, yeni gelistirilen popiilasyonlardan en
verimli ve istenen kriterlere en uygun saf hatlarin gelistirilmesinde ¢ok biiyiik 6neme sahiptir. Genel
kombinasyon yetenegi yiiksek olan bir tester hat 1slah programindan ¢ok daha iyi ve listiin 6zelliklere
sahip hatlarin gelistirilmesine olanak taniyacak ve her asamada gelistirilen yeni hatlar ile verimlilik,
biyotik ve abiyotik stres sartlarina karsi da daha dayanikli yeni gesitlerin gelistirilmesine imkan
saglanacaktir. Degisen cevresel ve iklimsel sartlar1 ile ¢iftgilerin farkli olgunluk gruplarindaki daha
yiiksek verime sahip, hastalik ve zararlilara toleransi daha yiiksek, kokten ve saptan yatmaya
dayanikli yeni danelik ve silajlik hibrit ¢esit taleplerine yanit verebilmek i¢in arastiricilarin yeni tester
hatlar1 gelistirmesi gerektirmektedir. Ozel kombinasyon yetenegi yiiksek olan tester hatlar, 1slah
programi c¢ergevesinde smirli sayida ticari hibrit gesit gelistirilmesine olanak tanirken, genel
kombinasyon yetenegi yiliksek her yeni tester hat, daha fazla ticari hibritin gelistirilmesine imkan
saglamaktadir. Rekabetgi yerli hibrit cesitlerin gelistirilmesi hem yurt iginde hem de yurt diginda
onemli bir satis potansiyeli olusturarak {ilke ekonomisine katkida bulunmaktadir.

Anahtar kelimeler: Misir, Line x Tester analizi, Verim ve Verim Unsurlari, Kombinasyon
Kabiliyetleri, Genel Kombinasyon Yetenegi, Ozel Kombinasyon Yetenegi
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ABSTRACT

The general and specific combination abilities and hybrid vigor of corn lines developed from the
May Tohum corn breeding program involving hybridizations conducted between 16 self-pollinated
pure lines and 5 pure tester lines in Adana province during 2020 were analyzed using the multi-series
(Line x Tester) analysis method. The 40 hybrid combinations obtained from these hybridizations
were divided into two different test groups based on the heterotic group of tester lines and grown in
the 2021 production year along with 3 control varieties in a randomized block design with 2
replications. The hybrid combinations were analyzed for traits such as plant height, ear height, ear
length, ear diameter, number of rows around the ear, cob diameter, 1000-kernel weight, hectoliter
weight, moisture content, and grain yield. The variances and effects of the general combining ability
and specific combining ability of the parents were calculated. In order to determine the genomic
similarities of the parental lines used in the study, a genetic diversity analysis was conducted using
SNP-based molecular markers, and a phylogenetic tree of these lines was constructed. The results
indicate that the MTO1 tester line, originating from the Lancaster heterotic group, exhibits the highest
general combining ability (GCA). In breeding programs, tester lines has a crucial role in developing
the most efficient and suitable pure lines from newly developed populations. A tester line with high
general combining ability will allow for the development of lines with superior characteristics from
the breeding program thus enabling the development of new varieties that are more efficient and
resilient against biotic and abiotic stress conditions at every stage. To meet the demands of farmers
for higher-yielding new grain and silage hybrid varieties that have greater tolerance to diseases and
pests, and are resistant to lodging, researchers need to develop new tester lines in response to
changing environmental and climatic conditions. Tester lines with high specific combining ability
enable the development of a limited number of commercial hybrid varieties within the breeding
program, while each new tester line with high general combining ability facilitates the development
of more commercial hybrids. The development of competitive domestic hybrid varieties contributes
significantly to the national economy by creating substantial sales potential in both domestic and
international markets.

Keywords: Corn, Line x Tester analysis, Yield and Yield Components, Combining Abilities,
General Combining Ability, Specific Combining Ability
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1. GIRIS

Masir bitkisi (Zea mays L.), Orta Amerika Kitasinda giiniimiizden yaklasik yedi ila on bin yil
once ilk defa kiiltiire alinmis olup (Wilkes, 2004), Kristof Kolomb’un Amerika’y1 kesfinden dnce,
Amerika yerlileri tarafindan uzun yillar kiiltiirii yapilmig ve baslica gida maddesi olarak
kullanilmistir. Kristof Kolomb’un Amerika’y1 1493 yilinda kesfedip Avrupa’ya doniisiiyle beraber,
misir tohumlart ilk defa Avrupa kitasina getirilmis ve tiim diinyaya yayilmasinin 6nii acilmistir.
Bugdaygiller ailesinin C4 grubunda yer alan ve topraktan aldig1 birim besin maddesi ve suya karsilik
en fazla kuru madde iiretimini gerceklestirebilen bu comert bitki, bugiin diinyada 195 milyon ha
alanda, 1.195 milyon ton iiretilmektedir (FAO 2021). Giiniimiizde en ¢ok ekimi ve {iretimi yapilan
tahil tiirii olup, diinya ticaretinde ve insan ve hayvan gidasi olarak oldukca 6nemli bir bitkidir.
Ulkemizde misir tohumunun toprakla ilk defa bulusmasi ise 1600°lii yillarda Kuzey Afrika’dan ve
muhtemelen Misir {ilkesi lizerinden getirilmesiyle olmustur (Anonim, 2023).

Amerikan yerli halki tarafindan sert musir, unlu misir, patlak misir ve seker musir
konularinda uzun yillar 6nce, o giiniin kosullarinca bazi calismalar yapilmis ve verimli musir
popiilasyonlari gelistirilmistir. Bu baglamda, ilk Amerikan musir yetistiricileri, merkez misir kusagi
ile, dogu ve giiney bolgelere adaptasyon yetenegi yiiksek olan verimli, agik tozlanan dent (gociik
disli) misir popilasyonlar1 gelistirirken, kuzey bolgeler igin erkenci flint (sert) musirlar
geligtirmiglerdir (Poehlman, 1979). Hibrit musir 1slahina yonelik sistematik ¢alismalar ilk defa
1900’11 yillarin basinda Shull (1909) ve East (1908) ve Jones tarafindan yiiriitiilmiis olup, olusturulan
misir 1slah programlar1 birgok arastirma kurulusunda uygulanmis ve bdylece 1915-1925 yillar
arasinda bir¢cok kendilenmis musir hatti ve melez musir gesidi gelistirilmistir. 1940’11 yillarda
Amerika’da tiretilen misirlarin yaklasik 60%°1 hibrit misirlardan olugsmustur (Hallauer ve ark., 1987).

Misir 1slahinda, kendilenmis ana ve baba hatlarin gelistirilmesi ve bu hatlarin hibrit
performanslarinin belirlenmesi temel 1slah prosediirlerinden birisidir. Gelistirilen kendilenmis
hatlarin hibrit performansini belirlemek i¢in kullanilan yontemlerden birisi diallel melezleme olup,
bu yontemle misir hatlarinin genel ve 6zel kombinasyon yeteneklerini belirlemek miimkiin olmakla
birlikte, kendilenmis hat sayis1 fazla oldugunda ¢ok sayida melezleme yapmak gerekecegi icin bu
yontem kullanigli olmamaktadir. Bu nedenle Davis (1927) ve Jenkins ve Brunson (1932) tarafindan
gelistirilen musir hatlarinin genel uyum yetenegini belirlemek icin tester hatlar kullanilmasim
onermiglerdir. Melez musir 1slahinda kendilenmis hatlarin genel uyum yetenegini belirlemek igin
kullanilacak tester hatlarin se¢iminin 6nemli oldugu; birgok 6zellik yoniinden resesif homozigot
olmas1 ve test edilen hatlar1 belirgin olarak ayirt edici 6zellikte olmasi gerektigi bildirilmistir
(Rawling ve Thompson, 1962; Hallauer, 1975). Thompson (1962) ele alinan bir test melezi setinde,
melezler arasindaki genetik varyasyonun, [1+(1-2r;)a;] esitliginin karesi ile dogru orantili oldugunu

ve burada r;i’nin i’nci lokustaki allel frekansini, a;’nin ise i’nci lokustaki dominanslik derecesini ifade



ettigini bildirmistir. Bu genetik teoriye gore, iyi bir tester hattin {izerinde durulan bitkisel 6zellik
yOniinden diisiik gen frekansina sahip olmasi gerektigi anlasiimaktadir.

Misir hibrit ¢esitlerinin gelistirilme siirecinde ebeveyn se¢imi ¢ok 6nemlidir. Bu baglamda,
hat x tester analizi (Kempthorne, 1957), misir saf hatlarinin degerlendirilmesinde genis capta
kullanilmigtir; msir saf hatlar1 tester hatlarla melezlenerek incelenmistir. Herhangi bir saf hattin
hibrit yetistiriciligindeki degeri, diger hatlarla ¢ok iyi bir sekilde birleserek iistiin hibritler {iretme
yetenegine dayanmaktadir. Bu nedenle, Kombinasyon Yetenegi Analizi, istenen 6zellikleri soylara
aktarma potansiyeli daha yiiksek olan ebeveynleri belirlemek ve verim i¢in en iyi kombinasyonlar1
olusturabilmek i¢in 6nemli bir aragtir. Misirda (Zea mays L.) heterosisin kullanimi, yiiksek tek basina
performans gosteren giiclii ebeveyn hatlarinin gelistirilmesi ve tanimlanmasiyla miimkiin olup,
tanimlanan hatlarin olusturulan F; melezlerinin kombinasyon yetenegi degerlendirilerek, yiiksek
heterosis potansiyeline sahip hibritlerin belirlenmesi saglanabilmektedir. Ebeveynlerin ve melezlerin
heterotik gruplarinin belirlenmesi ile kombinasyon yetenegi hakkindaki bilgiler, tek melez hibritlerin
gelistirilmesine olanak saglamaktadir (Rajitha ve ark, 2014).

Basarili bir misir 1slah programimin en Onemli unsurlarindan birisi, verimli hibrit
kombinasyonlarin olusturulmasina katki saglayacak ebeveyn hatlarin belirlenmesinde etkin olarak
kullanilabilecek tester hatlarin gelistirilmesidir (Rawlings & Thompson, 1962; Annor ve ark, 2020).
Hibrit kombinasyon performansinin, hibriti olusturan saf hatlarin genel (GUY) ve 6zel (OUY)
kombinasyon yetenekleri olarak kabul edilen iki tiir kombinasyon yetenegi ile iliskili oldugu
bildirilmistir (Subba ve ark. 2022). Genel kombinasyon yetenegi, genin ekleyici etkilerini 6lgmekte
ve bir dizi hibrit kombinasyonunda genotipin standart performansini temsil etmektedir. Ozel
kombinasyon yetenegi ise, genlerin ekleyici olmayan etkileriyle ilgili olup, (baskinlik, epistatik ve
genotip x ¢evre etkilesimi) ebeveyn hattin belirli bir melezdeki genel kombinasyon yetenegine gore
performansini ifade etmektedir (Sprague ve Tatum, 1942; Rojas ve Sprague, 1952). Bu nedenle, 1slah
programlar1 igin hibritlerin se¢imi, hibritin performansina, ebeveynlerinin genel kombinasyon
etkilerine ve hibritlerin 6zel kombinasyon etkilerine dayanmaktadir. Yiiksek genel kombinasyon
yetenegi, aditif gen etkisi yan sira aditif x aditif tipinde epistatik gen etkilerinin (Griffing, 1956)
ortaya ¢ikmasi ile meydana gelmektedir.

Tarla bitkilerinde verimliligi artirmak, 1slah programlarinin ana hedefidir. Hedef {iriinden
beklenen ozellikler (hastaliklara ve yatmaya karsi tolerans, nem atma, farkli ¢evre kosullarina
adaptasyon, vb.) kosullarina adaptasyon yetenegi yiiksek verimli hibritler gelistirmek, birim alan
basima verimi artirmak i¢in 6nemli bir konudur. Yeni hibrit cesitlerin gelistirilmesi ile, misir
bitkisinin birim alandaki verimi biiyiikk oranda artmistir. Misir hatlar1 gelistirilirken, erken
generasyonlarda musir germplazmlar1 arasindaki kombinasyon yetenegi performanslarinin
belirlenmesi, daha verimli hibrit misir ¢esitlerinin gelistirilmesinde basariin artirilmasinda biiyiik

onem tagimaktadir. Kombinasyon yetenegi, farkli hibrit kombinasyonlar1 igerisinde en iyi verimi



veren ebeveynlerin tayini igin ¢ok gliclii bir aractir ve heterosis veren ebeveynler hakkinda bilgi
saglamaktadir (Hundera, 2017).

Islah programlarinda tester hatlar, yeni gelistirilen popiilasyonlardan en verimli ve istenen
kriterlere en uygun yeni saf hatlarin gelistirilmesinde ¢ok biiyiik 6neme sahiptir. Bu arastirmada,
genel kombinasyon yetenegi yiiksek olan bir tester hattin belirlenmesi ile misir 1slah programindan
cok daha iyi ve istiin 6zelliklere sahip hatlarin gelistirilmesine olanak tantyacak ve gelistirilen yeni
hatlar ile verimli, biyotik ve abiyotik stres kosullarina karsi da daha dayanikli rekabetci hibrit
cesitlerin gelistirilmesine imkan saglanacaktir. Degisen ¢evresel ve iklimsel sartlar ile ¢iftcilerin
farkli olgunluk gruplarindaki daha yiiksek verime sahip, hastalik ve zararlilara toleransi daha yiiksek,
kokten ve saptan yatmaya dayanikli yeni danelik ve silajlik hibrit ¢esit taleplerine hizmet sunabilmek
i¢in 1slahgilarin yeni tester hatlar1 gelistirmesi gerekmektedir. Ozel kombinasyon yetenegi yiiksek
olan tester hatlar 1slah programindan sinirl sayida ticari hibrit ¢esit gelistirilmesine imkan saglarken,
genel kombinasyon yetenegi yiiksek olarak gelistirilen her yeni tester hat ise 1slah programindan daha
fazla ticari hibrit gelistirilmesine olanak saglamaktadir. Islah programlarindan gelistirilen yiiksek
miktarda satig potansiyeline sahip yeni hibrit ¢esitler yurtici ve yurtdisi pazarlarda konumlandirilarak
iilke ekonomisine ¢ok biiyiik oranda katki saglamaktadir. Bu baglamda bu arastirmanin temel amaci,
uyum yetenegi yiikksek olan kendilenmis musir hatlar ile tester hatlarini belirleyerek, bu hatlarin

danelik misir 1slah ¢aligmalarinda etkin bir sekilde kullanmaktur.






2. ONCEKI CALISMALAR

Turgut (2001), Misirda heterosisle ilgili olarak, melez misirda goriillen verim artiginin,
“melez azmanlig1” denilen genotipik durumun sonucu olustugunu, heterosis olayinin, iki anag
arasindaki melezlemeden elde edilen doliin, verim ve baz1 kalite degerleri bakimindan anaglardan
daha tistiin 6zellik gostermesi oldugunu bildirmistir.

Soengas ve ark. (2003), farkli heterotik gruplardan testerlar1 kullanarak, flint misir
¢esitlerinin performanslarini inceledikleri arastirmada, 10 adet agik déllenen flint misir ¢esidini 4 saf
hatla (Reid Yellow Dent, Lancaster Sure-crop, reid Europain crop) melezlemisler ¢esitlerde A632
(reid yellow dent) ile olan melezlerin daha yiiksek verim verdigini, flint ¢esitlerin ise Avrupa flint
tester hatlara kiyasla dent tester hatlar ile daha yiiksek verim degerlerine sahip oldugunu saptamislar
ve bu verilerin ticari amagli Avrupa flint musir hatlarini gelistirmede yararli olacagini ifade
etmislerdir.

Ji ve ark. (2006), 5 tropik saf hat ile 2 tester hattan elde ettikleri 10 melez kombinasyonu
inceleyerek elde ettikleri sonuclara gore, bitki boyu igin genel kombinasyon yeteneginin dnemli
oldugunu, ortalama heterosis degerleri bitki boyu ve kocan yiiksekligi bakimindan sirasiyla %33,3
ve %61,9 olarak tespit ettiklerini bildirmiglerdir.

Fan ve ark. (2009), misir saf hatlarinin SSR markorleri kullanilarak heterotik gruplarinin
belirlenmesi; genel ve dzel kombinasyon yetenegi etkilerinin saptanmasi ve bu iki farkli yontem ile
belirlenen musir saf hatlariin  heterotik gruplarindan elde edilen test melezlerin verim
performanslarinin kiyaslanmasi amaciyla yiiriittiikkleri aragtirmada, genel ve 6zel kombinasyon
yetenegini belirleyerek elde edilen hibritlerin daha yiiksek verimli ve dngoriilebilir oldugunu rapor
etmislerdir.

Lu ve ark. (2009), Misir 1slah hatlar1 arasindaki iliskinin detayli bir sekilde bilinmesinin,
aile seleksiyonlarinda 6nemli oldugu kadar genetik analizlerde ve 1slah programlarinin
olusturulmasinda da biiylik 6nem arz ettigini mevcut gen kaynaklarinin, genetik cesitlilik analizleri
morfolojik, cografik, molekiiler (DNA, sequence, gen) ve fonksiyonel seviyelerde verilerden
yararlanilmasina da imkan sagladigini rapor etmistir.

Baenziger (2010), Bitkilerde heterosisin, iki farkli hattin melezlenmesinden ortaya ¢ikan bir
verim artis1 oldugunu, bu konu ile ilgili farkli tanimlamalar yapilabilecegini, 1slah¢ilar agisindan
melez kombinasyonlarda 6nemli olan durumun uyum yetenegi yiiksek olan ve iyi performans
gosteren ebeveyn hatlarin gelistirilmesi oldugunu belirtmis olup, gelistirilecek melez cesitler
agisindan basarinin mevcut kontrol ¢esitlerinden daha iistiin 6zelliklere sahip olmasi gerektigini
raporlamstir.

Aly ve ark. (2011), 8 adet musir hattinda yarim diallel melezleme yontemi ile elde ettikleri
28 adet melez kombinasyonu iki lokasyonda yetistirerek elde ettikleri verilere gére dane verimi,

bitki boyu, kogan yiiksekligi, kogan ¢api, kogan uzunlugu, 100 bitkideki kogan sayisi, ¢igeklenme



stiresi, kogan baglama durumu gibi bitkisel 6zelliklerin lokasyonlara gore belirgin bir sekilde farklilik
gosterdigini, kogan etrafi sira sayist hari¢ incelenen diger Ozellikler igin eklemeli ve eklemeli
olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu belirtilmistir.

Guimaraes ve ark. (2012), Misir 1slahinda tester hatlarin performansini degerlendirmek i¢in
yiriittiikleri aragtirmada, 4 adet tester hattin genel ve 6zel kombinasyon yetenegini belirlemek i¢in
426 test melezi ve 15 ticari ¢esit olmak iizere toplam 441 hibrit genotipi 9 lokasyonda test etmislerdir.
Tepe piiskiilii ve kocan piiskiilii ciceklenme giin sayisi, bitki boyu ve dane verimi agisindan tester
hatlarin 6nemli bir etkisinin goriilmedigini ancak ayr1 ayri olarak tester genotip uyumunun 6nemli
oldugunu, tester ana¢ uyumu acisindan genotipik yapinin belirleyici oldugunu saptamislardir.

Rahman ve ark. (2012), Misirda gelistirdikleri 24 adet S, hattinin erken generasyonlarda
test performansini belirlemek i¢in 3 farkli tester ile yiiriittiikleri aragtirmada, kogan yiiksekligi, kogan
capi, kocan etrafi sira sayisi, 100 dane agirligt ve dane verimi ozellikleri i¢in GUY (genel
kombinasyon yetenegi) ve OUY (6zel kombinasyon yetenedi)’ni belirlemis olup, elde ettikleri
sonuclara gore sadece kogan uzunlugu ve dane verimi Ozelliklerinde farklilik saptadiklarini
bildirmislerdir.

Apraku ve ark. (2013), misir bitkisinde dane verimi yoniinden genel ve 6zel kombinasyon
yetenegini, misir saf hatlarinin heterotik gruplarini ve uygun tester hatlari belirlemek i¢in yiiriittiikleri
aragtirmada, 17 adet erkenci musir saf hatlar1 arasindaki diallel melezleri, 2 y1l boyunca Nijerya'daki
ti¢ farkli lokasyonda kuraklik, striga ve optimal ¢evre kosullarinda degerlendirdiklerini, dane verimi
ve bir ¢ok bitkisel 6zellik i¢in eklemeli olmayan gen etkisi saptadiklarini, TZEEI 14, TZEEI 29,
TZEEI 21 ve TZEI 13’lin, farkli ¢evre kosullari i¢in en iyi tester hatlar olarak belirlendigini
bildirmislerdir.

Izhar ve ark. (2013), 12 saf musir hattt ve 5 tester hatti line x tester diizenine gore
melezleyerek elde ettikleri 60 adet hibrit kombinasyonu, kocan puskiilii ¢ikarma siiresi, kogan
uzunlugu, kogan capi, kocan etrafi sira sayisi, 1000 dane agirligi ve dane verimi 6zellikleri igin
heterosis ve kombinasyon yetenegi yoniinden degerlendirmisler, bir kendilenmis hat ile bir testerin
yiiksek genel kombinasyon yetenegine sahip oldugunu bildirmislerdir.

Shushay W. Abrha ve ark (2013), Misir 1slahinda kendilenmis hat x tester performansini
belirlemek i¢cin Melkassa Tarimsal Arastirma Merkezinde yiirtittiikleri aragtirmada, 24 adet elit hatt1
2 adet tester ile melezleyerek elde ettikleri 48 adet hibrit kombinasyonda dane verimi ve verim
ozellikleri yoniinden GUY ve OUY &zelliklerini incelemisler, elde ettikleri sonuglara gére 1000 dane
agirligl, tepe puskiilii polen verme zamani, kogan piiskiilii ¢ikis zamani, bitki boyu, kocan yiiksekligi,
kocan etrafi ve kocan iizeri sira sayis1 ve dane verimi yéniinden GUY ve OUY etkilerinin énemli
oldugunu saptamislardir.

Chandel ve ark. (2014), misirda 3 adet yerel ve CIMMYT den saglanan 12 adet tropik
kokenli saf hatt1 2 adet tester ile melezleyerek yiiriittiikleri arastirmada, bazi hatlarda bitki boyu,

bazilarinda kocan yiliksekligi, baz1 hatlarda ise kog¢an uzunlugu yoniinden genel kombinasyon



yeteneginin 6nemli oldugunu, sadece iki hatta dane verimi bakimindan genel kombinasyon
yeteneginin yiiksek oldugunu bildirmislerdir. Tester hatlardan birinin kogan yiiksekligi, kocan
uzunlugu ve dane verimi yoniinden genel kombinasyon uyusmasinin iyi oldugunu; diger tester hattin
ise bitki boyu, kogan cap1 ve kocan etrafi sira sayis1 yoniinden yiiksek genel kombinasyona sahip
oldugunu belirtmiglerdir.

Kamara ve ark. (2014), yirtittiikleri arastirmada bazi misir hatlarinin dane verimi ve diger
agronomik oOzellikler i¢in genel ve 6zel kombinasyon yeteneklerini belirlemek i¢in hat ve test
melezlerini test etmisler, genel kombinasyon yeteneginin 6zel kombinasyon yetenegine gore kogan
etrafi sira sayisi ve dane verimi iizerinde etkisinin daha yiiksek oldugunu saptamislardir.

Laude ve ark. (2015), Kuzey Amerika misir kusagina adapte olmus 16 musir hatt1 arasinda
diallel melezleme yaparak 120 hibrit kombinasyon elde ettigi arastirmada, dane verimi, hektolitre,
bitki sayisi, kokten yatma, saptan yatma, kocan diisme, bitki boyu, kocan yiiksekligi, kogan ve tepe
piskiilii ¢ciceklenme giin sayis1 6zelliklerini degerlendirdigini belirterek, yapilan genetik cesitlilik
analizlerine gore tropik ve yerel hatlarin 3 ana heterotik grup altinda toplandigini, en iyi melez
azmanhginin tropik kokenli hatlar ile diger heterotik gruplara ait hatlarin melezlenmesi ile elde
edildigini bildirmiglerdir.

Mani ve ark. (2015), kombinasyon yetenegini belirlemek igin 7 tane erkenci, 3 tane orta
erkenci olmak iizere toplam 10 tane misir hattim1 kullanarak diallel melezleme yontemi ile elde
ettikleri 45 adet hibrit kombinasyonda ¢i¢eklenme giin sayisi, kogan uzunlugu, kogan ¢api, kogan
etrafi sira sayisy, 100 dane agirligt ve dane verimi Ozelliklerini degerlendirmisler ve incelenen
ozellikler yoniinden eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin énemli oldugunu belirtmislerdir.

Akula ve ark. (2016), tropik kokenli misir saf hatlarinin dane verimini ve diger bitkisel
oOzelliklerini line x tester analizi ile degerlendirmisler, elde ettikleri sonuglara gore 145 saf hat
arasindan ii¢liniin dane verimi bakimindan genel kombinasyon uyum yeteneginin iyi oldugunu, iki
hibrit melezinde sicak stresinde dane verimi agisindan 6zel kombinasyon uyum yetenegine sahip
oldugunu bildirmislerdir.

Assefa ve ark. (2017), Misirda dane verimi ve bazi bitkisel 6zellikler yoniinden OUY ve
GUY’yi inceledikleri arastirmada, 9 adet kendilenmis hat ve 3 adet tester kullanarak elde ettikleri 27
hibrit kombinasyonda kogan etrafi sira sayist disindaki incelenen dane verimi, tepe-kogan piiskiilii
giin sayisi, bitki boyu, kogan yiiksekligi, kocan uzunlugu, kogan ¢ap1 ve 1000 dane agirlig1 yoniinden
onemli diizeyde GUY ve OUY etkisi saptamislardir.

Dar ve ark. (2017), misirda dane verimi ve verim ile ilgili bitkisel karakterler bakimindan
ebeveynlerin 6zel ve genel kombinasyon yeteneklerini tespit etmek icin 8 tane kendilenmis misir
hattin1 3 adet tester hat ile line x tester diizeninde yiirittiikleri arastirmada 1 tane hattin dane verimi,
100 dane agirligi, protein igerigi, kogan etrafi sira sayist ve gigeklenme tarihinin 6ne ¢iktigini,

melezlerden 3 adedinin dane verimi bakimindan yiiksek seviyede onemli ve 6zel kombinasyon



yetenegine sahip oldugunu, bu nedenle bu melezlerin yiiksek verimli hibrit ¢esitlerin
gelistirilmesinde kullanilabilir oldugunu tespit etmislerdir.

Lariépe ve ark. (2017), 288 adet musir saf hattin1 3 adet tester hat ile melezleyerek elde
ettikleri 800 hibrit kombinasyonun genel ve 6zel kombinasyon yetenegindeki popiilasyon yapisinin
ve genetik uzakligin etkilerini tespit etmek igin SNP markdrleri ile test etmisler ve 3 tester hat ile
olusturulan melez kombinasyonlar arasinda genel ve 6zel uyum yetenegi yoniinden ve genetik olarak
farkliliklar bulundugunu bildirmislerdir.

Wolde ve ark. (2017), Misirda tester hatlarin etkisini belirlemek ic¢in yiiriittiikleri
arastirmada, kendilenmis hatlarin hibrit performansi ile GUY ve OUY etkilerini belirlemeye yénelik
olarak 29 adet kendilenmis hat ile 2 adet tester hatt1 melezlemisler ve elde ettikleri 58 adet hibrit
kombinasyonunda dane verimi ve verimle iliskili 6zellikler agisindan degerlendirme yapmuslardir.

Andayani ve ark. (2018), misir hatlarmin kombinasyon yeteneklerini belirlemek i¢in
Endonezya’da 6 lokasyonda yiiriittiikleri arastirmada, 6 tane kendilenmis hat ve 2 tane tester hat ile
olusturduklar1 12 adet test melezini degerlendirmisler ve birinci tester hat ile elde edilen melezlerin
erkencilik acisindan 6ne ¢iktigini saptamislardir.

Murtadha ve ark. (2018), misirda 6 tane kendilenmis hat ve bunlarin melezlenmesinden
elde edilen 15 adet hibrit kombinasyonu 2 adet kontrol gesidi ile ii¢ farkli sulama uygulamasina tabi
tutarak degerlendirdikleri arastirmada, hatlardan birinin kisitli ve orta sulama uygulamasinda en
yiiksek genel kombinasyon yetenegine sahipken, digerinin giceklenme siiresi yoniinden olumsuz
genel kombinasyon yetenegi gosterdigini, bu iki hattin melezinde dane verimi ve bin dane 6zelligi
bakimindan 6zel kombinasyon yeteneginin yiiksek bulundugunu bildirmislerdir.

Natol Bakala ve ark. (2018), Misirda 32 adet kendilenmis hat ile 2 tane farkli tester
kullanarak yiiriittiikkleri kontrol melezlemesi c¢alismasinda elde ettikleri 64 adet hibrit
kombinasyonda, inceledikleri olgunlagma giin sayisi, dane verimi, dane nemi, 1000 dane agirligi,
bitki boyu, kocan yiiksekligi, kocan etrafi sira sayis1 ve kocan c¢ap1 Ozellikleri yoniinden hibrit
performanslarmin melez kombinasyonlara gore degisiklik gosterdigini, anter ve kocan olgunlagma
zamani, olgunlasma giin sayisi, kocan ¢api, 1000 dane agirlig1 ve dane verimi 6zellikleri yoniinden
OUY etkisinin GUY etkisinden daha énemli oldugunu rapor etmislerdir.

Pandit ve ark. (2018), 8 adet saf misir hatt1 ve kurakliga toleransli 3 tester hatt1 melezleyerek
elde ettikleri 24 melez kombinasyonu 2 yil boyunca kurak ve sulu kosullarda yem ve dane verimi
acisindan degerlendirmek iizere denemelere almislar, elde ettikleri sonuca gore 3 tane hattin yem
verimini arttirma yoniinden, 4 hattinda dane verimini artirmak i¢in genel kombinasyon yeteneginin
yiiksek oldugunu tespit etmiglerdir. Bu hatlar arasindaki 3 melez kombinasyonun yem ve dane olmak
iizere her iki amacla da kullanilabilecegini bildirmislerdir.

Rehman ve ark. (2018), 10 adet misir popiilasyonundan gelistirilen S; hatlarinin dane verim
performansini belirlemek i¢in yiiriittiikleri aragtirmada, 4 tester hat ile olusturulan 164 adet test

melezini verim, ¢igeklenme giin sayisi, kocan etrafi sira sayist ve 100 dane agirligi bakimindan



degerlendirmislerdir. Elde ettikleri bulgulara gore, bazi tester hatlarin incelenen 6zellikler yoniinden
digerlerine kiyasla belirgin farkliliklar gosterdigini rapor etmislerdir.

Ambikabathy ve ark. (2019), misir bitkisinde 13 kendilenmis hat kullanarak elde ettikleri
22 adet melez kombinasyonda en iyi ebeveyn hat ve melez kombinasyonunu elde etmek igin
yaptiklari calismada 3 hattin verim agisindan yiiksek genel kombinasyon yetenegine sahip oldugunu,
hibrit kombinasyonlar arasinda da 3 kombinasyonun kocan agirligi bakimindan pozitif ve énemli
genel kombinasyon yetenegine sahip oldugunu bildirmislerdir.

Elmyhun ve ark. (2019), misir hatlarinin kombinasyon yetenegi ve heterotik gruplarini
belirlemeye yonelik yiiriittiikleri aragtirmada, genel kombinasyon yetenegi iyi olan saf hatlar ile 6zel
kombinasyon yetenegine sahip ticlii melezleri degerlendirmisler, elde ettikleri verilere gore 5 saf
hattin verim agisindan yiiksek genel kombinasyon uyumu gosterdigini, 8 melez kombinasyonun da
dane verimi agisindan 6zel kombinasyon yetenegi gosterdigini bildirmislerdir.

Gurjar ve ark. (2019), 13 tane musir saf hattinin 3 tane tester hat ile melezlenmesi ile elde
ettikleri 39 tane melez kombinasyonu 14 bitkisel 6zellik igin degerlendirmisler, kendilenmis
hatlardan EI-2840’1n dane verimi ve kogan etrafi sira sayisi, hasat indeksi, tepe piiskiilii ¢ikis siiresi,
kogan piiskiilii ¢ikis siiresi gibi verim bilesen 6zellikleri i¢in ve yag icerigi, protein igerigi ve nigasta
icerigi gibi kalite 6zellikleri icin anlamli GUY etkileri gostermis ve baba ebeveyn olan EI-1110-2
ise, tane verimi, hasat indeksi, basakta tane sira sayis1 ve yag icerigi, protein igerigi gibi verim ve
kalite ozellikleri i¢cin en iyi genel kombinasyon yetenegi gosteren hat olmustur. Bazi hibrit
kombinasyonlarin verim ve diger 6zellikler i¢in olumlu ve anlamli QUY etkileri gosterdigini ve bu
nedenle, bu hibritlerin timitvar hibrit kombinasyonlar1 olarak degerlendirildigini bildirmislerdir.

Haydar (2019), yiiriittigii arastirmada dane verimi, melez azmanligi ve kombinasyon
yeteneginin kalitimsal olarak musir popiilasyonlarina olan etkilerini incelemek igin 6 misir hatti
kullanarak yarim diallel melez yontemi ile 15 tane hibrit tiretmis, genel ve 6zel kombinasyon
yeteneginin genotiplere ve melezlere olan etkisinin kocan etrafi sira sayisina ve dane verimine
etkisinin farkli oldugunu bildirmistir. Kogan etrafi sira sayis1t ve dane verimi i¢in eklemeli ve
eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu, tekrarlamali seleksiyon yapilarak bu 6zelliklerin
iyilestirilebilecegini rapor etmistir.

Aswin ve ark. (2020), line x tester yontemi ile kombinasyon yetenegi ve heterosise dayali
olarak kurakliga tolerant misir gesitlerinin belirlenmesi amaciyla 16 ebeveyn hat ve 28 F1 melez
kombinasyonunu incelemisler, 4 kendilenmis hattin dane verimi ile iligkili 6zellikler bakimindan
genel kombinasyon yetenegine gore tercih edilebilir oldugunu tespit etmislerdir.

Oyetunde ve ark. (2020), yiiriittiikkleri aragtirmada iimit var olan 244 hibrit, 6 diallel hibrit
ve 6 kontrol ¢esidi olmak iizere toplam 256 musir hibritini Striga patojeni ve kuraklik etkisi olan
bolgede optimum kosullarda 3 yil boyunca yetistirdiklerini, kullanilan hatlarin heterotik gruplarini
belirlemek icin SNP tabanli genetik cesitlilik ¢alismasi yapildigin1 ve hatlarin 4 farkli heterotik

grupta toplandigmi belirlemislerdir. Arastirmadan elde ettikleri verilere gore kuraklik toleransi



yiiksek, Striga patojenine toleransli ya da dayanikli ve yiiksek verimli hibritlerin gelistirilmesinde
misir hatlarinin heterotik yapilarinin ¢ok etkili oldugunu rapor etmislerdir.

Nyombayire ve ark. (2021), misirda 10 adet yerli ve 10 adet egzotik (heterotik grubu
bilinmeyen) misir hatt1 arasinda yarim diallel melezleme ile elde ettikleri melez kombinasyonlar ve
3 tane kontrol g¢esidini 12 farkli lokasyonda yetistirerek yriittiikkleri aragtirmada, genel ve 6zel
kombinasyon uyusmalarinin 6nemli seviyede oldugunu, incelenen 6zellikler yoniinden eklemeli ve
eklemeli olmayan gen etkilerinin mevcut oldugunu bildirmislerdir.

Raihan ve ark. (2021), arastirmada yirmi iki misir hattini, iki tester ile hat % tester yontemi
kullanarak 44 melez kombinasyonu elde etmislerdir. Bu test melezler ile ii¢ kontrol ¢esidi 50%
ciceklenme siiresi, bitki boyu, kocan yiiksekligi ve dane verimi bakimindan incelemislerdir.
Ebeveynler hatlar ve melez kombinasyonlar: incelendiginde BMZ 55, BMZ 53, BMZ 4 hatlan
erkencilik acisindan 6nemli negatif GUY etkileri sergilerken, BIL 79, Pinacle 17 ve BIL 182
hatlarinin tane verimi i¢in olumlu 6nemli pozitif GUY degerleri gosterdigini saptamislardir.

Karim ve ark. (2022), dane verimi ve verime katki saglayan o6zelliklerin incelenmesi
amaciyla, 8x8 diallel melezleme yontemi ile kombinasyon yetenegi ve heterosis etkileri iizerine
aragtirmalarini yiiriitmiislerdir. Genel kombinasyon yetenegi (GUY) ve 6zel kombinasyon yetenegi
(OUY) varyanslarini tepe piiskiilii polen dékme siiresi, kogan piiskiilii ¢ciceklenme siiresi, bitki boyu,
kogan yiiksekligi, 1000 dane agirligi ve verim bakimindan inlemeleri sonucunda tiim o6zellikler
bakimindan eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli rol oynadigini ortaya koymuslardir.

Ismail ve ark. (2023), misir bitkisinde kombinasyon yetenegi varyanslarin1 degerlendirmek
amaciyla yedi tane musir saf hattini ii¢ tane tester hat ile yarim diallel yontemi kullanarak 21 tane test
melezi gelistirmislerdir. Gelistirilen melez kombinasyonlari ile iki kontrol ¢esidi, 2022 sezonunda
iic farkli lokasyonda degerlendirilmislerdir. incelenen tiim &zellikler bakimindan eklemeli ve
eklemeli olmayan gen etkilerinin dnemli oldugunu saptamiglardir. Genel kombinasyon yetenegi
(GUY) varyansini, 6zel kombinasyon yetenegi (OUY) varyansindan daha yiiksek tespit etmislerdir.
Incelenen tiim ozelliklerin kalittminda eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin degiskenlik
gosterdigi bulgusuna ulagmslardir.

El-Azeem ve ark. (2024), melez kombinasyonlarinin ticari kontrol hibritlerine gore tistlinlitk
oranini, kombinasyon yetenegini ve genetik ¢esitliligini degerlendirmek amaciyla yiirtttiikleri
calismada, on bir misir saf hattindan elde ettikleri 55 melez kombinasyonunu, iki tane ticari hibrit
ekleyerek ii¢ farkli lokasyonda dane verimi, kocan yiiksekligi, 50% ciceklenme siiresi, bitki boyu ve
kocan pozisyonu agisindan incelemislerdir. GUY ve OUY varyanslarim degerlendirdiklerinde,
kocan yiiksekligi hari¢ incelenen tiim 6zellikler bakimindan anlamli oldugunu, eklemeli ve eklemeli
olmayan gen etkilerinin incelenen 6zellikler bakimindan kalitiminda 6nemli oldugunu saptarken,
eklemeli gen etkilerinin dane verimi hari¢ incelenen tiim 6zelliklerin kalitiminda eklemeli olmayan

gen etkilerinden daha 6nemli oldugunu raporlamiglardir.
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Mosa ve ark. (2024), danelik misirda 22 adet saf hat ile iki adet tester hat kullanarak hat x
tester yontemi ile 44 adet F; melez kombinasyonu iiretmislerdir. Bu hibritler, 2023 yilinda Sakha,
Gemmiza ve Mallawi Tarimsal Arastirma Istasyonlar1 olmak iizere ii¢ farkli lokasyonda verim ve
baz1 morfolojik 6zellikler (50% cigeklenme siiresi, bitki boyu, kogan yiiksekligi, kogan uzunlugu ve
dane verimi) bakimindan degerlendirilmistir. Arastirma sonucunda hatlar, tester hatlar, hat x tester
melezleri 50% cigeklenme siiresi, bitki boyu, kogan yiiksekligi, kogan uzunlugu ozellikleri
bakimindan eklemeli gen etkisinin baskin oldugunu, dane verimi bakimindan ise eklemeli olmayan
gen etkilerinin baskin oldugu belirlenmistir. Calismada GUY ve OUY degerleri hesaplanarak
heterotik grup belirleme yontemleri karsilastirilmis olup, GUY etkilerine dayali gruplamanin, OUY

etkilerine dayali gruplamaya goére daha etkin bir yontem oldugu sonucuna ulasilmislardir.
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3. MATERYAL VE METOD

3.1. Materyal
3.1.1. Arastirma Materyali

Arastirmada, May Tohum musir 1slah programindan 100% yerli olarak gelistirilen misir saf
hatlar1 ve tester hatlar1 materyal olarak kullanilmigtir. Bu ¢aligmada 16 tane musir hatt1 ana ebeveyn,
5 tane musir hatt1 tester (baba ebeveyn) olarak kullanilmistir. Ana hat olarak kullanilan ebeveyn
hatlarin 8 tanesi stiff stalk (SS) heterotik grubuna, 8 tanesi ise lancaster (LC) heterotik grubuna aittir.
Tester hat olarak kullanilan materyallerin 3 tanesi Lancaster (LC) heterotik grubuna, 2 tanesi ise stiff
stalk heterotik grubuna aittir. Caligmada kullanilan ebeveyn hatlarin ve tester hatlarin heterotik grup

detaylar1 Cizelge 3.1’ de belirtilmistir.

Cizelge 3.1. Aragtirmada kullanilan misir saf hatlari ve tester hatlar

Ebeveynler Heterotik Grup Kullanim Sekli
MT-01 Lancaster Baba Tester Hat
MT-02 Lancaster Baba Tester Hat
MT-03 Lancaster Baba Tester Hat
MT-04 Stiff Stalk Ana Tester Hat
MT-05 Stiff Stalk Ana Tester Hat
ML-01 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-02 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-03 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-04 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-05 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-06 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-07 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-08 Stiff Stalk Ebeveyn Hat
ML-09 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-10 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-11 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-12 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-13 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-14 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-15 Lancaster Ebeveyn Hat
ML-16 Lancaster Ebeveyn Hat

3.1.2. Deneme Yeri ve Yili

Arastirma da kullanilan yoklama melezlerinin iiretilmesi amaciyla, 2020 yilinda May Tohum
Dogu Akdeniz Arastirma istasyonu civarinda izole misir {iretim tarlalarinda hibrit tretimleri
gergeklestirilmistir. 2021 yilinda ise, iiretilen test melezleri hibrit performanslarini gézlemek amaci
ile Dogu Akdeniz bolgesinde Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Ege bolgesinde Torbali ve Halitpasa

olmak iizere toplam 5 farkli lokasyonda ekilerek hibrit verim degerleri ve diger gézlemler alinmistir.
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3.1.3. Deneme Yerinin Toprak Ozellikleri

Deneme alanlarina ait toprak analizleri Doktar firmasina ait SoilScanner isimli dijital toprak

analiz cihaz1 ile yapilmstir. Toprak Analiz Cihazi, topraktaki besin maddelerinin anlik olarak analiz

edilmesini saglayan ve gereken uygun giibre tiirii ve miktarin belirleyen dijital bir toprak tarayicidir.

Cizelge 3.2. Gerdan lokasyonu toprak analiz sonuglari

Parametre Birim Analiz Sonucu | Alt Siir | Ust Smir | Diisiik | Yeterli | Yiiksek
pH (KCI) pH Degeri 7.4 6 7.2 .
Organik Madde % 2 3 4 .

Toplam Azot kg/da 275.0 225 325 .

Alnabilir Azot* kg/da 8.25

Toplam Fosfor kg/da 200.0 100 175 .
Alinabilir Fosfor* kg/da 7.58

Potasyum kg/da 109.48 39 78 .
Almabilir Potasyum* kg/da 18.25

Kil % 36.9 20 40 .

Katyon Degisim Kapasitesi | mmol+/kg 387.5 100 250 -

Gerdan lokasyonu toprak analiz sonuglarina gore (Cizelge 3.2) topraktaki pH degeri, fosfor

ve potasyum orani yiiksek, organik madde diizeyi diisiik, azot miktar1 ise yeterli miktarda tespit

edilmistir.

Cizelge 3.3. Kadirli lokasyonu toprak analiz sonuglari

Parametre Birim Analiz Sonucu Alt Smir | Ust Smir | Diisiik | Yeterli | Yiiksek
pH
pH (KCl) Degeri 7.3 6 7.2 "
Organik Madde % 34 3 4 .
Toplam Azot kg/da 425.0 225 325 .
Alnabilir Azot* kg/da 12.75
Toplam Fosfor kg/da 150.0 100 175 "
Alinabilir
Fosfor* kg/da 5.68
Potasyum kg/da 142.71 39 78 "
Alinabilir
Potasyum* kg/da 23.78
Kil % 34.7 20 40 "
Katyon Degisim
Kapasitesi mmol+/kg 475.1 100 250 "

Kadirli lokasyonu toprak analiz sonuglarina gore (Cizelge 3.3) topraktaki pH degeri, azot

miktar1 ve potasyum orani yiiksek, organik madde ve fosfor diizeyi yeterli miktarda bulunmustur.

14



Cizelge 3.4. Denizkuyusu lokasyonu toprak analiz sonuglar

Parametre Birim Analiz Sonucu Alt Sinir Ust Smir | Diisiik | Yeterli | Yiiksek
pH (KCI) pH Degeri 7.4 6 7.2 .
Organik Madde % 23 3 4 .
Toplam Azot kg/da 325.0 225 325 .
Alnabilir Azot* kg/da 9.75
Toplam Fosfor kg/da 200.0 100 175 .
Alnabilir Fosfor* kg/da 7.58
Potasyum kg/da 112.41 39 78 .
Alinabilir Potasyum* kg/da 18.73
Kil % 335 20 40 .
Katyon Degisim
Kapasitesi mmol+/kg 3704 100 250 .

Denizkuyusu lokasyonu toprak analiz sonuglarina gore (Cizelge 3.4) topraktaki pH degeri,
fosfor ve potasyum orani yiiksek, organik madde diizeyi diisiik, azot miktar1 ise yeterli miktarda

tespit edilmistir.

Cizelge 3.5. Torbal1 lokasyonu toprak analiz sonuglari

Parametre Birim Analiz Sonucu Alt Sir Ust Smir | Disiik | Yeterli | Yiiksek
pH (KCI) pH Degeri 8 6 7.2 .
Organik Madde % 1.61 3 4 .
Toplam Azot kg/da 425 225 325 .
Alinabilir Azot* kg/da 12.75
Toplam Fosfor kg/da 38.25 100 175 .
Almabilir Fosfor* kg/da 1.45
Potasyum kg/da 77.2 39 78 .
Alinabilir Potasyum* kg/da 12.87
Kil % 23 20 40 .
Katyon Degisim
Kapasitesi mmol+/kg 363.2 100 250 -

Torbali lokasyonu toprak analiz sonuglarina gore (Cizelge 3.5) topraktaki pH degeri ve azot
orani yiiksek, organik madde diizeyi ve fosfor oram diisiik, potasyum miktar1 ise yeterli miktarda
oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 3.6. Halitpasa lokasyonu toprak analiz sonuglar1

Parametre Birim Analiz Sonucu | Alt Sinir Ust Smir | Diisiik | Yeterli | Yiiksek
pH (KCI) pH Degeri 7.5 6 7.2 .
Organik Madde % 3.8 3 4 .
Toplam Azot kg/da 425 225 325 .
Alnabilir Azot* kg/da 12.75
Toplam Fosfor kg/da 44.50 100 175 .
Almabilir Fosfor* kg/da 1.69
Potasyum kg/da 90.90 39 78
Alinabilir Potasyum* kg/da 15.15
Kil % 345 20 40
Katyon Degisim Kapasitesi | mmol+/kg 317.8 100 250

Halitpasa lokasyonu toprak analiz sonuglarina gore (Cizelge 3.6) topraktaki pH degeri, azot
miktar1 ve potasyum orani yiiksek, fosfor oram diisiik, organik madde orani yeterli miktarda tespit

edilmisgtir.

3.1.4. Deneme Yerinin iklim Ozellikleri

2020 yilinda hibrit tiretim tarlalar1 Adana ili Yiiregir bolgesinde, 2021 yilinda hibrit verim
denemeleri ise Dogu Akdeniz bolgesinin Adana ilinin Gerdan ve Denizkuyusu lokasyonlarinda,
Osmaniye ilinin Kadirli lokasyonunda, Ege Bolgesi’nde Izmir ilinin Torbali ve Manisa ilinin
Halitpasa lokasyonlarinda kurulmustur. Ege ve Akdeniz bolgeleri, yazlar1 sicak ve kuru, kislar
iliman ve yagish gegen Akdeniz iklimine sahip olup, bu iklim kosullar1 tarimsal iiretim i¢in elverigli
bir ortam saglamaktadir. Yaz aylarinda sicakliklar genellikle 30°C'ye kadar yiikselirken, kis
aylarinda sicakliklar 5-15°C arasinda degisiklik gosterir. Yillik yagis miktar1 300-1000 mm arasinda
degismekte olup, yagislar 6zellikle kis doneminde yogunlagmaktadir. 2020 ve 2021 yilina ait iklim
verileri Cevre, Sehircilik ve Tklim Degisikligi Bakanligi-Meteoroloji Genel Miidiirliigii biriminden

temin edilmistir. Adana Bolgesi 2020 yili iklim verileri Cizelge 3.7’ de sunulmustur.
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Cizelge 3.7. Adana Bolgesi iklim verileri, 2020

Min Sic (°C) Max Sic (°C) Ortalama Sic (°C) | Toplam Yagis (mm) | Nispi Nem (%)
i 2020 | Cok Yillik | 2020 | Cok Yillik | 2020 | Cok Yillik | 2020 | Cok Yillik | 2020 | Cok Yillik
Ocak 6,1 53 14,8 14,9 9,9 9,6 140,2 127,3 67,9 66,3
Subat 6,3 6,1 15,5 16,2 10,4 10,6 93,0 69,3 67,2 66,3
Mart 10,6 8,3 21,1 19,5 15,3 13,5 474 68,9 69,1 65,8
Nisan 13,3 12,0 24,5 23,8 18,3 17,6 214 43,6 70,2 674
Mayis 17,9 15,9 29,5 28,3 233 21,9 66,6 41,8 61 66,6
Haziran | 20,2 19,8 30,6 31,7 25 25,7 38,2 23,5 70,9 66,5
Temmuz | 25,3 23,0 34,8 339 294 28,3 0,0 32 74,3 68,9
Agustos | 24,9 234 35,8 34,7 29,7 28,7 1,2 3,7 65,9 68,6
Eyliil 24,6 20,2 35,6 332 294 26,2 0,0 21,3 68,3 63,5
Ekim 20,0 15,8 323 29,1 25,1 21,8 0,0 28,2 68 60,7
Kasim | 12,6 10,8 23,6 22,7 17 16,0 46,4 46,0 59,5 63,1
Aralik 9,6 7,0 19,6 16,7 13,4 11,3 29,8 147,9 63,9 67,3

Cizelge 3.7°nin incelenmesi sonucunda, arastirmanin yiiriitiildiigii 2020 yili Mart ve Eyliil
aylar1 arasinda tamamlanan yetistirme sezonu igerisinde, aylik ortalama sicaklik degerlerinin ¢ok
yillik verilerin tizerinde oldugu, aylik toplam yagis degerlerinin ise Mayis ve Haziran aylarinda ¢ok
yillik ortalamalarin iizerinde, diger aylarda ise bu ortalamalarin altinda kaldigy, ayrica aylik ortalama
nispi nem degerlerinin Mayis ve Agustos aylarinda ¢ok yillik verilerin altinda, diger aylarda ise ¢ok

yillik verilerin lizerinde seyrettigi tespit edilmistir.

Cizelge 3.8. Gerdan iklim verileri, 2021-Seyhan

Aylar Min Sic (°C) Max Sic (°C) Ortalama Sic (°C) | Toplam Yagis (mm) | Nispi Nem (%)
2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik

Ocak 1,5 5,6 18,3 17,0 12 11,4 115,1 105,7 57,2 64,0
Subat 7,6 7,1 20,2 19,1 13,3 12,3 22,4 50,3 56,9 64,5
Mart 8,8 9,1 20,4 20,6 14,1 14,2 35,3 71,7 61,9 66,1
Nisan 12,9 13,6 26,2 27,2 18,7 19,2 46,2 19,8 66,2 66,3
Mayis 17,0 16,5 31,6 30,3 22,6 22,3 5,0 4,1 65,5 68,4
Haziran | 20,2 20,5 33,0 32,6 25,9 25,2 2,5 11,7 69,5 73,4
Temmuz | 24,3 234 36,8 36,7 28,2 28,4 1,4 0,7 71 70,5
Agustos | 23,7 24,0 37,8 36,8 28,8 28,9 0,1 1,7 67,6 74,0
Eyliil 20,5 20,8 338 34,5 25,2 26,0 0,1 1,4 65,1 69,1
Ekim 15,9 18,5 31,0 31,9 22,6 23,5 5,7 6,4 49,5 56,8
Kasim | 12,6 10,2 24,7 24,5 17,2 17,3 32,7 26,6 61,3 63,1
Aralik 8,6 6,8 17,3 19,6 12,1 13,0 152,8 47,8 63 66,6

Cizelge 3.8’de sunulan 2021 yili Gerdan verilerinin incelenmesi sonucunda, arastirmanin
yiiritildigii Mart ve Agustos aylar1 arasinda tamamlanan yetistirme sezonu igerisinde, aylik

ortalama sicaklik degerlerinin Mayis ve Haziran aylarinda ¢ok yillik verilerin iizerinde oldugu, aylik
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toplam yagis degerlerinin ise Nisan ve Mayis aylarinda ¢ok yillik ortalamalarin iizerinde, diger

aylarda ise bu ortalamalarin altinda kaldigi, ayrica aylik ortalama nispi nem degerlerinin Temmuz

aylarinda ¢ok yillik verilerin {izerinde, diger aylarda ise ¢ok yillik verilerin altinda seyrettigi tespit

edilmisgtir.

Cizelge 3 9. Denizkuyusu iklim verileri, 2021-Yiiregir

Min Sic (°C) Max Sic (°C) Ortalama Sic (°C) Toplam Yagis Nispi Nem (%)
Aylar (mm)
2021 | Cok Yillik [2021| Cok Yillik |[2021| Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik

Ocak 7,7 5.3 18 14,9 11,7 9,6 108,4 127,3 63,7 66,3
Subat 8,1 6,1 19,6 16,2 13 10,6 234 69,3 614 66,3
Mart 9,2 83 19,6 19,5 14 13,5 46,4 68,9 65,5 65,8
Nisan | 13,4 12 25 23,8 18,3 17,6 44.6 43,6 68,7 67,4
Mayis | 184 15,9 30,4 28,3 239 21,9 4,6 41,8 64,9 66,6
Haziran | 21,5 19,8 31 31,7 259 25,7 04 23,5 67,2 66,5
Temmuz | 26,1 23 35,1 339 30 28,3 0 32 68 68,9
Agustos | 25,9 234 36,2 34,7 30,6 28,7 1,2 3,7 64,4 68,6
Eylil | 22,3 20,2 32,6 332 27,3 26,2 4,6 21,3 58,8 63,5
Ekim | 16,8 15,8 30 29,1 22,6 21,8 2,6 28,2 49,2 60,7
Kasim 13 10,8 24,5 22,7 17,4 16 48,8 46 66,5 63,1
Aralik | 8,3 7 17,1 16,7 11,9 11,3 2194 147,9 66,7 67,3

Cizelge 3.9°de sunulan 2021 yili Denizkuyusu verilerinin incelenmesi sonucunda,

aragtirmanin ylritiildiigii Mart ve Agustos aylar1 arasinda tamamlanan yetistirme sezonu igerisinde,

aylik ortalama sicaklik degerlerinin yetistirme sezonu boyunca ¢ok yillik verilerin {izerinde oldugu,

aylik toplam yagis degerlerinin ise Nisan ayinda ¢ok yillik ortalamalarin iizerinde, diger aylarda ise

bu ortalamalarin altinda kaldigi, ayrica aylik ortalama nispi nem degerlerinin Nisan ve Haziran

aylarinda ¢ok yillik verilerin tizerinde, diger aylarda ise ¢ok yillik verilerin altinda seyrettigi tespit

edilmistir.

Cizelge 3.10. Kadirli iklim verileri, 2021-Osmaniye

Min Sic (°C) Max Sic (°C) Ortalama Sic (°C) | ToPlam Yagis Nispi Nem (%)
Aylar (mm)
2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik [ 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik
Ocak 7,5 6,2 17,7 15,2 12 10,2 163,4 132,7 539 60,6
Subat 7,5 7,3 194 17,6 12,9 11,9 30,8 59,1 53,5 57,5
Mart 8,3 9,4 19,2 20,4 13,3 14,4 118 104,9 62,3 59
Nisan 13,1 13,1 25,6 25,6 18,6 18,6 27 74,3 61 59,1
May1s 17,5 17 31,3 29,3 23,8 22,5 30 74,9 56 61
Haziran | 20,9 20,9 31,9 32,1 25,7 25,8 9,6 34,8 64,6 63,8
Temmuz | 25,1 243 36,8 35,6 30,1 29,1 0,4 14,3 61,3 61,5
Agustos | 24,8 25,1 38,2 37 30,4 30 18 13,7 59 60,2
Eyliil 21 21,6 33,5 344 26,4 27,1 28,6 23,9 56,9 56,3
Ekim 15,5 16,6 29,9 29,7 22,1 224 35,6 41,9 45,6 54,5
Kasim | 11,8 11,2 23,9 23,2 16,9 16,4 34,6 51,7 57,9 53,9
Aralik 7,6 7,6 17,1 17,5 11,9 11,9 127 93,5 58,6 60,9
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Cizelge 3.10’da sunulan 2021 yili Kadirli verilerinin incelenmesi sonucunda, aragtirmanin
yiiriitildigii Subat ve Agustos aylari arasinda tamamlanan yetistirme sezonu igerisinde, aylik
ortalama sicaklik degerlerinin Mayis, Temmuz ve Agustos aylarinda ¢ok yillik verilerin iizerinde
oldugu, aylik toplam yagis degerlerinin ise Mart ve Agustos aylarinda ¢ok yillik ortalamalarin
iizerinde, diger aylarda ise bu ortalamalarin altinda kaldigi, ayrica aylik ortalama nispi nem

degerlerinin Mart, Nisan ve Haziran aylarinda ¢ok yillik verilerin iizerinde, diger aylarda ise ¢cok

yillik verilerin altinda seyrettigi tespit edilmistir.

Cizelge 3.11. Torbali iklim verileri, 2021-izmir

Min Stc (°C) Max Sic (°C) Ortalama Sic (°C) | 1oplam Yagis Nispi Nem (%)
Aylar (mm)
2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik
Ocak | 54 3,7 154 134 9,5 8 1143 151 83.9 82,2
Subat | 5.2 54 16,9 15.8 10,5 10 1175 695 74,4 77
Mart | 5.9 6.6 16,6 18,7 10,8 12,1 1448 685 69,9 712
Nisan | 9.6 9,7 234 242 16 16,6 16,9 38,6 65,7 64,1
Mayis | 14,6 142 312 29.4 228 214 0.8 249 55,5 62,1
Haziran | 18,2 18.4 323 335 25,4 25.8 63.8 30,1 57,8 56.9
Temmuz | 23,1 21,9 372 36,7 30,2 29,3 0,9 12 49 474
Agustos | 21,9 2 37,7 37 29.9 292 0 1,9 475 52,1
Eylil | 17.8 174 314 32,9 24,7 24,8 0.3 11 51,5 564
Ekim | 133 12,7 25,5 272 19.6 19.4 33,9 31,5 61.8 65.6
Kasim | 9.9 8,6 21,5 20,7 153 14 88,6 84,5 76,6 76,5
Aralik | 63 5.1 15 149 10,1 9,3 1889 925 83 83,2

Cizelge 3.11°de sunulan 2021 y1li Torbal verilerinin incelenmesi sonucunda, arastirmanin
yiiriitildigi Nisan ve Eyliil aylar1 arasinda tamamlanan yetistirme sezonu igerisinde, aylik ortalama
sicaklik degerlerinin Mayis, Temmuz ve Agustos aylarinda ¢ok yillik verilerin {izerinde oldugu, aylik
toplam yagis degerlerinin ise Haziran ayinda ¢ok yillik ortalamalarin iizerinde, diger aylarda ise bu
ortalamalarin altinda kaldigi, ayrica aylik ortalama nispi nem degerlerinin Nisan, Haziran ve
Temmuz aylarinda ¢ok yillik verilerin {izerinde, diger aylarda ise ¢ok yillik verilerin altinda seyrettigi

tespit edilmistir.
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Cizelge 3.12. Halitpasa iklim verileri, 2021-Manisa

Aylar Min Sic (°C) Max Sic (°C) Ortalama Sic (°C) Topl(ar;nm\)(agls Nispi Nem (%)
2021 | Cok Yillik |2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik | 2021 | Cok Yillik
Ocak 44 2 13,7 11,8 8,5 6,5 126,8 101,9 81,7 81,8
Subat 3,7 33 15,5 14,8 9 8,6 107,9 57,1 75 77,5
Mart 32 4,9 15,7 18 8,9 11,1 123,6 524 73 72,1
Nisan 7,6 7,8 222 23,8 14,8 15,7 32,3 332 68,3 64
Mayis | 11,4 12,2 30,6 28,8 21,4 204 1,7 32,5 56,4 61,3
Haziran | 14,9 16,3 32,6 33,1 24 249 22,1 339 59,9 58,2
Temmuz | 19,8 18,8 37 36 28,7 27,8 1,7 4 52 51,5
Agustos | 18,2 19,3 37,5 36,4 28,2 27,9 0 4,6 50,5 54,6
Eylal | 13,8 14,6 31,3 324 22,7 235 15,1 10 55,6 574
Ekim 8,5 9,8 244 26,3 16,1 17,7 35,5 29,1 69,7 67,9
Kasim | 7,1 5,8 204 19,7 13,2 12,2 55,6 48 75,7 77
Aralik | 5,3 3,1 14,2 13,3 9,3 7,7 122,8 59,1 80,5 83,2

Cizelge 3.12°de sunulan 2021 y1l1 Halitpasa verilerinin incelenmesi sonucunda, aragtirmanin
yiiriitiildiigii Nisan ve Eyliil aylar arasinda tamamlanan yetistirme sezonu igerisinde, aylik ortalama
sicaklik degerlerinin Mayis, Temmuz ve Agustos aylarinda ¢ok yillik verilerin {izerinde oldugu, aylik
toplam yagis degerlerinin ise Eyliil ayinda ¢ok yillik ortalamalarin iizerinde, diger aylarda ise bu
ortalamalarin altinda kaldigi, ayrica aylik ortalama nispi nem degerlerinin Nisan, Haziran ve
Temmuz aylarinda ¢ok yillik verilerin iizerinde, diger aylarda ise ¢ok yillik verilerin altinda seyrettigi

tespit edilmistir.

3.2. Metod
3.2.1. Yoklama Melezlerinin Yapilmasi ve Hibrit Kombinasyonlarin Uretimi

Arastirmanin ilk asamasinda, tester olarak kullanilan hatlarla ebeveyn hatlar arasinda
yoklama melezlerinin yapilarak hibrit kombinasyonlarin {iretilmesi islemi, Adana ilinin Yiiregir
bolgesinde 5 ayri izolasyon tarlasinda 2020 yili ekim sezonu igerisinde gergeklestirilmistir. Yoklama
melezlerinin ekildigi izole tarlalarin kademeli olarak ekilen baba hatlarinin ve ana hatlarinin ekim

tarihleri ve hasat tarihleri Cizelge 3.13’ te sunulmustur.

Cizelge 3.13. izole tarlalara ait kademeli ekilen ana ve baba siralarin ekim tarihi ve
denemelerin hasat tarihleri

Ekim Tarihi Hasat Tarihi
Tester 1. Baba 2. Baba Ana Siralar
MT-01 (LC) 31.03.2020 13.04.2020 13.04.2020 7.09.2020
MT-02 (LC) 31.03.2020 13.04.2020 31.03.2020 3.09.2020
MT-03 (SS) 30.03.2020 13.04.2020 30.03.2020 3.09.2020
MT-04 (SS) 31.03.2020 13.04.2020 31.03.2020 4.09.2020
MT-05(SS) 13.04.2020 23.04.2020 13.04.2020 7.09.2020

LC, SS: Sirasiyla lancaster ve stiff stalk heterotik grubuna ait tester hatlardir.
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Yoklama melezlerinin olusturuldugu izolasyon tarlalarinda ¢igeklenme déneminde ana ve
baba hatlarin ¢akismasi ve basarili bir dollenme saglanmas1 amaciyla kademeli ekim yapilmasi
planlanmigtir. MT02, MT03, MT04, MTO5 izolasyon tarlalarinda ana hatlar ve tester hatlar ilk
kademede birlikte, ikinci kademe tester hatlar ise ikinci kademe olarak iki hafta sonra ekilmistir.
MTO1 lancaster tester hatt1 diger tester hatlara gore geg ¢iceklenmeye sahip oldugu i¢in ilk kademede
ekim zamaninda sadece baba siralar ekilmistir, iki hafta sonra ise ikinci kademe baba hat ve ana
hatlar ekilmistir. Izole tarlalarda yoklama melezlerinin olusturulmasinda, 2 sira baba hat ve 4 sira
ana hat ekilerek 4:2 ekim normu uygulanmistir. Sira tizeri mesafe 15 cm, sira arasi mesafe 70 cm ve
ana hatlarin ekildigi sira lizeri mesafe ise 5 m olarak iiretim tarlalarinda ekimi gergeklestirilmistir.
Ekimi tamamlanan izole tarlalarda ciceklenme doneminde ana siralarin tepe piiskiilleri tek yaprakta
iken cekilerek istenilen baba ile hibrit (F;) iiretiminin gerceklestirilmesi saglanmistir. Yoklama

melezlemeleri sonucu toplam 40 adet melez kombinasyonu iiretilmistir (Cizelge 3.14).

Cizelge 3.14. Kendilenmis misir hatlar1 ile tester hatlarin melezlenmesinden elde edilen yoklama

melezleri
Yoklama Melezleri

MTO01 (LC) MTO02 (LC) MT03 (LC) MT04 (SS) MTO5 (SS)
ML01 | MLO1*MTO1 MLO1*MTO02 MLO1*MTO03
ML02 | ML02*MTO1 MLO02*MT02 MLO02*MTO03
ML03 | MLO03*MTO1 MLO03*MTO02 MLO03*MTO03
ML04 | ML04*MTO1 MLO04+*MTO02 MLO04*MTO03
MLO05 | MLO5*MTO1 MLO5*MTO02 MLO05*MTO03
ML06 | ML06*MTO1 MLO6*MTO02 MLO06*MTO03
ML07 | MLO7*MTO1 MLO7+*MTO02 MLO7*MTO03
ML08 | MLO08*MTO1 MLO8*MTO02 MLO08*MTO03
ML09 ML09*MTO04 ML09*MTO05
ML10 ML10*MTO04 ML10*MTO05
ML11 ML11*MTO04 ML11*MTO05
ML12 MLI12*MTO04 MLI12*MTO05
ML13 MLI13*MTO04 ML13*MTO05
ML14 ML14*MTO04 ML14*MTO05
ML15 MLI15*MTO04 ML15*MTO05
ML16 ML16*MT04 ML16*MTO05

LC, SS: Sirasiyla lancaster ve stiff stalk heterotik grubuna ait tester hatlardir.

MTO1, MT02, MTO03 lancaster izolasyonlarindan elde edilen melez kombinasyonlar test
grubu-1 olarak, MT04 ve MTOS stiff stalk izolasyonlarinda {iretilen melez kombinasyonlari ise test
grubu- 2 olarak deneme setlerine ayrilmistir. Ticari hibrit misir cesitleri arasinda en rekabetci
performansi sergileyen ve verim agisindan {istiin Ozellikler gosteren May Tohum firmasina ait
75MAY75 (Kontrol-1), Bayer firmasina ait DKC6980 (Kontrol-2) ve Corteva firmasina ait P2088
(Kontrol-3) hibritler kontrol ¢esit olarak her iki deneme setine ilave edilmistir. Lancaster (MTO1,
MTO02, MTO03) izole tarlalarinda iiretilen 24 adet hibrit 3 kontrol ¢esit ile 27 test melezi olarak 1.
deneme setinde, stiff stalk (MT04, MTO5) izolasyonlarinda iiretilen 16 adet test melezi 3 adet kontrol

cesit ile 19 adet test melezi olarak 2. deneme setinde ekilmistir (Cizelge 3.15).
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Sekil 3.1. Test melezleri Hibit ﬁetiﬁ tarlast

Cizelge 3.15. Test gruplarina ayrilan hibritlerin gruplandirildigi deneme setleri

Test Grubu-1 (Lancaster izolasyonuna ait melezler) Test Grubu-2 (Stiff Stalk izolasyonuna ait melezler)
Hibrit-01 MLO1*MTO1 Hibrit-25 ML09*MT04
Hibrit-02 ML02*MTO01 Hibrit-26 ML10*MT04
Hibrit-03 MLO3*MTO01 Hibrit-27 ML11*MT04
Hibrit-04 ML04*MTO01 Hibrit-28 ML12*MT04
Hibrit-05 MLO5*MTO01 Hibrit-29 ML13*MT04
Hibrit-06 ML06*MTO1 Hibrit-30 ML14*MT04
Hibrit-07 MLO7*MTO1 Hibrit-31 ML15*MT04
Hibrit-08 MLO8*MTO1 Hibrit-32 ML16*MT04
Hibrit-09 MLO1*MT02 Hibrit-33 MLO09*MTO05
Hibrit-10 ML02*MT02 Hibrit-34 ML10*MTO05
Hibrit-11 MLO03*MT02 Hibrit-35 MLI11*MTO05
Hibrit-12 ML04*MT02 Hibrit-36 MLI12*MTO05
Hibrit-13 MLO5*MT02 Hibrit-37 ML13*MTO05
Hibrit-14 MLO06*MT02 Hibrit-38 ML14*MTO05
Hibrit-15 MLO7*MT02 Hibrit-39 MLI15*MTO05
Hibrit-16 MLO8*MT02 Hibrit-40 ML16*MTO05
Hibrit-17 MLO1*MTO03 Kontrol-1 May Tohum
Hibrit-18 ML02*MTO03 Kontrol-2 Corteva
Hibrit-19 ML03*MTO03 Kontrol-3 Bayer
Hibrit-20 ML04*MT03
Hibrit-21 ML0O5*MT03
Hibrit-22 ML06*MT03
Hibrit-23 MLO7*MTO03
Hibrit-24 MLO8*MTO03
Kontrol-1 May Tohum
Kontrol-2 Corteva
Kontrol-3 Bayer

3.2.2. Hibrit Performanslarinin Belirlenmesine Yonelik Verim Denemeleri

Lancaster (test grubu-1) ve stiff stalk (test grubu-2) heterotik gruplarina ait test melezleri
verim ve diger bitkisel ozelliklere iligkin performanslarinin belirlenmesi amaci ile bes farkli
lokasyonda iki farkl1 deneme seti olarak ekilmistir. Lancaster ve stiff stalk izolasyonlarinda iiretilen
hibritler kontrol gesitleri ile melez performanslar1 ve kombinasyon yeteneklerinin belirlenmesi igin

2021 yili musir ekim sezonunda Cukurova bdlgesinde Deniz Kuyusu, Gerdan ve Kadirli ile Ege
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bolgesinde Torbali ve Halitpaga olmak {izere toplam 5 farkli lokasyonda ekilmistir. Denemelerin

kuruldugu lokasyonlar iliskin bdlge, il, ilge, kdy bilgileri, ekim ve hasat tarihleri Cizelge 3.16°da

sunulmustur.
Cizelge 3.16. Verim denemeleri lokasyon bilgileri
Bolge 1l Ilge Koy
Dogu Akdeniz Adana Seyhan Gerdan
Dogu Akdeniz Adana Yiiregir Denizkuyusu
Dogu Akdeniz Osmaniye Kadirli Caygecit
Ege Manisa Saruhanl Halitpasa
Ege Izmir Torbali Atalan

Her bir lokasyonda denemeler standart olarak 4 sirali, 2 tekerriirlii olarak tesadiif bloklar
deneme desenine gore kurulmustur. Deneme parsel uzunlugu 5 m, sira aras1 70 cm, sira lizeri 15 cm
ve her sirada 35 bitki olacak sekilde deneme mibzeri ile ekilmistir. Hasat faaliyetleri bitkiler
fizyolojik olgunlugunu tamamladiktan sonra, May Tohum’ a ait deneme biger doveri ile her parselin
orta iki sirasini hasat edecek sekilde gerceklestirilmistir. Ege ve Dogu Akdeniz Bolgelerinde kurulan

bes lokasyon denemenin ekim ve hasat tarihleri Cizelge 3.17’ de sunulmustur.

Cizelge 3.17. Verim denemeleri ekim ve hasat tarihleri

Il Ilge Koy Ekim Tarihi | Hasat Tarihi
Adana Seyhan Gerdan 8.03.2021 25.08.2021
Adana Yiiregir Denizkuyusu 6.03.2021 21.08.2021

Osmaniye Kadirli Caygecit 25.02.2021 15.08.2021
Manisa Saruhanli Halitpasa 15.04.2021 21.09.2021
[zmir Torbali Atalan 27.04.2021 24.09.2021
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Sekil 3.4. Test melezleri verim denemeleri
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Sekil 3.5. Test melez verim denemesi hasadi

3.2.3 incelenen Bitkisel Ozellikler
Verim denemelerine alinan melez kombinasyonlarda Anderson ve ark. (1984), Ulger ve ark.
(1997), Kara (2006), Saygi ve Toklu (2017) arastiricilarinin belirttigi yontemler uyarinca incelenen

bitkisel 6zellikler ve inceleme yontemleri ait agiklamalar agagida verilmistir.

1.Bitki boyu (cm): Bitkilerin fizyolojik olum doneminde her parselde ortadaki iki siradan tesadiifi
secilen 10 bitkide toprak yiizeyinden tepe piiskiilii ucuna kadar olan kisim oSlgiilerek bitki boyu
belirlenmigtir.

2.Kocan yiiksekligi (cm): Bitkilerin fizyolojik olum déneminde her parselde ortadaki iki siradan

tesadiifi secilen 10 bitkide toprak yiizeyinden kogan sapina kadar olan kisim Olgiilerek kogan
yiiksekligi belirlenmistir.

3.Kocan uzunlugu (cm): Bitkilerin fizyolojik olum doneminde her parselde ortadaki iki siradan

tesadiifi secilen 10 bitkiden hasat edilen kocanlarin uzunlugu 6Sl¢iilerek belirlenmistir.

4.Kocan capr (mm): Kocan uzunlugu olciilen 10 koganin orta kisimlar1 kumpas ile dlgiilerek mm

cinsinden kogan c¢ap1 belirlenmistir.

5.Kocan etrafi sira sayist (adet): Tesadiifi olarak alinan 10 adet koganda kogan etrafindaki siralar

sayilarak belirlenmistir.

6.Kocanda iizeri sira sayist (adet): Tesadiifi olarak aliman 10 adet koganin kocan dibinden kogan

ucuna kadar bir siradaki dane sayisi1 sayilip, kocanda sira sayisi ile ¢arpilmasi sonucu saptanmistir.

7.80mek _capi (mm): Kocan ¢ap1 Olciilen 10 kocan danelendikten sonra somek capit kumpasla

Olciilerek belirlenmistir.
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8.Bin dane agwrligi (g): Her parselin ortadaki 2 sirasindan hasat edilen tohumlardan tesadiifii olarak

alman 3x100 adet tohum tartilarak ortalamasi alimmis ve 10 ile carpilarak 1000 dane agirlig

saptanmigtir.

9.Hektolitre agwrligy (kg/hl): Hasat sirasinda tam otomasyonlu bigerddver tarafindan saptanmisgtir.

10.Nem icerigi (%): Hasat sirasinda tam otomasyonlu bigerdover tarafindan belirlenmistir.

11.Dane Verimi (kg/da): Her parselin ortadaki 2 sirasi tam otomasyonlu bigerdover tarafindan hasat

edilmis ve hasat edilen tohum miktar1 bicerddver tarafindan otomatik tartilarak belirlenmistir.

Belirlenen bu miktar kg/da birimine ¢evrilerek dane verimi saptanmistir.

3.4. Molekiiler Analizler

Islah programinda yeni popiilasyonlar planlamak ve test melez olusturabilmek i¢in kullanilan
muisir saf hatlarinin heterotik gruplarinin bilinmesi arastiricilar i¢in bilylik 6nem arz etmektedir. Misir
saf hatlarmin lancaster, stiff stalk, reid, tropik, unrelated (herhangi bir grupla ilgisiz olan) vs.
heterotik gruplarindan olma durumuna gdre hatlarin ana ve baba gruplara ayrilmasina olanak
saglamakta ve bu sekilde 1slah programlarinda bitki 1slah¢isinin daha etkin bir sekilde planlama
yapmasina ve istenilen hedefe daha kolay ulagmasina olanak saglamaktadir. Bu nedenle, MAY
Tohum Bitki Genetik ve Molekiiler Laboratuvari’nda arastirmada kullanilan 5 tester hat ile test
melezleri olusturulan 16 hattin genetik olarak hangi heterotik gruba yatkin oldugunu ve heterosis
olusturmada hangi hetorotik gruplarin daha iyi heterosis gosterdigini belirlemek amaci ile bu
bitkilerden DNA ekstrasyonu ¢ikarilmistir ve 120 tane SNP molekiiler markirlart kullanilarak RT-
PCR iglemi uygulanmistir. Denemede kullanilan 21 hatta ilaveten heterotik gruplari Cizelge 3.18’ de
sunulan hatlar mevcut hatlarin heterotik gruplarini belirlemek amagli molekiiler analizlerde

kullanilmistir (Troyer, 1999; Mikel ve Dudley ,2006).

Cizelge 3.18. Misir Heterotik gruplarina ait hatlar
Heterotik Grup Hatlar
Stiff Stalk B14, B37, B64, B73
Lancaster OH43, Mo17, LH51, LHS9, C103
IODENT PH207, PHG29, PHK42, PHR25

Bu analizler sonucunda, RT-PCR dan pik goriintiileri elde edilmistir ve denemede kullanilan
May Tohum 1slah programinda gelistirilen 21 tane saf hat heterotik grubu bilinen stiff stalk, lancaster,

Iowadent hatlarla birlikte hatlarin heterotik grubunun belirlendigi filogenetik aga¢ olusturulmustur.

3.4.1. Bitkilerin Yetistirilmesi ve DNA Ekstraksiyonu
Caligmada kullanilan musir bitkileri sera kosullarinda yetistirilmistir ve 3-4 gergek yaprakl
forma geldikten sonra yaprak numuneleri toplanarak, CTAB protokoliine gére DNA ekstraksiyonu

yapilmistir (Doyle and Doyle, 1987;1990;2019). DNA ekstraksiyonunda PROMEGA Wizard
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Genomic DNA Purification kit’i kullamilmigtir. Protokole gore, daha 6nceden toplanan yaprak
numuneleri, 6zel Tissue Lyser tiiplerine yerlestirilerek sivi azot yardimiyla ani soklama ile
dondurulmustur. Daha sonra Tissue Lyser cihazinda 2 dakika 30 hz/sn salinim hiz1 ile par¢alanmustir.
Pargalanan yaprak numuneleri iizerine 600 pl nuclei lysis buffer eklenerek 65°C sicaklikta 15 dakika
sicak su banyosunda inkube edilmistir. Bu islemin ardindan 3 pul RNAse soliisyonu eklenerek 37 °C
sicaklikta 15 dakika inkiibe edilmistir. Bu islemin ardindan oda sicakliginda 5 dakika bekletilen
ornekler 200 pl protein precipitation solution eklenerek 5-10 defa calkalanmistir. Bu islemin
ardindan numuneler 1,5 ml mikrosantrifijj tiiplerine aktarilarak, 10 000 rpm de 10 dakika santrifiij
yapilarak DNA’nin ¢okelmesi saglanmistir. Santrifiij isleminin ardindan tiiplerde bulunan
izopropanol bosaltilarak %70 lik etanol ile yikanmistir. Tabana yapisik halde bulunan DNA’nin
tabandan ayrilmasi ihtimaline karsi 6rnekler 10 000 rpm de 1 dakika siire ile santrifiij yapilarak ve
sonrasinda etanol dokiilerek alkoliin tamamen ortamdan uzaklasmasi i¢in oda sicakliinda 1-2 saat
bekletilmistir. Alkol ortamdan tamamen uzaklastiktan sonra 100 pl TE buffer eklenerek 2-3 saat 65
°C sicak su banyosunda inkiibe edilmistir. Bu islemlerin ardindan vortekslenen 6rnekler 5 dakika 10
000 rpm de santrifiij edilerek ekstraksiyon islemi tamamlanmigstir. Daha sonra DNA’nin miktar ve
kalitesini belirlemek amaciyla Eppendor Biophotometer cihazinda her bir 6rnek tek tek dl¢tilmiistiir.

Olgiilen DNA lar 500-150 ng/ul araligina getirilerek PCR’a hazir hale getirilmistir.

27



>

Sekil 3.6. Ebeveyn hatlar ve tester hatlardan yaprak numunelerinin alinmasi
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Sekil 3.8. Yaprak numunelerinin sicak su banyosu asamasi

Sekil 3.9. DNA miktar ve kalitesinin 6l¢iilmesi
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3.4.2. RT-PCR Uygulamalar:

Misir hatlar1 arasindaki genetik uzakligin belirlenmesi i¢in daha oOnceden polimorfik
karakterde olduklar1 belirlenen 120 adet SNP markdrii kullanilmistir. Primer/probe sekanslar
Invitrogen firmasina sentezlettirilip, liyofilize halde gelen primer/problar sulandirilarak RT-PCR i¢in
kullanima hazir hale getirilmistir. Elde edilen DNA lar Cizelge 3.19’da verilen Real Time PCR
(LightCycler 480) master mix protokoliine tabii tutularak PCR 1 yapilmstir.

Cizelge 3.19. Real Time PCR Protokolii

Hedef Sicakhik (°C) Mod Siire Artis Orani
Mod (°Cls)
94 None 00:00:20 4.4
55 None 00:01:00 2.2
Hedef Sicakhik (°C) Mod Siire Artis Orani
Mod (°Cls)
37 None 00:01:00 4.4
37 Single 00:00:01 2.2
Program Adi PCR
Déngii 26 Analiz Modu None
Program Adi Okuma
Dongii 1 Analiz Modu Quantification

Cizelge 3.20. Misir SNP metodu ile PCR Master Mix Protokolii

PCR Komponenti Miktar
Probes Master (2x) 10,00 pl
F Primer (20 pM) 1.00 pl
R Primer (20 pM) 5.00 pl
Probe (20 uM) 2.00 pl
sdH20 4.00 pl
Template DNA (50-150 ng) 3.0 ul
TOTAL 25.00 pl

3.4.3. Pik Goriintiileri ve Veri Analizi

Elde edilen sonuglardaki pikler TM derecelerine gére yorumlanmistir. Sekil 3.6’da ii¢ pik
goriiniimleri sunulmustur. Bunlar primer/problarin baglanma sicakliklarina gore ayrim vermektedir.
Bunlar 55°C ve 62°C dir. 55°C de AA allellerini, 62°C de aa allellerini 55/62 °C de ise Aa allelerini

igerdigi anlasilir.
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3.5 Arastirmada Elde Edilen Verilerin Degerlendirilmesi
3.5.1. On Varyans Analizleri

Tarla denemelerinden elde edilen veriler Fransiz yazilim sirketi Doriane firmasina ait olan
ve 1slah galigsmalari asamalarinda elde edilen verilerin depolanmasi ve analiz edilmesine imkan veren
Rndxp programi vasitasiyla analiz edilmistir (Doriane 2024). 2021 ekim sezonunda, bes farkli
lokasyonda yiiriitiilen denemelerden bitki boyu, kocan yiiksekligi, kogan uzunlugu, kogan capu,
kogan etrafi sira sayisi, kocan iizeri sira sayisi, somek capi, 1000 dane agirligi, hektolitre agirligy,
nem icerigi ve dane verimi 6zellikleri incelenmis olup, alinan veriler ANOV A varyans analizine tabi
tutulmustur. incelenen &zellikler dogrultusunda hibritler arasindaki farkliliklar lokasyon icinde ve
lokasyonlar arasinda karsilastirilarak 6zellik bazinda performanslari degerlendirilmistir. Test
melezlerini olusturmak i¢in kullanilan ebeveyn hatlar ve tester hatlar i¢in genel ve 6zel kombinasyon

yeteneklerini belirlemek amaciyla genel ve 6zel kombinasyon yetenegi analizleri yapilmigtir.

3.5.2. Line x Tester Analizleri

Line x tester metodu ile 6n varyans analizleri melezler arasinda genetik farkliliklart
belirlemek amaci ile yapilmakta olup, 6zellikler bakimindan melezler arasindaki istatistiksel olarak
anlamh farkliliklar tespit etmek amaci ile uygulanmaktadir (Soylu, 1998). Aragtirmada kullanilan
ebeveyn hatlar, tester hatlar melez kombinasyonlar1 icin genel ve 6zel uyum yetenekleri Singh ve

Chaudhary (1977) tarafindan tespit edilen formiille hesaplanmigtir:

GUY mar): gi = (xi../ rt) — (x.. /ltr)
GUY (testeR): g = (x.j./11) — (x.. /ltr)
ouy MELEZLER): Sij = (Xij. /1) — (Xi.. / rt) - (x.j./1]) + (x.. /ltr)

Formiilde kullanilan kisaltmalarin agiklamalar1 asagida belirtildigi gibi uygulanmistir.

xij.: Tekrarlama degerlerinin toplam1

xi..: Hat veriler toplami

x.j.: Testere veriler toplami

x..: Veri degerinin genel toplam sayisi

gj: j’ inci hattin genel kombinasyon yetenegi

gi: 1” hattin genel kombinasyon yetenegi

Sij: 1 x j melez kombinasyonunun 6zel uyum yetenegi
r: deneme tekerriir sayisini

t: kullanilan testerlerin sayisi,

1: kullanilan hatlarin sayisi,
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Arastirmada kullanilan ebeveyn hatlar ve tester hatlarin genel uyum yetenekleri ile test
melezlerinin 6zel uyum yeteneklerine ait standart hatalar asagida belirtilen formiil ile

hesaplanmustir:

SH Guy man = V(Hata K.O / 1t)
SH Guy (rester) = V(Hata K.O / rl)
SH 6uy MELEZLER) = \/(Hata K.O/r1)

Genel ve 6zel uyum yeteneklerine iliskin ebeveyn hatlar ve tester hatlarin varyans

komponentleri Cizelge 3.21° de belirtildigi gibi hesaplanmistir (Singh ve Chaudary, 1977):

Cizelge 3.21. Line x tester analizinde beklenen kareler ortalamasi

Varyasyon | Kareler

Kaynagi Ortalamast Beklenen Kareler Ortalamasi
Mo
Hat
0% + 1 [KOVEs — 2 KOVyg] 41t KOViys
Mr
Tester
6% + 1 [KOVEs — 2 KOVys] 41t KOVas
ML X MT
Hat x Tester
(523 +7r [KOVFS —9) KOVHs]
Mg
Hata

0%+

Hatlar: KOVus = (ML — Miyr) /1t

Tester Hatlar: KOVus = (Mt — Mryr) /1l

Ortalama: KOViss =1 / r(21t-1-t) x [((1-1) My + (t-1) M) /(14)-2)- Miy]

KOVis = (ML — M) + (Mr — Mg) + (Mixr — M) /3t + (6r KOViis on— 1 (1+ £) KOVis) / 3¢

GUY varyanst:

62Uy =KOViis ort
02 cuy = Kov (Half Sib)ort =[1 + F / 4] 6%4)

OUY varyansi:
GZOUY = KOVFS -2 KOVHS

620uy = Kov (Full Sib) — 2 Koy (Half Sib) =[1 + F / 4]2 ¢%p
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4. BULGULAR VE TARTISMA

4.1. Bitki Boyu
4.1.1. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Bitki Boyu Varyans Analiz
Sonugclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 adet kendilenmis hat ve bes adet tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin bitki boyuna iligkin tiim lokasyonlar
tizerinden saptanan birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.1°de, her bir lokasyon igin

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.2’de verilmistir.

Cizelge 4.1. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin bitki boyuna iligskin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 2845.33%*
Lokasyon 4 73.52
Lokasyon x Genotip 104 58.81%**
Tekerriir (lokasyon) 5 82.22
Tekerriir x Genotip 130 37.22
Toplam 269 318.36
Varyasyon katsayisi (%) 2.007

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Cizelge 4.1’ in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 bitki boyu i¢in lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler ve lokasyon x genotipler

arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.2. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin bitki boyuna iliskin her bir lokasyon i¢in
saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S;;E:;;lslik Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpaga | Torbal
Genotip 26 702.39%* | 599.39%* | 547.44%* | 647.36%* | 583.97**
Tekerriir 1 46.30 150.00 0.00 185.19%* | 29.63

Tekerriir x Genotip 26 53.03 37.50 21.15 21.72 52.71
Toplam 53 371.45 315.27 278.93 331.73 312.89
V.K. % 2.408 2.016 1.511 1.536 2.376

* **: Srrasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Test grubu-1 test melezleri ve standart ¢esitlerin bitki boyuna iligskin her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 incelendiginde (Cizelge 4.2), genotipler arasindaki farkin Gerdan,
Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, tekerriirler arasindaki

farkin Halitpaga lokasyonunda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak dnemli oldugu saptanmustir.
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Cizelge 4.3. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerde bitki boyu i¢in saptanan ortalama veriler

(cm)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal
MLO1*MTO1 327.00 AB 325.00 A-C 327.50 AB 325.00 AB 330.00 AB 327.50 B
MLO2*MTO1 330.00 A 310.00 B-F 325.00 AB 325.00 AB 340.00 A 350.00 A
MLO3*MTO1 317.00 C-E 315.0 B-E 312.50 A-E 320.00 AB 317.5 B-D 320.00 BC
MLO04*MTO1 324.00 A-C 325.00 A-C 322.50 AB 327.50 A 320.00 B-D 325.00 B
MLO5*MTO1 325.00 AB 330.00 AB 327.50 AB 320.00 AB 327.50 A-C 320.00 BC
MLO6*MTO1 303.00 GH 307.5 B-G 302.50 C-G 305.00 C-E 300.00 F-I 300.00 C-G
MLO7*MTO1 321.00 B-D 317.50 A-E 325.00 AB 320.00 AB 317.50 B-D 325.00 B
MLO08*MTO1 302.00 GH 305.00 C-G 310.00 B-F 300.00 D-G 295.00 G-1 300.00 C-G
MLO1*MT02 289.00 J-L 285.00 G-J 292.50 F-J 290.00 F-H 285.00 1J 292.50 D-G
MLO02*MTO02 285.00 LM 280.00 H-J 280.00 1J 287.5 G-1 287.50 1J 290.00 E-G
MLO3*MTO02 288.00 J-L 290.00 F-J 285.00 G-J 285.00 HI 285.00 1J 295.00 D-G
MLO04*MT02 286.00 KL 280.00 H-J 285.0 G-J 290.00 F-H 285.00 1J 290.00 E-G
MLO5*MTO02 297.00 HI 297.50 E-1 295.00 E-1 300.00 D-G 295.00 G-1 297.50 C-G
MLO6*MT02 278.00 MN 275.00 1J 280.00 1J 275.00 1 275.00 J 285.00 FG
MLO7*MT02 294.00 I-K 295.00 E-1 295.00 E-T 295.00 E-H 290.00 HI 295.00 D-G
MLO8*MTO02 275.00 N 270.00 J 275.00 J 275.00 1 275.00 J 280.00 G
MLO1*MTO03 290.00 I-L 287.50 F-J 287.50 G-J 292.50 E-H 290.00 HI 292.50 D-G
MLO02*MTO03 302.00 GH 302.50 C-H 302.50 C-G 302.50 C-F 302.50 E-H 300.00 C-G
MLO03*MTO03 309.00 FG 310.00 B-F 310.00 B-F 312.50 B-D 307.50 D-G 305.00 B-F
MLO04*MTO03 291.00 I-L 280.00 H-J 295.00 E-T 290.00 F-H 292.50 HI 297.50 C-G
MLO5*MTO03 314.00 D-F 310.00 B-F 315.00 A-D 315.00 A-C 315.00 C-E 315.00 B-D
MLO6*MTO03 296.00 H-J 295.00 E-1 295.00 E-1 295.00 E-H 295.00 G-I 300.00 C-G
MLO7*MTO03 307.00 FG 300.00 D-H 300.00 D-H 312.50 B-D 310.00 D-F 312.50 B-E
MLO8*MTO03 288.00 J-L 285.00 G-J 282.50 H-J 290.00 F-H 292.50 HI 290.00 E-G

75MAY75 312.00 EF 322.50 A-D 322.50 AB 315.00 A-C 310.00 D-F 290.00 E-G

DKC6980 325.00 AB 325.00 A-C 320.00 A-C 327.50 A 325.00 BC 327.50 B
P2088 331.00 A 340.00 A 330.00 A 327.50 A 330.00 AB 327.50 B

Ortalama 303.93 302.41 303.70 304.44 303.52 305.56

Test grup-1’de yer alan melezlere ait genotiplerin bitki boyu ortalama degerleri ve
lokasyonlara ait bitki boyu degerleri Cizelge 4.3te verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak
iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde bitki boyu 303.93 cm olarak tespit
edilmistir. Tim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek bitki boyu P2088 kontrol
cesidinde ve ML02*MTO1 melez kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde bitki boyu
MLO0O8*MTO02 melez kombinasyonunda 275.00 cm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda bitki
boyu bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde, Gerdan lokasyonunda en
yiiksek bitki boyunun 340.00 cm ile P2088 kontrol g¢esidinden, en disiik ise 270.00 cm ile
MLO8*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama bitki boyu 302.41 cm olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en
yiiksek bitki boyunun 330.00 cm ile P2088 kontrol g¢esidinden, en disiik ise 275.00 cm ile
MLO8*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama bitki boyu 303.70 cm olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en
yiiksek bitki boyun 327.50 c¢cm ile DKC6980, P2088 kontrol gesitleri ile ML04*MTO01 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 275.00 cm ile MLO6*MTO02 ve MLO8*MTO02 melez

kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama bitki
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boyu 304.44 cm olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en ytiksek bitki boyunun 340.00 cm
ile MLO2*MTO1 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 275.00 cm ile MLO6*MTO02 ve
MLO8*MTO02 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama bitki boyu 303.52 cm olarak belirlenmistir. Torbal1 lokasyonunda en yiiksek
bitki boyunun 350.00 cm ile ML02*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 280.00 cm ile
MLO8*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama bitki boyu 305.56 cm olarak belirlenmistir. Cizelge 4.17’de belirlenen melez
performanslaria gére MTO1 genotipinin tester hat olarak kullanildig1 melez kombinasyonlarin bitki
boyu yoniinden performanslarinin MT02 ve MTO02 genotiplerinin tester olarak kullanildig:
melezlerden daha yiiksek olmasi dikkati cekmektedir.

4.1.2. Test Grubu-1 Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Bitki Boyuna iliskin Genel Uyum Yetenegi
(GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda incelenen melez kombinasyonlarin tiim lokasyonlarin birlestirilmig
line x tester varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.4’ de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz

sonuclar1 Cizelge 4.5’ de verilmistir.

Cizelge 4.4. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin bitki boyuna iligkin tiim lokasyonlarin
birlestirilmig line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 2619.06**
Ana hat 7 1845.48**
Baba hat 2 20870.42%**
Baba x Ana hat 14 398.51%%*
Lokasyon 4 176.41
LokasyonxGenotip 92 43.25
Tekerriir 5 5.00
TekerrlirxGenotip 115 40.70
Toplam 239 292.88
Varyasyon katsayisi (%) 2.115

S (G.U.Y) 15.337
S?(0.U.Y) 35.781
G.U.Y/O.U.Y. 0.429

*, *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1’de yer alan melez kombinasyonlarda bitki boyu igin saptanan varyans analiz
sonuglarina gore (Cizelge 4.4) genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01
diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmistir. QUY varyansinin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmasi, bitki boyu yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli

oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.5. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin bitki boyuna iligkin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi | Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpasa Torbal1
Genotip 23 568.27%* 549.98%** 505.07*%* 616.30** 552.45%%*
Ana hat 7 392.19%* 328.50%** 396.43** 470.24*%* 397.32%%*
Baba hat 2 4401.56** | 4477.08%* | 3759.90%* | 4560.94** | 3770.31%*
Baba x Ana hat 14 108.71 99.70* 94.42%* 125.82%#* 170.31*
Tekerriir 1 42.19 150.52 0.00 168.75% 33.33
Tekerriir x genotip 23 57.40 41.83 22.83 23.10 58.33
Toplam 47 307.08 292.81 258.33 316.49 299.60
Varyasyon katsayisi (%) 2.533 2.148 1.582 1.595 2.509
S?2(G.U.Y) 15.871 15.550 14.182 16.939 13.197
S (0.UY) 25.650 28.939 35.797 51.360 55.990
G.U.Y/O.U.Y. 0.619 0.537 0.396 0.330 0.236

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-1 melez kombinasyonlarinda bitki boyuna iliskin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglar1 incelendiginde (Cizelge 4.5), Gerdan lokasyonunda genotipler,
ana hatlar ve baba hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda genotipler, ana hatlar ve
baba hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, baba x ana hatlar i¢in 0.05 diizeyinde, Denizkuyusu
lokasyonunda genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde,
Halitpasa lokasyonunda genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01
diizeyinde, tekerriirler i¢in 0.05 diizeyinde, Torbal1 lokasyonunda genotipler, ana hatlar ve
baba hatlar i¢cin 0.01 diizeyinde, baba x ana hatlar i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli fark bulundugu
goriilmektedir. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan
varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmasi, bitki boyu yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli
oldugunu gostermektedir. Bu durum, bitki boyu yoniinden dominant gen etkisinin 6nemli
bir rol oynadigini ortaya koymaktadir. Misir bitkilerinde bitki boyu iizerine yapilan ¢esitli
caligmalar, genel uyum yetenegi (GUY) ve 6zel uyum yetenegi (OUY) ile heterosis
arasindaki onemli iligkileri ortaya koymustur. Hadadi ve ark. (2012), Shashidhara (2008),
Sofi ve Rather (2006) yaptiklari aragtirmalarda, benzer sonuglar elde etmis ve dominant gen
etkilerinin fenotipik bir 6zellik olan bitki boyu i¢in belirgin bir etki yarattigin1 vurgulamigtir.
Ayrica, Amanah ve ark. (2021), Tezel ve Ustiin (2008) vyiiriittiikleri ¢alismalarda musir
bitkisinde eklemeli olmayan gen etkisinin hakim oldugunu bildirmistir. Bununla birlikte,
Mosa ve ark (2024), Kumar ve ark. Altinbas (1995) ve Kara (2000), farkli kosullarda

eklemeli genlerin daha baskin oldugunu belirtmistir.
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Cizelge 4.6. Test Grubu-1 melezlerinin bitki boyuna iligkin 6zel uyum yetene

gi verileri

Lokasyon Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torball
Melezler Ortalamasi
Ortalama | OUY | Ortalama | OUY | Ortalama | OUY | Ortalama | OUY | Ortalama | OUY | Ortalama | OUY
327.00 325.00 327.50 325.00 330.00
MLO1*MTO1 AB 7,96%** A-C 8,02 AB 7,08 AB 6,77 AB 11,15*%* ] 327.50 B 6,77
330.00 310.00 325.00 325.00 340.00 350.00
ML02*MTO1 A 7,29%* B-F -5,31 AB 4,58 AB 4,27 A 12,81%* A 20,10%**
317.00 315.00 312.50 320.00 317.50 320.00
MLO03*MTO1 C-E -4,71* B-E -7,81 A-E -7,92 AB -1,56 B-D -3,02 BC -3,23
324.00 325.00 322.50 327.50 320.00
ML04*MTO1 A-C 6,63%* A-C 12,19%* AB 3,75 A 9,27* B-D 3,65 325.00 B 4,27
325.00 330.00 327.50 320.00 327.50 320.00
MLO5*MTO1 AB -4,04* AB -0,31 AB -2,92 AB -7,40% A-C -2,19 BC -7,40
303.00 307.50 302.50 305.00 300.00 300.00
MLO6*MTO1 GH -6,38%** B-G -2,81 C-G -7,92 C-E -2,40 F-1 -7,19* C-G -11,56*
321.00 317.50 325.00 320.00 317.50
MLO7*MTO1 B-D -3,38 A-E -4,48 AB 0,42 AB -4,90 B-D -5,52 325.00 B -2,40
302.00 305.00 310.00 300.00 295.00 300.00
MLO8*MTO01 GH -3,38 C-G 0,52 B-F 2,92 D-G -4,06 G-1 -9,69%* C-G -6,56
289.00 285.00 292.50 290.00 285.00 292.50
MLO1*MTO02 J-L 2,08 G-J 0,83 F-J 5,21 F-H 2,40 1J -0,10 D-G 2,08
285.00 280.00 280.00 287.50 287.50 290.00
MLO02*MT02 LM -5,58%* H-J -2,50 1J -7,29 G-1 -2,60 1J -5,94 E-G -9,58
288.00 290.00 285.00 285.00 285.00 295.00
MLO03*MT02 J-L -1,58 F-J 0,00 G-J -2,29 HI -5,94 1J -1,77 D-G 2,08
286.00 280.00 285.00 290.00 285.00 290.00
ML04*MT02 KL 0,75 H-J 0,00 G-J -0,63 F-H 2,40 1J 2,40 E-G -0,42
297.00 297.50 295.00 300.00 295.00 297.50
MLO5*MT02 HI 0,08 E-I 0,00 E-I -2,29 D-G 3,23 G-I -0,94 C-G 0,42
278.00 275.00 280.00 285.00
ML06*MTO02 MN 0,75 1J -2,50 1J 2,71 275.00 1 -1,77 275.00J 1,56 FG 3,75
294.00 I- 295.00 295.00 295.00 290.00 295.00
MLO7*MT02 K 1,75 E-1 5,83 E-1 3,54 E-H 0,73 HI 0,73 D-G -2,08
275.00 280.00
MLO8*MT02 N 1,75 270.00 J -1,67 275.00J 1,04 275.00 1 1,56 275.00J 4,06 G 3,75
290.00 I- 287.50 287.50 292.50 290.00 292.50
MLO1*MT03 L -10,04** F-J -8,85 G-J -12,29* E-H -9,17* HI -11,04** D-G -8,85
302.00 302.50 302.50 302.50 302.50 300.00
MLO02*MTO03 GH -1,71 C-H 7,81 C-G 2,71 C-F -1,67 E-H -6,88 C-G -10,52
309.00 310.00 310.00 312.50 307.50 305.00
MLO03*MTO03 FG 6,20%* B-F 7,81 B-F 10,21* B-D 7,50* D-G 4,79 B-F 1,15
291.00 I- 280.00 295.00 290.00 292.50 297.50
ML04*MTO03 L -7,38%* H-J -12,19* E-I -3,13 F-H -11,67%* HI -6,04 C-G -3,85
314.00 310.00 315.00 315.00 315.00 315.00
MLO5*MTO03 D-F 3,96 B-F 0,31 A-D 5,21 A-C 4,17 C-E 3,13 B-D 6,98
296.00 295.00 295.00 295.00 295.00 300.00
ML06*MT03 H-J 5,63%* E-1 5,31 E-1 5,21 E-H 4,17 G-I 5,63 C-G 7,81
307.00 300.00 300.00 312.50 310.00 312.50
MLO7*MTO03 FG 1,63 D-H -1,35 D-H -3,96 B-D 4,17 D-F 4,79 B-E 4,48
288.00 285.00 282.50 290.00 292.50 290.00
MLO08*MTO03 J-L 1,63 G-J 1,15 H-J -3,96 F-H 2,50 HI 5,63 E-G 2,81

*, *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Cizelge 4.6’ da sunulan test grubu-1 melezlerinin bitki boyuna iliskin 6zel uyum yetenegi

verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1*MTO1,

MLO02 x MTO01, ML04 x MTO1, MLO0O3 x MTO03, ML06 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01

diizeyinde énemli pozitif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO3 x MTO1, MLO5 x
MTO1 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML0O6 x MTO01, ML02 x MT02, MLO1 x MTO03,

ML04 x MTO03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi

(OUY) etkileri saptanmistir. Gerdan lokasyonunda ML04 x MT01 melez kombinasyonu igin 0.05

diizeyinde pozitif, ML0O4 x MTO03 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde negatif OUY etkisi

saptanmistir. Kadirli lokasyonunda ML03*MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde pozitif,

MLO1*MTO03 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde negatif OUY etkisi saptanmugtir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML04*MTO01, MLO3*MTO03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde
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pozitif, MLO5*MTO01, MLO1*MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde, ML04*MTO03
melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde negatif OUY etkisi saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda
MLO1*MTO01, MLO2*MTO1 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO6*MTO1
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, MLO8*MTO01, MLO1*MTO03 melez kombinasyonlari igin
0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Torbali
lokasyonunda ML02*MTO1 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO6*MTO01 melez
kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde negatif OUY etkisi saptanmistir. Ozel uyum yetenegi yoniinden
hem kendilenmis hatlarin hem de tester hatlarin performanslarinin farkli oldugu ayni ¢izelgeden
(Cizelge 4.6) izlenebilmektedir. Ozellikle MLO1 ve MLO02 kendilenmis hatlari, uygun bir anagla
melezlendiginde daha yiiksek bitki boyuna sahip melez kombinasyonlar olusturabilmektedir. Bu iki
hat i¢in hem pozitif hem de negatif OUY degerleri saptanmas1 bu durumu agiklamaktadir. Bitki boyu
ile ilgili yiiriitiilen arastirmalarda Ji ve ark. (2006) ile Turgut (2003; 2004), bitki boyu yéniinden
OUY varyansmin GUY varyansindan yiiksek olmasindan dolay1 bu dzellik yoniinden dominant gen
etkisinin 6nemli olabilecegini, Karim ve ark. (2022), El-Azeem ve ark. (2024), Abrha ve ark., (2013)
bitki boyu icin aditif ve aditif olmayan gen etkilerinin 6nemli olabilecegini bildirmistir. Cizelge
4.6’da Test grubu-1 melezlerinin performanslar1 degerlendirildiginde, MTO1 tester hattinin
kullanildigr melez kombinasyonlarin bitki boyu degerlerinin diger testerlar ile yapilan melez
kombinasyonlardan daha yiiksek olmasi, MTO1 tester hattinin bitki boyu yoniinden uygun bir baba

tester olabilecegini gostermektedir.
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Cizelge 4.7. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin bitki boyuna iligkin genel uyum yetenegi verileri

Eb ) Ebeveyn | Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
eveymer durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
302.00 CD 0.42% 299.17 A-C 0.10 302.50 B 1.35 302.50 B 0.42 301.67 CD 0.42 304.17 A-C -0.21
MLO1 Ana
305.67 BC 4.08%** 297.50 A-C -1.56 302.50 B 1.35 305.00 B 2.92 310.00AB 8.75%%* 313.33A 8.96**
MLO02 Ana
304.67 BC 3.08%%* 305.00AB 5.94%* 302.50 B 1.35 305.83AB 3.75% 303.33 CD 2.08 306.67AB 2.29
MLO03 Ana
300.33 D -1.25%%* 295.00 BC -4.06 300.83 B -0.31 302.50 B 0.42 299.17 D -2.08 304.17 A-C -0.21
MLO0O4 Ana
312.00A 10.42%** 312.50A 13.44%* 312.50A 11.35%* 311.67A 9.58** 312.50A 11.25%* 310.83AB 6.46%*
MLO5 Ana
29233 E -9.25%%* 292.50 BC -6.56* 292.50 C -8.65%* 291.67 C -10.42%* 290.00 E -11.25%* | 295.00 BC | -9.38%%*
MLO06 Ana
307.33 B 5.75%%* 304.17AB 5.10 306.67AB 5.52% 309.17AB 7.08%* 305.83 BC 4.58%* 310.83AB 6.46%*
MLO7 Ana
288.33 F -13.25%* 286.67 C -12.40%* 289.17 C -11.98%** 288.33 C -13.75%%* 28750 E -13.75%* 290.00 C -14.38**
MLO8 Ana
318.63A 17.04%** 316.88A 17.81%* 319.06A 17.92%* 317.81A 15.73%* 318.44A 17.19%* 320.94A 16.56%*
MTO1 Baba Tester
286.50 C -15.08%** 284.06 B -15.00%* 28594 B -15.21%* 287.19B -14.90%** 284.69 B -16.56** 290.63A -13.75%*
MTO02 Baba Tester
299.63 B -1.96%* 296.25AB -2.81 298.44AB -2.71 301.25B -0.83 300.63AB -0.63 301.56A -2.81
MTO03 Baba Tester

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.




Cizelge 4.7° de verilen test grup-1 melezlerinin bitki boyuna iliskin genel uyum yetenegi
verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1, MLO02,
MLO03, MLO05, ML0O7 ana hatlar1 igin pozitif GUY saptanirken ML04, ML06, MLOS8 ana hatlar1 igin
negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO1 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT2 ve MT3
baba tester hatlar1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML03, MLO5 ana
hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken ML06, MLOS ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir.
MTO1 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML05, MLO7 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO6,
MLO8 ana hatlar1 i¢cin negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester hatlarinin GUY
etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatt1 i¢cin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda ML03, ML05, ML0O7 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML06, ML0O8 ana
hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO2 baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML02, MLOS,
MLO7 ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken ML0O6, ML0O8 ana hatlari i¢cin negatif GUY etkileri
saptanmistir. MTO1 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO02 baba tester hatti icin negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML02, ML05, ML07 ana hatlari i¢in pozitif GUY
saptanirken ML06, MLO0O8 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester
hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO02 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. GUY
analizi sonucuna goére, MLO5 ve ML07 kendilenmis hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde
pozitif ve dnemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.7’den izlenebilmektedir. Bu durum 6zellikle bu
iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi
agisindan olduk¢a onemlidir. Kendilenmis hatlar igerisinde ML0O6 ve MLOS hatlarinin ise GUY
etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini
gostermektedir. Ayni gizelgeden, MTO1 tester hattinin yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin,
MTO?2 tester hattinin diisilk GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MTO1 tester hattinin bitki boyu
yoniinden uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. Konu ile ilgili yiiriittiikleri
arastirmada Beck ve ark., (1990) ve Vasal ve ark., (1993) misirda bitki boyu i¢in hem aditif hem de
aditif olmayan gen etkileri saptadiklarini bildirmislerdir. Karim ve ark. (2022), El-Azeem ve ark.
(2024), Panvar ve ark., (2013) misirda line x tester analizi ile yiiriittikkleri arastirmada bitki boyu
yoniinden hem aditif hem de aditif olmayan gen etki mekanizmasi saptadiklarini ifade etmislerdir.
Fareghi ve ark., (2018), su stresi kosullarinda GUY ile heterosis degeri arasinda énemli pozitif
iliskiden dolayi, genel uyum yeteneginin kurakliga dayamiklilik yoniinden uygun genotiplerin

seciminde etkin olarak kullanilabilecegini belirtmistir.
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4.1.3. Test Grubu-2 Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Bitki Boyu Varyans Analiz Sonuclari ve
Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkll test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart cesitlerin bitki boyuna iliskin saptanan tiim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.8’de, her bir lokasyon igin

saptanan varyans analiz sonuclar1 Cizelge 4.9’ da verilmistir.

Cizelge 4.8. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin bitki boyuna iliskin tiim lokasyonlar
tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 6969.24 %
Lokasyon 4 879.80
Lokasyon x Genotip 72 1085.36**
Tekerriir (lokasyon) 5 326.58
Tekerriir x Genotip 90 281.58
Toplam 189 1238.55
Varyasyon katsayisi (%) 5.938

*, % Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.8 in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 bitki boyu i¢in lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuclarina gore genotipler ve lokasyon x genotip’ ler

arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.9. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin bitki boyuna iliskin her bir lokasyon igin
saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sggf:s;lsiik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 1722.59%%* 890.35%* 1930.41%* 781.36%* 5985.96**
Tekerriir 1 190.13 42.11 950.00 5.92 444.74

Tekerriir x Genotip 18 320.69 25.44 566.67 22.59 472.51
Toplam 37 999.16 446.66 1240.47 391.27 3153.98
VK. % 6.292 1.765 8.494 1.656 7.897

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.9’ un incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 melezleri ve standart ¢esitlerin
bitki boyuna iligkin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 incelendiginde; genotipler
arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde

istatistiksel olarak 6nemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.10. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde bitki boyu i¢in saptanan ortalama veriler

(cm)
Melezler Lokasyonlar Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbalt
Ortalamast

ML09*MT04 318.00 A 320.00 AB 320.00 AB 320.00 A 315.00 AB 315.00 A
ML10*MT04 278.00 D-G 270.00 B 275.00 FG 275.00 A-C 285.00 C 285.00 AB
ML11*MT04 270.00 E-G 260.00 B 270.00 FG 270.00 A-C 270.00 C-E 280.00 A-C
ML12*MT04 284.00 C-F 285.00 AB 280.00 E-G 280.00 AB 285.00 C 290.00 AB
ML13*MT04 272.00 D-G 280.00 AB 270.00 FG 270.00 A-C 265.00 DE 275.00 A-C

ML14*MT04 256.00 G 280.00 AB 275.00 FG 220.00 BC 275.00 C-E 230.00 C
ML15*MT04 271.00 E-G 267.50 B 270.00 FG 265.00 A-C 272.50 C-E 280.00 A-C
ML16*MT04 226.00 H 270.00 B 265.00 GH 265.00 A-C 260.00 E 270.00 A-C
MLO9*MTO5 306.00 A-C 305.00 AB 310.00 BC 305.00 A 305.00 AB 305.00 AB

ML10*MTO05 306.00 A-C 300.00 AB 300.00 CD 300.00 A 315.00 AB 315.00 A
MLI11*MTO05 284.00 C-F 285.00 AB 285.00 D-F 285.00 AB 280.00 CD 285.00 AB
ML12*MTO05 310.00 AB 320.00 AB 310.00 BC 305.00 A 305.00 AB 310.00 AB
MLI13*MTO05 234.00 H 200.00 C 250.00 H 200.00 C 260.00 E 260.00 BC
ML14*MTO05 294.00 B-D 285.00 AB 280.00 E-G 305.00 A 300.00 B 300.00 AB
ML15*MTO05 276.00 D-G 280.00 AB 280.00 E-G 280.00 AB 280.00 CD 260.00 BC
MLI16*MTO05 264.00 FG 260.00 B 265.00 GH 260.00 A-C 270.00 C-E 265.00 A-C
T5MAY75 292.00 B-E 305.00 AB 295.00 C-E 300.00 A 280.00 CD 280.00 A-C
DKC6980 323.00 A 335.00 A 330.00 A 320.00 A 320.00 A 310.00 AB

P2088 305.00 A-C 300.00 AB 300.00 CD 300.00 A 310.00 AB 315.00 A

Ortalama 284.68 284.61 285.79 280.26 286.97 285.79

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin bitki boyu ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
bitki boyu degerleri Cizelge 4.10°da verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere kurulan
toplam bes lokasyona ait ortalama bitki boyu 284.68 cm olarak tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin
ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek bitki boyu DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en
diisiik ML16*MT04 melez kombinasyonunda 226.00 cm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda
bitki boyu bakimimdan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda
en yliksek bitki boyu 335.00 cm ile DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisiik ise 200.00 cm
ile ML13*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Kadirli lokasyonunda en
yiiksek parselde bitki boyu 330.00 cm ile DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisiik ise
250.00 cm ile ML13*MTO0S5 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Denizkuyusu
lokasyonunda en yiiksek bitki boyu 320.00 cm ile ML0O9*MT04 melez kombinasyonunda ve
DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisik ise 200.00 cm ile ML13*MTO05 melez
kombinasyonundan elde edilmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek bitki boyu 320.00 cm ile
MLO09*MT04 melez kombinasyonunda ve DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisiik ise
260.00 cm ile ML16*MT04 ve ML13*MTO05 melez kombinasyonlarinda saptanmustir. Torbali
lokasyonunda en yiiksek bitki boyu 315.00 cm ile ML09*MT04, MLI10*MT05 melez
kombinasyonunda ve P2088 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisiik ise 230.00 cm ile ML14*MT04

melez kombinasyonundan elde edilmistir.
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4.1.4. Test Grubu-2 Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Bitki Boyuna Iliskin Genel Uyum Yetenegi
(GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda melez kombinasyonlarda tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.11° de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.12’ de verilmistir.

Cizelge 4.11. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin bitki boyuna iliskin tim lokasyonlarin
birlestirilmig line X tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 15 6661.96%*
Ana hat 7 9877.77**
Baba hat 1 6125.63**
Baba x Ana hat 7 3522.77+%*
Lokasyon 4 922.89
LokasyonxGenotip 60 1262.56**
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 326.02
Toplam 159 1295.91
Varyasyon katsayis1 (%) 6.494

$?2 (G.U.Y) 26.754
$?(0.UY) 319.675
G.U.Y/O.U.Y. 0.084

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.11) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve lokasyon x genotipler i¢in

0.01 diizeyinde istatistiki olarak onemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.12. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin bitki boyuna iligskin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 15 1579.53** | 731.46** 1949.79* 694.95%* | 6756.46%**
Ana hat 7 2005.25%* | 1228.13%* 2167.41* 1159.71%* | 8053.13%*
Baba hat 1 0.78 378.13** 703.13 957.03%*% | 9453.13**
Baba x Ana hat 7 1379.35%* 274.49** 1905.10* 192.75%*% | 5074.55**
Tekerriir 1 282.03 28.13 1378.13 7.03 528.13
TekerriirxGenotip 15 375.36 28.13 638.13 27.03 561.46
Toplam 31 955.02 368.45 1296.67 349.57 3557.96
Varyasyon katsayisi (%) 6.939 1.884 9.175 1.831 8.776
S? (G.U.Y) 8.530 19.259 1.802 21.401 71.672
S2(0.U.Y) 501.994 123.182 633.489 82.857 2256.548
G.UY/O.UY. 0.017 0.156 0.003 0.258 0.032

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2 bitki boyuna iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar
incelendiginde (Cizelge 4.12), Gerdan lokasyonunda genotipler ve ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde,
baba x ana hatlar i¢in 0.05 diizeyinde, Denizkuyusu lokasyonunda genotipler, ana hatlar, baba x ana
hatlar i¢in 0.05 diizeyinde, Kadirli, Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda genotipler, ana hatlar, baba

hatlar, baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmustur.
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GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine
gore, tiim lokasyonlarda QUY varyansimin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmas, bitki boyu
yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir. Degirmenci
(2012) ve Turgut (2003) yaptiklarn ¢alismalarda, eklemeli olmayan gen etkilerinin bitki boyu gibi
fenotipik bir 6zelligi 6nemli dl¢lide etkiledigini belirtmis ve benzer bulgulara ulagsmistir. Buna ek
olarak, Hoque ve arkadaglar1 (2016) ile Yiice ve Turgut (1991) yaptiklan arastirmalarda msir

bitkisinde dominant gen etkisinin baskin oldugunu tespit etmistir.
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Cizelge 4.13. Test Grubu-2 melezlerinin bitki boyuna iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan " Kadirli " Denizkuyus"u Halitpasa" Torball "
Ortalama ouyY Ortalama ouyY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
ML0O9*MT04 318.00 A 12,19* 320.00 AB 7,66 320.00 AB 8,44* 320.00 A 12,19 315.00 AB 10,47%* 315.00 A 22,19
ML10*MTO04 278.00 D-G -7,81 270.00 B -14,84 275.00 FG -9,06* 275.00 A-C -7,81 285.00 C -9,53* 285.00 AB 2,19
MLI11*MT04 270.00 E-G -0,81 260.00 B -12,34 270.00 FG -4,06 270.00 A-C -2,81 270.00 C-E 0,47 280.00 AB 14,69
ML12*MT04 284.00 C-F -6,81 285.00 AB -17,34 280.00 E-G | -11,56** 280.00 AB -7,81 285.00 C -4,53 290.00 AB 7,19
ML13*MT04 272.00 D-G 25,19%* 280.00 AB 40,16%* 270.00 FG 13,44%* 270.00 A-C 39,69% 265.00 DE 797* 275.00 AB 24,69
ML14*MT04 256.00 G -12,81* 280.00 AB -2,34 275.00 FG 0,94 220.00 BC -37,81* 275.00 C-E -7,03 230.00 B -17.81
ML15*MT04 271.00 E-G 3,69 267.50 B -6,09 270.00 FG -1,56 265.00 A-C -2,81 272.50 C-E 1,72 280.00 AB 27,19
ML16*MT04 226.00 H -12,81* 270.00 B 5,16 265.00 GH 3,44 265.00 A-C 7,19 260.00 E 0,47 70.00 C -80,31%*
MLO0O9*MTO05 306.00 A-C -12,19* 305.00 AB -7,66 310.00 BC -8,44%* 305.00 A -12,19 305.00 AB -10,47** 305.00 A -22,19
ML10*MTO05 306.00 A-C 7,81 300.00 AB 14,84 300.00 CD 9,06%* 300.00 A 7,81 315.00 AB 9,53* 315.00 A -2,19
MLI11*MTO05 284.00 C-F 0,81 285.00 AB 12,34 285.00 D-F 4,06 285.00 AB 2,81 280.00 CD -0,47 285.00 AB -14,69
ML12*MTO05 310.00 AB 6,81 320.00 AB 17,34 310.00 BC 11,56%* 305.00 A 7,81 305.00 AB 4,53 310.00 A -7,19
MLI13*MTO05 234.00 H -25,19%* 200.00 C -40,16%* 250.00 H -13,44%* 200.00 C -39,69* 260.00 E -7,97* 260.00 AB -24,69
ML14*MTO05 294.00 B-D 12,81%* 285.00 AB 2,34 280.00 E-G -0,94 305.00 A 37,81°% 300.00 B 7,03 300.00 AB 17,81
ML15*MTO05 276.00 D-G -3,69 280.00 AB 6,09 280.00 E-G 1,56 280.00 AB 2,81 280.00 CD -1,72 260.00 AB -27,19
ML16*MTO05 264.00 FG 12,81%* 260.00 B -5,16 265.00 GH -3,44 260.00 A-C -7,19 270.00 C-E -0,47 265.00 AB 80,317%*

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
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Cizelge 4.13” de sunulan test grubu-2 melezlerinin bitki boyuna iligkin 6zel uyum yetenegi
verileri incelendiginde, tim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO13*MTO04
melez kombinasyonu igin 0.01 diizeyinde, ML09*MTO04, ML14*MT05, ML16*MT05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML13*MTO05 melez kombinasyonunda 0.01 diizeyinde, ML14*MT04, ML16*MT04, ML0O9*MTO05
melez kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Gerdan lokasyonunda ML13*MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif,
ML13*MT05 melez kombinasyonu igin 0.01 diizeyinde negatif OUY etkisi saptanmustir. Kadirli
lokasyonunda ML9*MT04, ML10*MTO05 melez kombinasyonlar1 icin 0.05 diizeyinde,
ML13*MT04, ML12*MTO05 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML10*MT04, ML09*MT05 melez kombinasyonlari icin 0.05
diizeyinde, ML13*MT05 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde negatif OUY etkisi saptanmuistr.
Denizkuyusu lokasyonunda ML13*MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde pozitif 6zel
uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML14*MT04, ML13*MT05 melez kombinasyonlari igin
0.05 diizeyinde negatif OUY etkisi saptannustir. Halitpasa lokasyonunda MLI13*MTO04,
ML10*MTO05 melez kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde, ML09*MT04 melez kombinasyonu igin
0.01 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML10*MTO04,
ML13*MTO05 melez kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde, MLO9*MTO05 melez kombinasyonu igin
0.01 diizeyinde negatif OUY etkisi saptanmistir. Torbali lokasyonunda ML16*MTO05 melez
kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML16*MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde
negatif OUY etkisi saptanmustir. Test grubu 2°de yer alan melez misir kombinasyonlarmm OUY
yoniinden farkliliklar gosterdigi  (Cizelge4.13), ML09*MT04 ve MLI13*MT04 melez
kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML09*MT05 ve MLI13*MTO05 melez
kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptandig1 goriilmektedir. Bu durum, bitki boyu yéniinden
aditif ve aditif olmayan gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Ciinkii ML0O9 ve ML13
kendilenmis hatlari, MTO04 tester hatti ile melezlendiginde daha yiiksek bitki boyuna sahip melez
kombinasyonlar olusturabilme potansiyeline sahipken, ayn1 kendilenmis hatlarin MTOS tester hatti
ile melezlenmesinden elde edilen melezlerde negatif OUY saptanmasi, bu durumu agiklamaktadir.
Konu ile ilgili yiiriittiikleri arastirmada, Turgut ve Duman (2004), baz1 hatlarda OUY etkisinin pozitif
yonde 6nemli bulundugunu ve OUY igin saptanan varyansin GUY igin saptanan varyans degerinden
daha yiiksek olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in dominant gen etkisinin 6nemli olabilecegini, Dar ve
ark. (2017), kendilenmis musir hatlarmdan bazilarinin OUY ve GUY bakimindan &n plana ¢iktigini
ve dane verimi ve diger bitkisel 6zellikler yoniinden bu hatlar arasindaki yapilacak melezlerin tistiin

ozelliklere sahip olacagini rapor etmislerdir.

48



(414

Cizelge 4.14. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin bitki boyuna iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
ML09 Ana 312.00A 33.94%* 312.50A 33.28%%* 315.00A 33.44%* 312.50A 37.19%* 310.00A 26.09*%* | 310.00A 39.69%*
ML10 Ana 292.00 B 13.94%* 285.00AB 5.78 287.50 BC | 5.94%* 287.50AB 12.19 300.00AB | 16.09*%* | 300.00AB | 29.69**
MLI11 Ana 277.00 C -1.06%* 27250 A-C | -6.72 27750CD | -4.06* 277.50AB 2.19 275.00 E -8.91*%* | 282.50AB 12.19
ML12 Ana 297.00 B 18.94%* 302.50AB | 23.28%** 295.00 B 13.44%* 292.50A 17.19 295.00 BC | 11.09** | 300.00AB | 29.69**
ML13 Ana 253.00 D -25.06%* 240.00C | -39.22%*% | 260.00F |-21.56** | 235.00B |-40.31** | 262.50F |-21.41*%*| 267.50 B -2.81
ML14 Ana 275.00 C -3.06%* 282.50AB 3.28 277.50CD | -4.06* 262.50AB -12.81 287.50 CD 3.59% 265.00 B -5.31
ML15 Ana 273.50 C -4.56%* 27375 A-C | -547 275.00 DE | -6.56** | 272.50AB -2.81 276.25 DE | -7.66** | 270.00AB -0.31
ML16 Ana 245.00 D -33.06%* 265.00 BC | -14.22* | 265.00 EF | -16.56** | 262.50AB -12.81 265.00 EF | -18.91** | 167.50C | -102.81**
MTO04 Baba 271.88 B -6.19%* 279.06 -0.16 278.13 -3.44%* 270.63 -4.69 278.44 -5.47%* 253.13 -17.19*
MTO5 %jlizr 284.25A 6.19%* 279.38 0.16 285.00 3.44%% 280.00 4.69 289.38 5.47%* 287.50 17.19%*
Tester

* *%*: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.14’ de verilen test grup-2 melezlerinin bitki boyuna iliskin genel uyum yetenegi
verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML09, ML10,
ML12 ana hatlart igin pozitif GUY saptanirken ML11, ML13, ML14, ML15, ML16 ana hatlar1 igin
negatif GUY etkileri saptanmistir. MTOS baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT04 baba
tester hatt1 igin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML09, ML12 ana hatlar
icin pozitif GUY saptanirken ML 13, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Kadirli
lokasyonunda ML09, ML10, ML12 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML11, ML13, ML14,
ML15, ML16 ana hatlar1 icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO0S5 baba tester hattinin GUY
etkilerinin pozitif, MT04 baba tester hatt1 i¢cin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO09 ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML13 ana hatt1 i¢in negatif GUY etkisi
saptanmistir. MTOS5 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT04 baba tester hatti icin negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML09, ML10, ML12, ML14 ana hatlar1 i¢in
pozitif GUY saptanirken ML11, ML13, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MTOS5 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT04 baba tester hatti icin negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Torbal1 lokasyonunda ML09, ML10, ML12 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY
saptanirken ML16 ana hatti i¢in negatif GUY etkisi saptanmigtir. MTO05 baba tester hattinin GUY
etkilerinin pozitif, MT04 baba tester hatt1 i¢cin negatif GUY etkisi belirlenmistir. GUY analizi
sonucuna gore, ML09, ML10 ve MLI12 kendilenmis hatlarinin genel olarak lokasyonlarin
cogunlugunda pozitif ve onemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.14’ten izlenebilmektedir. Bu
sonuglar, ozellikle bu ii¢ kendilenmis misir hattinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun oldugunu gdstermektedir. Kendilenmis hatlar icerisinde ML13 ve MLI16
hatlarimin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in
uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO5 tester hattinin yiiksek pozitif GUY
etkisi gostermesine karsin, MTO04 tester hattinin negatif GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle
MTOS tester hattinin bitki boyu yoniinden uygun bir tester olarak kullanilabilecegi anlasilmaktadir.
Konu ile ilgili yiiriittiikleri aragtirmada Turgut ve Duman (2004), baz1 kendilenmis misir hatlar1 ve
tester hatlarmn GUY etkisini pozitif olarak saptamisken bazilarinda ise negatif GUY etkisi
saptadiklarmi ve yliksek GUY etkisi gosteren hat ve tester hatlarin melezlemelerde kullanilmasinin
uygun oldugunu belirtmislerdir. Misirda bitki boyu yoniinden bazi arastiricilar eklemeli gen
etkilerinin 6nemli oldugunu bildirirken (Unay ve ark., 1999; dede ve ark., 2001; Erdal ve ark., 2020),
diger bazi arastiricilar eklemeli olmayan gen etkilerinin belirleyici olabilecegini bildirmislerdir
(Yiice ve Turgut., 1991; Balci ve ark., 2004; Tezel ve Ustiin, 2006). Bununla birlikte, El-Azeem ve
ark. (2024) ile Karim ve ark. (2022) musir bitkisinde bitki boyu 6zelligi bakimindan eklemeli ve

eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli rol oynadigini vurgulamiglardir.
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4.2 Kocan Yiiksekligi
4.2.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Yiiksekligi
Varyans Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iligkin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin kogan yiiksekligine iligkin saptanan tiim
lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.15°te, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuclar1 Cizelge 4.16’da verilmistir.

Cizelge 4.15. Test Grubu-1 melezleri ve standart cesitlerin kocan yiiksekligine iligkin tiim
lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 1841.14%*
Lokasyon 4 342.13
Lokasyon x Genotip 104 206.17#*
Tekerriir (lokasyon) 5 68.15
Tekerriir x Genotip 130 33.92
Toplam 269 280.41
Varyasyon katsayisi (%) 4.772

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.15° in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 kocan yiiksekligi icin
lokasyonlar tizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler ve lokasyon

x genotipler arasinda 0.01 diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.16. Test Grubu-1 melezleri ve standart cesitlerin kogan yiiksekligine iliskin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari
Serbestlik

Varyasyon kaynagi derecesi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 26 1151.28%%* 342.56%* 389.78** 363.92%* 418.27**
Tekerriir 1 78.24 167.13 0.46 78.24 16.67

Tekerriir x Genotip 26 23.43 47.90 37.00 26.32 34.94
Toplam 53 577.75 194.70 209.37 192.92 222.64
V.K. % 3.830 5.719 5.019 4.278 4.858

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.16° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
cesitlerin kogan yiiksekligine iligkin her bir lokasyon ic¢in saptanan varyans analiz sonuglar
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmustir.
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Cizelge 4.17. Test Grubu-1 melezleri ve standart g¢esitlerde kocan yiiksekligine iliskin saptanan

ortalama veriler (cm)

Melezler L(c))rlf;?zg:;r Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
MLO1*MTO1 139.00 A 145.00 BC 132.50 A-C 145.00 A 140.00 A 132.50 A-D
MLO02*MTO1 138.00 A 120.00 E-H 140.00 A 140.00 AB 140.00 A 150.00 A
MLO03*MTO1 125.00 D-G 127.50 D-G 127.50 A-E 122.50 B-D 122.50 B-H 125.00 B-F
ML04*MTO01 135.00 AB 135.00 C-E 135.00 AB 135.00 A-C 135.00 A-C 135.00 A-C
MLO5*MTO01 125.00 D-G 125.00 D-H 120.00 A-F 122.50 B-D 127.50 A-F 130.00 B-E
MLO6*MTO1 127.00 C-F 137.50 B-D 130.00 A-D 127.50 A-D 120.00 C-1 120.00 C-G
MLO7*MTO1 128.00 B-F 127.50 D-G 127.50 A-E 127.50 A-D 127.50 A-F 130.00 B-E
MLO8*MTO1 119.00 GH 125.00 D-H 122.50 A-F 120.00 B-E 115.00 E-J 112.50 E-H
MLO1*MT02 102.00 J 95.00] 102.50 F 102.50 EF 107.50 H-J 102.50 GH
MLO02*MT02 102.00 J 100.00 IJ 110.00 C-F 100.00 F 100.00 J 100.00 H
MLO03*MTO02 115.00 HI 110.00 HI 117.50 A-F 120.00 B-E 117.50 D-1 110.00 F-H
MLO04*MTO02 115.00 HI 110.00 HI 115.00 B-F 115.00 C-F 110.00 G-J 125.00 B-F
MLO5*MTO02 110.00 1 112.50 G-I 107.50 D-F 110.00 D-F 112.50 F-J 107.50 F-H
MLO06*MT02 110.001 115.00 F-H 105.00 EF 115.00 C-F 105.00 1J 110.00 F-H
MLO7*MT02 119.00 GH 120.00 E-H 122.50 A-F 120.00 B-E 117.50 D-1 115.00 D-H
MLO8*MTO02 78.00 K 80.00 K 77.50 G 75.00 G 77.50 K 80.00 I
MLO1*MTO03 123.00 E-G 127.50 D-G 127.50 A-E 120.00 B-E 120.00 C-1 120.00 C-G
MLO02*MTO03 129.00 B-E 125.00 D-H 130.00 A-D 125.00 B-D 130.00 A-E 135.00 A-C
MLO03*MTO03 134.00 A-C 137.50 B-D 135.00 AB 135.00 A-C 132.50 A-D 130.00 B-E
ML04*MTO03 128.00 B-F 130.00 C-F 130.00 A-D 122.50 B-D 125.00 A-G 132.50 A-D
MLO05*MTO03 118.00 GH 130.00 C-F 115.00 B-F 115.00 C-F 115.00 E-J 115.00 D-H
ML06*MTO03 121.00 F-H 120.00 E-H 117.50 A-F 120.00 B-E 117.50 D-1 130.00 B-E
MLO7*MTO03 138.00 A 220.00 A 110.00 C-F 122.50 B-D 117.50 D-1 120.00 C-G
MLO8*MTO03 121.00 F-H 125.00 D-H 127.50 A-E 120.00 B-E 112.50 F-J 120.00 C-G

T5MAY75 132.00 A-D 125.00 D-H 125.00 A-E 140.00 AB 130.00 A-E 140.00 AB
DKC6980 127.00 C-F 137.50 B-D 127.50 A-E 122.50 B-D 125.00 A-G 122.50 B-F
P2088 137.00 A 150.00 B 130.00 A-D 132.50 A-C 137.50 AB 135.00 A-C

Ortalama 122.04 126.39 121.02 121.20 119.91 121.67

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin kocan yliksekligi ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait kogan yiiksekligi degerleri Cizelge 4.17°de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak
tizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde kogan yiiksekligi 122.04 c¢cm olarak tespit
edilmistir. Tim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek kocan yiiksekligi
MLO1*MTO1 melez kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde kogan yiiksekligi
MLO8*MTO02 melez kombinasyonunda 78.00 cm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda
parseldeki kogan yiiksekligi bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde
Gerdan lokasyonunda en yiiksek parselde kogan yiiksekliginin 220.00 cm ile ML02*MT03 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 80.00 cm ile MLO8*MT02 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kocan yiiksekligi 126.39 olarak
belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek parselde kogan yiiksekliginin140.00 cm ile
MLO2*MTO1 melez kombinasyonundan, en diisik ise 77.50 cm ile MLO8*MTO02 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek parselde
kocan yiiksekliginin 145.00 cm ile MLO1*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 75.00 cm
ile MLO8*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama kocan yiiksekligi 121.01 cm olarak belirlenmistir. Halitpaga
lokasyonunda en yiiksek parselde kogan yiiksekliginin 140.00 cm ile MLO1*MTO1 ve MLO2*MTO1
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melez kombinasyonlarindan, en diigiik ise 77.50 cm ile MLO8*MT02 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan yiiksekligi 119.91
cm olarak belirlenmistir. Torbal1 lokasyonunda en yiiksek parselde kogan yiiksekliginin 150.00 cm
ile ML02*MTOl melez kombinasyonundan, en disiik ise 80.00 cm ile MLOS*MTO02 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama

kogan yiiksekligi 121.61 cm olarak belirlenmistir.

4.2.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Koc¢an Yiiksekligine iliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.18” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuclar1 Cizelge

4.19’ de verilmistir.

Cizelge 4.18. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan yiiksekligine iliskin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 1913.89%*
Ana hat 7 1435.18**
Baba hat 2 12650.42%*
Baba x Ana hat 14 619.46**
Lokasyon 4 289.74*
LokasyonxGenotip 92 221.70**
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 115 33.49
Toplam 239 291.21
Varyasyon katsayisi (%) 4.971

$?2(G.U.Y) 8.941
$?(0.U.Y) 58.598
G.U.Y/O.U.Y. 0.153

*, *#%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.18) lokasyonlar igin 0.05 diizeyinde, genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana

hatlar, lokasyon x genotipler i¢in 0.01 diizeyinde istatistiki olarak onemli fark saptanmigtir.
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Cizelge 4.19. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan yiiksekligine iliskin lokasyonlar
bazinda line X tester analiz sonuglari

Vlilr yasyon Serbesth.k Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
aynagi derecesi
Genotip 23 1238.04%** | 373.82%* 395.09%* 369.47%*% | 424.25%*
Ana hat 7 1104.76** | 249.70%** 269.57** 344.94** | 386.83**
Baba hat 2 4979.69** | 2147.40** | 2163.02** | 2113.02** | 2439.06**
Baba x Ana hat 14 770.16%* | 182.51** 196.72%* 132.66** | 155.13%*
Tekerriir 1 52.08 75.00 0.52 33.33 13.02
Tekerrir x 23 2491 42.39 40.74 22.46 36.93
Genotip
Toplam 47 619.15 205.27 213.29 192.51 225.96
Varyasyon
Katsayist (%) 3.993 5.416 5.323 3.998 5.051
S?(G.UY) 16,158 6,607 6,670 8,178 9,294
S?(0.U.Y) 372,627 70,062 77,991 55,100 59,100
G.U.Y/O.U.Y. 0,043 0,094 0,086 0,148 0,157

*, *%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-1 kogan yiiksekligine iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.19), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlart i¢in 0.01 diizeyinde énemli fark bulunmustur.
GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine
gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansmin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmas,
kogan yiiksekligi bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu
gostermektedir. Benzer sekilde, Ji ve ark. (2006), Izhar ve Chakraborty (2013), Abrha ve
ark. (2013) ile Kamara ve ark. (2014) yaptiklar1 arastirmalarda, OUY varyansinin GUY
varyansindan daha yiiksek oldugunu ve dominant gen etkisinin kocan yiiksekligi tizerinde
belirleyici etkisini saptarken, Pandit ve ark. (2018) ¢alismalarinda, GUY varyansinin OUY
varyansina gore daha yiiksek oldugunu ve eklemeli gen etkisinin bu 6zellik iizerinde daha
baskin oldugu sonucuna varmislardir. Bu durum, kogan yiiksekligi tizerinde genetik etkilerin

cesitliligini ve melezleme stratejilerinin 6nemini géstermektedir.
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Cizelge 4.20. Test Grubu-1 melezlerinin kogan yiiksekligine iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyonlar Orta}amas1 Gerdan 4 Kadirli _ Denizkuyus"u Halitpasa" Torball _
Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
MLO1*MTO1 139.00 A 8,96%* 145.00 BC 17,19%* 132.50 A-C 2,50 145.00 A 12,40% 140.00 A 7,60* 132.50 A-D 5,10
MLO02*MTO1 138.00 A 6,29 120.00 E-H -0,31 140.00 A 4,17 140.00 AB 8,23 140.00 A 6,77 150.00 A 12,60%*
MLO3*MTO1 125.00 D-G -8,38%* 127.50 D-G -2,81 127.50 A-E -8,33 12250 B-D | -13,44%*% | 12250 B-H | -11,56** 125.00 B-F -5,73
MLO04*MTO1 135.00 AB 0,29 135.00 C-E 4,69 135.00 AB -0,83 135.00 A-C 0,73 135.00 A-C 1,77 135.00 A-C -4,90
MLO5*MTO1 125.00 D-G -1,38 125.00 D-H -2,81 120.00 A-F -3,33 122.50 B-D -3,44 127.50 A-F -0,73 130.00 B-E 3,44
MLO6*MTO1 127.00 C-F -1,04 137.50 B-D 8,02% 130.00 A-D 3,33 127.50 A-D -3,44 120.00 C-1 -4,06 120.00 C-G -9,06%
MLO7*MTO1 128.00 B-F -9,04%* 127.50 D-G -33,65%* | 127.50 A-E -1,67 127.50 A-D -5,94 127.50 A-F -3,23 130.00 B-E -0,73
MLO8*MTO1 119.00 GH 4,29* 125.00 D-H 9,69%* 122.50 A-F 4,17 120.00 B-E 4,90 115.00 E-J 3,44 112.50 E-H -0,73
MLO1*MTO02 102.00 J -4,927%% 95.00] -7,81% 102.50 F -5,31 102.50 EF -7,29 107.50 H-J -2,40 102.50 GH -1,77
MLO0O2*MTO02 102.00 J -6,58%% 100.00 1J 4,69 110.00 C-F -3,65 100.00 F -8,96 100.00 J -10,73** 100.00 H -14,27%%
MLO03*MT02 115.00 HI 4,75% 110.00 HI 4,69 117.50 A-F 3,85 120.00 B-E 6,87 117.50 D-1 5,94 110.00 F-H 2,40
MLO04*MTO02 115.00 HI 3,42 110.00 HI 4,69 115.00 B-F 1,35 115.00 C-F 3,54 110.00 G-J -0,73 125.00 B-F 8,23
MLO5*MT02 110.00 1 6,75%* 112.50 G-I 9,69%* 107.50 D-F 6,35 110.00 D-F 6,88 112.50 F-J 6,77 107.50 F-H 4,06
MLO06*MT02 110.00 1 5,087%%* 115.00 F-H 10,52%%* 105.00 EF 0,52 115.00 C-F 6,88 105.00 1J 3,44 110.00 F-H 4,06
MLO7*MTO02 119.00 GH 5,08%* 120.00 E-H -16,15%* 122.50 A-F 15,52 120.00 B-E 9,37* 117.50 D-1 9,27* 115.00 D-H 7,40
MLO8*MTO02 78.00 K -13,58%* 80.00 K -10,31%* 77.50 G -18,65%* 75.00 G -17,29%% 77.50 K -11,56%* 80.00 1 -10,10%
MLO1*MTO03 123.00 E-G -4,04* 127.50 D-G -9,38* 127.50 A-E 2,81 120.00 B-E -5,10 120.00 C-I -5,21 120.00 C-G -3,33
MLO02*MTO03 129.00 B-E 0,29 125.00 D-H -4,38 130.00 A-D -0,52 125.00 B-D 0,73 130.00 A-E 3,96 135.00 A-C 1,67
MLO03*MTO03 134.00 A-C 3,63 137.50 B-D -1,88 135.00 AB 4,48 135.00 A-C 6,56 132.50 A-D 5,63 130.00 B-E 3,33
ML04*MTO03 128.00 B-F -3,71%* 130.00 C-F -9,38* 130.00 A-D -0,52 122.50 B-D -4,27 125.00 A-G -1,04 132.50 A-D -3,33
MLO0O5*MTO03 118.00 GH -5,38%* 130.00 C-F -6,88 115.00 B-F -3,02 115.00 C-F -3,44 115.00 E-J -6,04 115.00 D-H -7,50
MLO06*MTO03 121.00 F-H -4,04* 120.00 E-H -18,54+%* 117.50 A-F -3,85 120.00 B-E -3,44 117.50 D-1 0,63 130.00 B-E 5,00
MLO7*MTO03 138.00 A 3,96* 220.00 A 49,79%* 110.00 C-F | -13,85%* | 12250 B-D -3,44 117.50 D-1 -6,04 120.00 C-G -6,67
MLO08*MTO03 121.00 F-H 9,20%% 125.00 D-H 0,63 127.50 A-E 14,48%* 120.00 B-E 12,40%* 112.50 F-J 8,13* 120.00 C-G 10,83*

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.20° de sunulan test grubu-1 test melezlerinin kogan yiiksekligine iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1 x
MTO1, MLO2 x MTO01, ML0O5 x MT02, ML06 x MT02, MLO7 x MT02, MLO8 x MT03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, MLO8 x MT01, ML03 x MT02, ML07 x MTO03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO1 x MTO03, ML04 x MT03, ML06 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML03
x MTO1, MLO7 x MTO01, MLO1 x MT02, ML0O2 x MT02, ML0O8 x MT02, ML0O5 x MTO03 melez
kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Gerdan lokasyonunda MLO1 x MTO01, ML06 x MT02, ML07 x MTO03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO5 x MT02, ML06 x MT01, MLO8 x MTOI melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO1 x MT02, MLO1 x MT03, ML04 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML06
x MTO03, ML0O7 x MTO1, MLO7 x MT02, MLO8 x MT02 melez kombinasyonlarinda ise 0.01
diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda
MLO0O7 x MT02, ML08 x MT03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO7 x MT03, MLO08 x MT02 melez kombinasyonlarinda ise
0.01 diizeyinde 6nemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO1 x MTO01, ML0O7 x MT02, ML0O8 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05
diizeyinde énemli pozitif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML0O3 x MTO1, MLOS x
MTO02 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde énemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda MLO1 x MTO01, ML0O7 x MT02, ML0O8 x MT03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO02 x MT02, MLO3 x MTO01, MLO8 x MT02 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli
negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda ML02 x MT01 melez
kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO8 x MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde
onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML06 x MTO1, MLO8 x MT02 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT02 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test
grubu 1’de yer alan melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.20) belirlenmis
olup, MLO1 x MTO01, ML02 x MTO01 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkileri saptanirken,
MLO07 x MT01, ML04 x MT03 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmstir. Kogan
yiiksekligi bakimindan tester hatlar incelendiginde, MTO1 ve MTO03 hatlari ile elde edilen melezler
yiiksek kogan 6zelligine olumlu katki saglarken, MTO02 hatt1 ile olusturulan kombinasyonlar diigiik
kogan 6zelligi {izerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla
melezlenmesi durumunda MTO02 ve MTO03 hatlarmin diisiikk ve yiiksek kogan 6zelligi tizerinde
etkilerinin farkliliklar gosterdigi belirlenmistir. Bu durum, kogan yiiksekligi 6zelligi tizerinde

eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Benzer sekilde,
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Izhar ve Chakraborty (2013), farkli inbred hatlarin degisken 6zel uyum yetenegi degerleri
sergileyerek uygun kombinasyonlarla daha iyi sonuglar elde edildigini saptarken, Dar ve ark. (2017)
ile Wolde ve ark. (2017) ise hem eklemeli hem de dominant gen etkilerini saptamis olup, eklemeli

gen etkilerinin kogan yiiksekligi tizerinde daha giiglii bir rol oynadigin1 sonucuna ulagmislardir.
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Cizelge 4.21. Test Grubu-1

ana hatlar ve baba tester hatlarinin kocan yiiksekligine iligkin genel uyum yetenegi verileri

Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torball
Ebeveynler ERgPn

mu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO1 Ana 12133 C-E | 0.54%** 122.50 BC -2.50 120.83AB 0.63 122.50A 2.60 122.50A 3.96* 118.33AB -1.98
MLO02 Ana 123.00 B-D | 2.21%* 115.00 BC | -10.00** 126.67A 6.46%* 121.67A 1.77 123.33A 4.79%%* 128.33AB 8.02%*
MLO03 Ana 124.67 A-C | 3.88%* 125.00 B 0.00 126.67A 6.46%* 125.83A 5.94% 124.17A 5.63%%* 121.67AB 1.35
ML04 Ana 126.00AB 5.21%* 125.00 B 0.00 126.67A 6.46%+* 124.17A 4.27 123.33A 4.79%* 130.83A 10.52%%*
MLO5 Ana 117.67E -3.13%* 122.50 BC -2.50 114.17AB -6.04* 115.83A -4.06 118.33A -0.21 117.50 B -2.81
MLO6 Ana 119.33 DE | -1.46%* 124.17 BC -0.83 117.50AB -2.71 120.83A 0.94 114.17A -4.38* 120.00AB -0.31
MLO7 Ana 128.33A 7.54%* 155.83A 30.83%* 120.00AB -0.21 123.33A 3.44 120.83A 2.29 121.67AB 1.35
MLO08 Ana 106.00F | -14.79** 110.00C | -15.00%* 109.17B | -11.04%** 105.00B | -14.90%** 101.67B | -16.88** 104.17C | -16.15%*
MTO1 Baba Tester 129.50A 8.71%* 130.31A 5.31%* 129.38A 9.17** 130.00A 10.10%* 128.44A 9.90** 129.38A 9.06**
MTO02 Baba Tester | 10638 C | -14.42%* 10531 B | -19.69%* 107.19A -13.02%%* 107.19 B | -12.71** 10594B | -12.60%** 106.25 C | -14.06**
MTO3 Baba Tester | 126.50 B 5.71%* 139.38A 14.38** 124.06A 3.85 122.50A 2.60 121.25AB 2.71%* 125.31B 5.00%**

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.21° de verilen test grup-1 test melezlerinin kogan yiiksekligine iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1,
MLO02, ML03, ML04, ML07 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML05, ML06, MLO8 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO1 ve MTO03 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin
pozitif, MTO02 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda MLO7
ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML02, MLO8 ana hatlar1 i¢cin negatif GUY etkileri
saptanmigtir. MTO1 ve MTO03 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatti
icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML02, ML03, ML04 ana hatlar1 i¢in
pozitif GUY saptanirken MLO5, MLO08 ana hatlari icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba
tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatti icin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML03 ana hatti i¢in pozitif GUY saptanirken ML0O8 ana hatti i¢in negatif
GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO02 baba tester hatti
icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML0O1, ML02, ML03, ML04, ML05
ana hatlart icin pozitif GUY saptanirken ML06, MLO8 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MTO1 ve MTO3 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatti
icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML02, ML04 ana hatlar i¢in pozitif
GUY saptanirken MLOS ana hatlan i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 ve MTO03 baba
tester hatlarimin GUY etkilerinin pozitif, MTO02 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gére, ML04 ve ML07 kendilenmig hatlarinin
genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve dnemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.21°den
izlenebilmektedir. Bu durum &zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda
ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a Onemlidir. Kendilenmis hatlar
igerisinde MLO5 ve MLO08 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiitk bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez
kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO1 tester hattinin
yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO2 tester hattinin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu
nedenle MTO1 tester hattinin kogan yiiksekligi yoniinden uygun bir tester olarak kullanilabilecegi
goriilmektedir. Yiriittiikleri arastirmalarinda, Murtadha ve ark. (2018), kocan yiiksekligi iizerinde
genel uyum yetenegi yoniinden eklemeli gen etkilerinin belirgin oldugunu bildirirken, Dar ve ark.
(2017) ile Wolde ve ark. (2017) galismalarinda da her iki gen etkisini gdzlemlemis, eklemeli genlerin

kogan yiiksekligi tizerindeki baskin etki yarattigini vurgulamistir.

4.2.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Yiiksekligi
Varyans Analiz Sonug¢lari ve Ortalama Degerleri

Aragtirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes

lokasyonda denenen test melezleri ve standart ¢esitlerin kocan yiiksekligine iligkin saptanan tiim
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lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.22°de, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.23’te verilmistir.

Cizelge 4.22. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerin kogan yiiksekligine iligkin tiim
lokasyonlar lizerinden birlestirilmig varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 2437.02%*
Lokasyon 4 108.03
Lokasyon x Genotip 72 77.68%*
Tekerriir (lokasyon) 5 36.84
Tekerriir x Genotip 90 25.45
Toplam 189 277.07
Varyasyon katsayisi (%) 4.334

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.22° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 kogan yliiksekligi i¢in
lokasyonlar iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler ve lokasyon

x genotipler arasinda 0.01olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.23. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerin kogan yiiksekligine iliskin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S;:;:ilslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 540.28%** 491.45%%* 527.63** 510.16%* 678.22%*
Tekerriir 1 5.92 79.61 2.63 79.61 16.45

Tekerriir x Genotip 18 28.14 21.27 3041 21.27 26.17
Toplam 37 276.69 251.58 271.55 260.69 343.12
VK. % 4.515 4.034 4.784 3.961 4315

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.23° iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin kogan yiiksekligine iligkin her bir lokasyon ic¢in saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak énemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.24. Test Grubu-2 melezleri ve standart g¢esitlerde kocan yiiksekligine iligkin saptanan
ortalama veriler (cm)

Melezler Lgﬁi?;’;zlsr Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
ML09*MT04 140.00 AB 140.00 AB 130.00 AB 130.00 A-C 150.00 A 150.00 A
ML10*MTO04 130.00 C 125.00 B-E 127.50 A-C 127.50 A-D 135.00 B 135.00 A-C
ML11*MTO04 102.00 H-J 100.00 G-I 100.00 G-J 100.00 FG 110.00 D-F 100.00 EF
ML12*MT04 110.00 E-G 110.00 E-H 110.00 D-G 110.00 D-F 110.00 D-F 110.00 DE
ML13*MT04 113.00 EF 117.50 C-F 115.00 C-F 115.00 C-F 105.00 D-F 112.50 DE
ML14*MTO04 106.00 G-I 110.00 E-H 100.00 G-J 110.00 D-F 100.00 EF 110.00 DE
ML15*MTO04 100.00 1J 97.50 HI 95.00 H-J 102.50 E-G 105.00 D-F 100.00 EF
ML16*MTO04 98.007J 100.00 G-I 90.00J 90.00 GH 100.00 EF 110.00 DE
ML09*MTO05 137.00 AB 140.00 AB 130.00 AB 137.50 AB 140.00 AB 137.50 AB
ML10*MTO05 11400 E 115.00 C-G 100.00 G-J 115.00 C-F 120.00 CD 120.00 CD
ML11*MTO05 134.00 BC 127.50 B-D 140.00 A 127.50 A-D 137.50 AB 137.50 AB
ML12*MTO05 130.00 C 130.00 BC 132.50 AB 127.50 A-D 130.00 BC 130.00 BC
ML13*MTO05 107.00 F-H 105.00 F-H 107.50 E-H 112.50 C-F 110.00 D-F 100.00 EF
ML14*MTO05 123.00 D 127.50 B-D 122.50 B-D 130.00 A-C 110.00 D-F 125.00 B-D
ML15*MTO05 110.00 E-G 120.00 C-F 120.00 B-E 100.00 FG 100.00 EF 110.00 DE
ML16*MTO05 88.00 K 85.001 92.50 1J 82.50 H 95.00 F 85.00 F

75MAY75 107.00 F-H 112.50 D-H 105.00 F-I 107.50 EF 110.00 D-F 100.00 EF

DKC6980 142.00 A 150.00 A 135.00 AB 145.00 A 130.00 BC 150.00 A
P2088 121.00 D 120.00 C-F 120.00 B-E 120.00 B-E 115.00 DE 130.00 BC

Ortalama 116.42 117.50 114.34 115.26 116.45 118.55

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin kocan yliksekligi ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait kogan yiiksekligi degerleri Cizelge 4.24°te verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde kogan yiiksekligi 116.42 cm olarak tespit
edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek kocan yiiksekligi
DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisiik parselde kogan yiiksekligi ML16*MTO05 melez
kombinasyonunda 88.00 cm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki kogan yiiksekligi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde kogan yliksekliginin 150.00 cm ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 85.00 cm ile
ML16*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama kogan yiiksekligi 117.50 olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda
en yliksek parselde kocan yiiksekliginin 140.00 cm ile ML11*MTO05 melez kombinasyonundan, en
disiik ise 90.00 cm ile ML16*MT04 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir.
Denizkuyusu lokasyonunda en yliksek parselde kogan yiiksekliginin 145.00 cm ile DKC6980 kontrol
cesidinde saptanirken, en diisiik ise 82.50 cm ile ML16*MTO05 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan yiiksekligi 115.26
cm olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde kogan yiiksekliginin 150.00 cm
ile ML0O9*MTO04 melez kombinasyonundan, en disiik ise 95.00 cm ile ML16*MTO05 melez
kombinasyonundan elde edildigi gériilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kogan yiiksekligi 116.45 cm olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en yiiksek parselde kogan
yiiksekliginin 150.00 cm ile ML09*MT04 melez kombinasyonundan ve DKC6980 kontrol
¢esidinden saptanirken, en diisiik ise 85.00 cm ile ML16*MT05 melez kombinasyonundan elde
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edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan yiiksekligi 118.55

cm olarak belirlenmistir.

4.2.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kog¢an Yiiksekligine Iliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.25” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.26° da verilmistir.

Cizelge 4.25. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan yiiksekligine iligskin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 15 2397.17**
Ana hat 7 3555.36%*
Baba hat 1 1210.00**
Baba x Ana hat 7 1408.57**
Lokasyon 4 84.53
LokasyonxGenotip 60 76.70%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 27.08
Toplam 159 271.68
Varyasyon katsayisi (%) 4.520

$? (G.U.Y) 8.426
S?(0.UY) 138.149
G.U.Y/O.U.Y. 0.061

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina gore
(Cizelge 4.25) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve lokasyon x genotipler i¢in 0.01

diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.26. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan yiiksekligine iligkin lokasyonlar
bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi | Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
Genotip 15 495.83%*% | 514.53** 498.28** 581.61%** 613.70%**
Ana hat 7 712.50%* | 523.10** 818.64** 1009.71%* | 844.53**
Baba hat 1 312.50%* | 750.78%* 282.03%* 94.53 38.28
Baba x Ana hat 7 305.36%* | 472.21%* 208.82** 223.10%* | 465.07**
Tekerriir 1 3.13 132.03* 19.53 94.53 19.53
TekerriirxGenotip 15 33.13 18.70 27.86 24.53 31.20
Toplam 31 256.05 262.27 255.22 296.35 312.68
Varyasyon katsayisi (%) 4.978 3.817 4.647 4.266 4.773
$? (G.U.Y) 8.117 1.803 12.335 15.277 6.334
S (0.U.Y) 136.116 226.756 90.476 99.286 216.935
G.UY/O.UY. 0.060 0.008 0.136 0.154 0.029

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2 kogan yiiksekligine iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

incelendiginde (Cizelge 4.26), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda
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genotipler, ana hatlar ve baba x ana hatlar icin 0.01 diizeyinde, Gerdan, Kadirli ve Denizkuyusu
lokasyonlarinda baba hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda tekerriirler igin 0.05
diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda
saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansmin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmast, kocan yiiksekligi bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli
oldugunu gostermektedir. Benzer sekilde, Rahman ve ark. (2012) ile Murtadha ve ark. (2018)
calismalarinda, kogan yiiksekligi iizerinde eklemeli gen etkilerinin baskin oldugu saptarken, Musa
ve ark. (2024), Karim ve ark. (2022), Dar ve ark. (2017) ile Wolde ve ark. (2017) kocan yiiksekligi
iizerine yaptiklar1 analizlerde eklemeli ve dominant gen etkilerinin her ikisinide gézlemlemis olup,

eklemeli gen etkilerinin bu 6zellik ilizerinde daha etkin bir rol oynadigin1 vurgulamislardir.
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Cizelge 4.27. Test Grubu-2 melezlerinin kogan yiiksekligine iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyonlar Orta.l.amas1 Gerdan “ Kadirli . Denizkuyus}l Halitpasa“ Torbal1 “
Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO09*MT04 140.00 AB 4,25% 140.00 AB 3,13 130.00 AB 4,84 130.00 A-C -0,78 150.00 A 6,72 150.00 A 7,34
ML10*MTO04 130.00 C -4,25% 125.00 B-E 8,13 127.50 A-C 18,59%* 127.50 A-D 9,22% 135.00 B 9,22% 135.00 A-C 8,59%*
MLI11*MTO04 102.00 H-J 10,75%% 100.00 G-I -10,63* 100.00 G-J | -15,16%** 100.00 FG | -10,78** | 110.00 D-F | -12,03%** 100.00 EF -17,66**
ML12*MT04 110.00 E-G | -10,75%* 110.00 E-H -6,88 110.00 D-G -6,41* 110.00 D-F -5,78 110.00 D-F -8,28* 110.00 DE -8,91*
ML13*MT04 113.00 EF -13,25%* 117.50 C-F 9,38* 115.00 C-F 8,59%%* 115.00 C-F 4,22 105.00 D-F -0,78 112.50 DE 7,34
ML14*MT04 106.00 G-I 13,25%* 110.00 E-H -5,63 100.00 G-J -6,41* 110.00 D-F -7,03 100.00 EF -3,28 110.00 DE -6,41
ML15*MT04 100.00 1IJ -7,25%% 97.50 HI -8,13 95.00 H-J -7,66* 102.50 E-G 4,22 105.00 D-F 4,22 100.00 EF -3,91
ML16*MT04 98.00J 7,25%* 100.00 G-I 10,63* 90.00J 3,59 90.00 GH 6,72 100.00 EF 4,22 110.00 DE 13,59%*
MLO09*MTO05 137.00 AB 5,75%* 140.00 AB -3,13 130.00 AB -4,84 137.50 AB 0,78 140.00 AB -6,72 137.50 AB -7,34
ML10*MTO05 114.00 E -5,75%%* 115.00 C-G -8,13 100.00 G-J | -18,59** | 115.00 C-F -9,22% 120.00 CD -9,22% 120.00 CD -8,59*
ML11*MTO05 134.00 BC -5,75%%* 127.50 B-D 10,63* 140.00 A 15,16%* 127.50 A-D | 10,78%** 137.50 AB 12,03%%* 137.50 AB 17,66%**
ML12*MTO05 130.00 C 5,75%* 130.00 BC 6,88 132.50 AB 6,41* 127.50 A-D 5,78 130.00 BC 8,28%* 130.00 BC 8,91%*
ML13*MTO05 107.00 F-H -2,25 105.00 F-H -9,38* 107.50 E-H -8,59#%* 112.50 C-F -4,22 110.00 D-F 0,78 100.00 EF -7,34
ML14*MTO05 123.00 D 2,25 127.50 B-D 5,63 122.50 B-D 6,41* 130.00 A-C 7,03 110.00 D-F 3,28 125.00 B-D 6,41
ML15*MTO05 110.00 E-G 7,75%* 120.00 C-F 8,13 120.00 B-E 7,66* 100.00 FG -4,22 100.00 EF -4,22 110.00 DE 391
ML16*MTO05 88.00 K -7,715%%* 85.001 -10,63* 92501 -3,59 82.50H -6,72 95.00F -4,22 85.00 F -13,59%*

-

**: Strasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.27° de sunulan test grubu-2 test melezlerinin kogan yiiksekligine iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML10 x
MTO04, ML13 x MT04, ML16 x MT04, ML11 x MT05, ML12 x MT05, ML14 x MTO0S, melez
kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, ML0O9 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde
onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML09 x MT05 melez kombinasyonu
icin 0.05 diizeyinde, ML11 x MT04, ML12 x MT04, ML14 x MT04, ML.10 x MT05, ML13 x MTOS,
ML16 x MT05 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan lokasyonunda ML13 x MT04, ML16 x MT04, ML11 x MT05
melez kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde dnemli pozitif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, ML11 x MT04, ML13 x MTO05, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlari i¢in 0.05
diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda
ML10 x MT04, ML11 x MT05, ML13 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif,
ML12 x MTO05, ML14 x MTO05, ML15 x MTO05 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT04, ML14 x MT04, ML15 x
MTO04 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML10 x MTO05, ML11 x MT04, ML13 x MTO05
melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde énemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmigtir. Denizkuyusu lokasyonunda ML11 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde
pozitif, ML10 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanirken, ML10 x MT05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML11 x MT04
melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmigtir. Halitpasa lokasyonunda ML11 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde
pozitif, ML10 x MT04, ML12 x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde 6énemli pozitif
ozel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML10 x MT05 melez kombinasyonu igin 0.05
diizeyinde, ML11 x MT04 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmugtir. Torbali lokasyonunda ML11 x MT05, ML16 x MT04 melez
kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML10 x MT04, ML12 x MTO05 melez kombinasyonlari
i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML10 x MTO05,
ML12 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML11 x MT04, ML16 x MT05 melez
kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlarinin
farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.27) belirlenmis olup, ML09 x MT04, ML11 x MTO05 melez
kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML09 x MTO05, ML10 x MT05 melez
kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmistir. Kogan yiiksekligi bakimindan tester hatlar
incelendiginde, MT04 ve MTOS5 tester hatlarmin pozitif ve negatif QUY etkileri gosterdigi tespit
edilmistir. Tester hatlarin farkli anac¢larla melezlenmesi durumunda MT04 ve MTO05 hatlarinin diisiik
ve yiiksek kogan 6zelligi lizerinde etkilerinin farkliliklar gosterdigi belirlenmistir. Bu durum, kogan

uzunlugu 6zelligi iizerinde eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin nemli olabilecegini
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gostermektedir. Benzer sekilde, Ji ve ark. (2006) kogan yiiksekligi iizerine yaptiklar1 ¢aligmada, bazi
melez kombinasyonlarinin pozitif 6zel uyum yetenegi gosterdigini, farkli kombinasyonlarda ise

negatif 6zel uyum yetenegi tespit etmislerdir.
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Cizelge 4.28. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kocan yiiksekligine iligkin genel uyum yetenegi verileri

b | Ebeveyn Genotipler Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
YT durumu Ortalama GUY Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY
MLO09 Ana 138.50A 23.38%* 140.00A 24 .38%%* 130.00A 16.72%% 133.75A 20.16%%* 145.00A 28.91%%* 143.75A 26.72%*
MLI10 Ana 122.00 B 6.88%* 120.00 B 4.38* 113.75 BC 0.47 121.25AB 7.66%* 127.50 B 11.41%%* 127.50 B 10.47%%*
MLI11 Ana 118.00 BC 2.88%* 113.75B -1.88 120.00AB 6.72%* 113.75 BC 0.16 12375 B 7.66%* 118.75 BC 1.72
MLI12 Ana 120.00 B 4.88%* 120.00 B 4.38* 121.25AB 7.97%* 118.75 B 5.16%* 120.00 B 3.91%* 120.00 BC 2.97
MLI13 Ana 110.00 D -5.13%%* 111.25B -4.38% 111.25 BC -2.03 113.75 BC 0.16 107.50 C -8.59%#% 106.25 CD | -10.78**
ML14 Ana 114.50 CD -0.63%%* 118.75 B 3.13 111.25 BC -2.03 120.00AB 6.41%* 105.00C | -11.09** | 117.50 BC 0.47
MLI15 Ana 105.00 E -10.13%* 108.75 BC | -6.88%*%* 107.50 C -5.78%%* 101.25 C | -12.34%* 102.50 C | -13.59** | 105.00 CD | -12.03**
MLI16 Ana 93.00 F -22.13%* 92.50C -23.13%* 91.25D -22.03%* 86.25 D -27.34%* 97.50 C -18.59%* 97.50 D -19.53%*
MTO04 Baba 112.38 B -2.75%%* 112.50 -3.13%% 108.44 -4.84%%* 110.63 -2.97 114.38 -1.72 115.94 -1.09
MTO5 Fl]::;tt)zr 117.88A 2.775%* 118.75 3.13%* 118.13 4.84%% 116.56 2.97 117.81 1.72 118.13 1.09
Tester

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.28” de verilen test grup-2 test melezlerinin kogan yiiksekligine iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO09,
ML10, ML11, ML12 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken ML13, ML14, ML15, ML16 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO5 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO04 baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML09, ML10,
ML12 ana hatti i¢in pozitif GUY saptanirken ML13, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. MTOS5 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT04 baba tester hatt1 i¢in
negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML09, ML11, ML12 ana hatt1 i¢in pozitif
GUY saptanirken ML15, ML16 ana hatlari i¢cin negatif GUY etkileri saptanmistir. MTOS baba tester
hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT04 baba tester hatti icin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML09, ML10, ML12, ML14 ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanirken
ML15, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda MLO9,
ML10, ML11, ML12 ana hatti i¢in pozitif GUY saptanirken ML13, ML14, ML15, ML16 ana hatlar
icin negatif GUY etkileri saptanmigtir. Torbali lokasyonunda ML0O9, ML10 ana hatt1 i¢in pozitif
GUY saptanirken ML13, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Genel
uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML09 ve ML10 kendilenmis hatlarinin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve onemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.28’den izlenebilmektedir.
Bu durum o&zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a 6nemlidir. Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML13, ML15
ve ML16 hatlarinin ise GUY etkisinin diigiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gostermektedir. Aymi ¢izelgeden, MTOS5 tester hattinin yiiksek GUY
etkisi gostermesine karsin, MT04 tester hattinin diisitk GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT05
tester hattinin kogan yiiksekligi yoniinden uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir.
Yirtittiikleri ¢alismalarinda, Ji ve ark. (2006), genel uyum yetenegi (GUY) bakimindan dominant
(eklemeli olmayan) gen etkilerinin kogan yiiksekligi iizerinde baskin oldugunu tespit ederken,
Rahman ve ark. (2012) ise eklemeli gen etkilerinin kocan yiiksekligi iizerinde daha fazla etkili

oldugunu saptamislardir.

4.3. Kocan Uzunlugu
4.3.1. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Ko¢can Uzunlugu
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin kogan uzunluguna iligkin saptanan tiim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.29°da, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.30’da verilmistir.
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Cizelge 4.29. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin kogan uzunluguna iligkin tiim lokasyonlar

iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 48.35%*
Lokasyon 4 24.40%*
Lokasyon x Genotip 104 3.77
Tekerriir (lokasyon) 5 2.02
Tekerriir x Genotip 130 3.18
Toplam 269 8.07
Varyasyon katsayisi (%) 10.613

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.29° un incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 kogcan uzunlugu igin
lokasyonlar iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarima gore genotipler ve

lokasyonlar arasinda 0.01 diizeyinde istatistiki olarak dnemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.30. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerin kogan uzunluguna iligkin her bir lokasyon
icin saptanan varyans analiz sonuglari

VaryaS}ion Serbesth.k Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpasa | Torbali
kaynagi derecesi
Genotip 26 11.85%* 12.03* 11.47+* 13.71%% | 14.40%*
Tekerrtir 1 2.67 5.35 0.07 0.17 1.85
Tekerriir x 26 1.51 5.93 0.69 2.24 551
Genotip
Toplam 53 6.60 8.91 5.97 7.83 9.80
V.K. % 7.235 14.891 4.938 9.351 13.199

*, **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.30° un incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
gesitlerin kogan uzunluguna iligkin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda ise 0.05 diizeyinde istatistiksel olarak énemli

oldugu saptanmustir.
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Cizelge 4.31. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerde kocan uzunluguna iliskin saptanan
ortalama veriler (cm)

Melezler Lokasyonlar Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbalt
Ortalamast
MLO1*MTO1 17,00 C-E 21,00 A-C 14,50 A-C 17,50 B-E 15,50 B-F 16,50 A-C
MLO02*MTO1 18,20 B-D 17,50 C-E 18,00 A-C 18,50 B-D 18,50 B-D 18,50 A-C
MLO3*MTO1 15,00 E-G 15,50 D-F 15,00 A-C 14,50 FG 14,50C-F 15,50 BC
ML04*MTO1 14,00 FG 15,00 EF 12,00 C 15,00 EF 13,00 EF 15,00 BC
MLO5*MTO1 16,00 D-F 16,00 D-F 16,00 A-C 16,00 D-F 14,00 D-F 18,00 A-C
MLO6*MTO1 16,00 D-F 16,00 D-F 16,00 A-C 16,00 D-F 14,00 D-F 18,00 A-C
MLO7*MTO1 16,00 D-F 16,00 D-F 16,00 A-C 16,00 D-F 14,00 D-F 18,00 A-C
MLO8*MTO1 15,00 E-G 15,50 D-F 15,00 A-C 14,50 FG 14,50C-F 15,50 BC
MLO1*MT02 16,00 D-F 16,00 D-F 16,00 A-C 16,00 D-F 14,00 D-F 18,00 A-C
ML02*MT02 17,00 C-E 21,50 AB 14,00 BC 17,50 B-E 15,50 B-F 16,50 A-C
MLO03*MT02 20,00 B 19,50 B-D 20,00 A-C 20,00 B 19,00 BC 21,50 AB
MLO04*MT02 16,00 D-F 16,00 D-F 16,00 A-C 16,00 D-F 14,00 D-F 18,00 A-C
MLO5*MT02 13,00 G 12,50 F 13,00 BC 12,00 G 14,50C-F 13,00 C
ML0O6*MT02 15,00 E-G 15,50 D-F 15,00 A-C 14,50 FG 14,50C-F 15,50 BC
MLO7*MT02 17,00 C-E 20,50 A-C 15,50 A-C 17,50 B-E 15,00C-F 16,50 A-C
MLO08*MT02 14,00 FG 15,00 EF 13,00 BC 15,00 EF 12,00 F 15,00 BC
MLO1*MTO03 15,00 E-G 15,50 D-F 15,00 A-C 14,50 FG 14,50C-F 15,50 BC
ML02*MTO03 20,00 B 18,50 B-E 20,00 A-C 20,00 B 20,00 AB 21,50 AB
ML03*MT03 18,20 B-D 17,50 C-E 18,00 A-C 18,50 B-D 18,50 B-D 18,50 A-C
ML04*MT03 19,00 BC 17,50 C-E 18,00 A-C 18,00 B-D 18,00 B-D 23,50 A
MLO5*MTO03 19,00 BC 17,50 C-E 17,50 A-C 19,00 BC 17,50 B-E 23,50 A
MLO6*MTO03 18,00 B-D 16,50 D-F 17,50 A-C 18,50 B-D 20,00 AB 17,50 A-C
MLO7*MTO03 23,00 A 23,50 A 22,50 A 24,00 A 23,50 A 21,50 AB
MLO8*MTO03 17,00 C-E 18,00 B-E 17,50 A-C 17,50 B-E 15,50 B-F 16,50 A-C
75MAY75 16,00 D-F 15,00 EF 15,00 A-C 16,00 D-F 17,00 B-E 17,00 A-C
DKC6980 18,00 B-D 15,00 EF 20,50 AB 17,00C-F 17,00 B-E 20,50 A-C
P2088 15,00 E-G 15,50 D-F 15,00 A-C 14,50 FG 14,50C-F 15,50 BC
Ortalama 16,79 17,00 16,35 16,81 16,02 17,78

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin kogan uzunlugu ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait kogan uzunlugu degerleri Cizelge 4.31°de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde kogan uzunlugu 16.79 cm olarak tespit edilmistir.
Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en uzun kogcan MLO7*MTO03 melez
kombinasyonunda saptanirken, en kisa kocan uzunlugu MLO5*MT02 melez kombinasyonunda
13.00 cm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki bitkilerin kogan uzunlugu bakimindan
melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek kogan
uzunlugunun 23.50 cm ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 12.50 cm ile
MLO5*MTO02 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama kogan uzunlugu 46.28 cm olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda
en yiiksek kocan uzunlugunun 22.50 cm ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
12.00 cm ile ML04*MTO01 melez kombinasyonundan elde edildigi goriillmektedir. Bu lokasyonda
tiim genotiplerin parselde ortalama kogan uzunlugu 16.35 cm olarak belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda en yliksek kocan uzunlugunun 24.00 cm ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan,
en diigiik ise 12.00 cm ile MLO5*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu
lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kocan uzunlugu 16.81 cm olarak belirlenmistir.

Halitpasa lokasyonunda en yiiksek kocan uzunlugunun 23.50 cm ile MLO7*MTO03 melez
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kombinasyonundan, en diisiik ise 12.00 cm ile MLO8*MT02 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan uzunlugu 16.02 cm olarak
belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en yiiksek kogan uzunlugunun 23.50 cm ile ML04*MTO03,
MLO5*MTO03 melez kombinasyonlarindan, en diisik ise 13.00 cm ile MLO5S*MTO02 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama

kogan uzunlugu 17.78 cm olarak belirlenmistir.

4.3.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Uzunluguna iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.32” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.33’ de verilmistir.

Cizelge 4.32. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan uzunluguna iliskin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 52.32%%
Ana hat 7 46.12%*
Baba hat 2 194.60**
Baba x Ana hat 14 33.70%*
Lokasyon 4 24.87*
LokasyonxGenotip 92 3.63
Tekerriir 5 5.00
Tekerriirx Genotip 115 3.05
Toplam 239 8.37
Varyasyon katsayis1 (%) 10.363

$?2(G.U.Y) 0.123
$%2(0.U.Y) 3.065
G.U.Y/O.U.Y. 0.040

* **: Swrasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.32) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde,

lokasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmustir.
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Cizelge 4.33. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan uzunluguna iliskin lokasyonlar

bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi berbestlik derecesi | Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpagsa | Torbali
Genotip 23 12.39%* 11.78 12.40%* 15.13%* 15.13*%*
Ana hat 7 16.24** 8.56 11.43%* 13.10%* 8.56
Baba hat 2 9.33%* 46.02%* 39.44** 71.31%* 46.08%**
Baba x Ana hat 14 10.90** 8.50 7.54%* 8.12%* 13.99%*
Tekerriir 1 1.69 8.33 0.52 0.75 2.08
TekerriirxGenotip 23 1.56 6.38 0.65 2.32 4.34
Toplam 47 6.86 9.06 6.40 8.55 9.57
Varyasyon katsayisi (%) 7.243 15.500 4.765 9.510 11.715
$? (G.U.Y) 0.051 0.113 0.137 0.242 0.039
S2(0.U.Y) 4.674 1.060 3.443 2.903 4.822
G.U.Y/O.UY. 0.011 0.107 0.040 0.083 0.008

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1 kogan uzunluguna iligkin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.33), Gerdan, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda genotipler
ve baba hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
baba hatlar 0.01 diizeyinde, Gerdan, Denizkuyusu, Halitpasa lokasyonlarinda ana hatlar 0.01
diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda
saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansmin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmasi, kocan uzunlugu bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli
oldugunu gostermektedir. Benzer sekilde, Konak ve ark. (1999) ile Turgut (2003), kocan uzunlugu
bakimindan 6zel uyum yetenegi varyansinin, genel uyum yetenegi varyansindan daha yiiksek

oldugunu saplamislardir ve dominant gen etkilerinin baskin oldugunu belirtmislerdir.
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Cizelge 4.34. Test Grubu-1 melezlerinin kogan uzunluguna iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyonlar Orta}amam Gerdan " Kadirli " Denizkuyus"u Halitpasa" Torbali _
Ortalama ouyY Ortalama ouyY Ortalama (01604 Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
MLO1*MTO1 17.00 C-E 1,95%* 21.00 A-C 4,17** 14.50 A-C 0,31 17.50 B-E 2,44 15.50 B-F 2,08 16.50 A-C 0,75
ML02*MTO1 18.20 B-D 0,75 17.50 C-E -1,00 18.00 A-C 1,65 18.50 B-D 0,77 18.50 B-D 1,75 18.50 A-C 0,58
MLO03*MTO01 15.00 E-G -1,78%** 15.50 D-F -1,33 15.00 A-C -1,69 14.50 FG -2,23%* 14.50C-F -1,58 15.50 BC -2,08
ML04*MTO1 14.00 FG -1,38* 15.00 EF -0,50 12.00 C -2,35 15.00 EF -0,40 13.00 EF -0,75 15.00 BC -2,92
MLO5*MTO1 16.00 D-F 0,95 16.00 D-F 1,33 16.00 A-C 1,48 16.00 D-F 1,27* 14.00 D-F -0,08 18.00 A-C 0,75
MLO6*MTO1 16.00 D-F 0,62 16.00 D-F 0,67 16.00 A-C 0,81 16.00 D-F 0,60 14.00 D-F -0,92 18.00 A-C 1,92
MLO7*MTO1 16.00 D-F -1,72%* 16.00 D-F -3,33%* 16.00 A-C -1,02 16.00 D-F -2,23%* 14.00 D-F -2,25% 18.00 A-C 0,25
MLO8*MTO1 15.00 E-G 0,62 15.50 D-F 0,00 15.00 A-C 0,81 14.50 FG -0,23 14.50C-F 1,75 15.50 BC 0,75
MLO1*MT02 16.00 D-F 0,85 16.00 D-F -1,33 16.00 A-C 1,81 16.00 D-F 0,88 14.00 D-F 0,52 18.00 A-C 2,38
ML02*MTO02 17.00 C-E -0,55 21.50 AB 2,50%* 14.00 BC -2,35 17.50 B-E -0,29 15.50 B-F -1,31 16.50 A-C -1,29
MLO03*MT02 20.00 B 3,12%% 19.50 B-D 2,17* 20.00 A-C 3,31 20.00 B 3,21%* 19.00 BC 2,85* 21.50 AB 4,04*
ML04*MTO02 16.00 D-F 0,52 16.00 D-F 0,00 16.00 A-C 1,65 16.00 D-F 0,54 14.00 D-F 0,19 18.00 A-C 0,21
MLO5*MTO02 13.00 G -2,15%* 12.50 F -2,67%* 13.00 BC -1,52 12.00 G -2,79%* 14.50C-F 0,35 13.00 C -4,13*
MLO06*MT02 15.00 E-G -0,48 15.50 D-F -0,33 15.00 A-C -0,19 14.50 FG -0,96 14.50C-F -0,48 15.50 BC -0,46
MLO7*MTO02 17.00 C-E -0,82 20.50 A-C 0,67 15.50 A-C -1,52 17.50 B-E -0,79 15.00C-F -1,31 16.50 A-C -1,13
MLO08*MT02 14.00 FG -0,48 15.00 EF -1,00 13.00 BC -1,19 15.00 EF 0,21 12.00 F -0,81 15.00 BC 0,38
MLO1*MTO03 15.00 E-G -2,80%* 15.50 D-F -2,83%* 15.00 A-C -2,13 14.50 FG -3,31%* 14.50C-F -2,60* 15.50 BC -3,13*
MLO02*MTO03 20.00 B -0,20 18.50 B-E -1,50 20.00 A-C 0,71 20.00 B -0,48 20.00 AB -0,44 21.50 AB 0,71
MLO03*MTO03 18.20 B-D -1,33* 17.50 C-E -0,83 18.00 A-C -1,63 18.50 B-D -0,98 18.50 B-D -1,27 18.50 A-C -1,96
ML04*MTO03 19.00 BC 0,87 17.50 C-E 0,50 18.00 A-C 0,71 18.00 B-D -0,15 18.00 B-D 0,56 23.50 A 2,71
MLO5*MTO03 19.00 BC 1,20%* 17.50 C-E 1,33 17.50 A-C 0,04 19.00 BC 1,52% 17.50 B-E -0,27 23.50 A 3,38*
MLO06*MTO03 18.00 B-D -0,13 16.50 D-F -0,33 17.50 A-C -0,63 18.50 B-D 0,35 20.00 AB 1,40 17.50 A-C -1,46
MLO7*MTO03 23.00 A 2,53 % 23.50 A 2,67** 22.50 A 2,54 24.00 A 3,02%* 23.50 A 3,56%** 21.50 AB 0,88
MLO08*MTO03 17.00 C-E -0,13 18.00 B-E 1,00 17.50 A-C 0,38 17.50 B-E 0,02 15.50 B-F -0,94 16.50 A-C -1,13

**: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.34’ de sunulan test grubu-1 test melezlerinin kogan uzunluguna iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1 x
MTO1, ML03 x MT02, ML07 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, MLO5 x MT03
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, ML03 x MT03, ML04 x MTO01 melez kombinasyonlar1 igin 0.05 diizeyinde, MLO1 x
MTO03, ML03 x MTO1, MLO0O5 x MT02, MLO7 x MTO1 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan lokasyonunda MLO1 x
MTO1, ML02 x MT02, ML0O7 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO3 x
MTO02 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, MLO1 x MTO03, ML05 x MT02, ML07 x MT01 melez kombinasyonlarinda ise 0.01
diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda ML0O1 x MTO1, ML03 x MT02, ML07 x MT03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01
diizeyinde pozitif, MLO5 x MTO01, MLO5 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MTO03, ML03 x MTO1, MLO5 x
MTO02, MLO7 x MT01 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML07 x MT03 melez kombinasyonu
icin 0.01 diizeyinde pozitif, MLO3 x MT02 melez kombinasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde dnemli
pozitif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MT03, ML07 x MTO01 melez
kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannugtir.
Torbali lokasyonunda ML03 x MT02, MLO5 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde
onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MT03, MLO05 x MT02 melez
kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannugtir.
Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer alan melez misir kombinasyonlarmin farkliliklar
gosterdigi  (Cizelge 4.34) belirlenmis olup, ML07 x MTO03, ML03 x MT02 melez
kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, MLO2 x MT03, ML03 x MT03 melez
kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmustir. Kogan uzunlugu bakimindan tester hatlar
incelendiginde, MTO01, MT02 ve MTO03 tester hatlarinin pozitif ve negatif OUY etkileri gdsterdigi
tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MTO02 ve MTO03 hatlari
uzun kocan 6zelligine katki saglarken, MTO1 hatt1 ise diisiik kogan 6zelligi {izerinde olumlu bir
etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, kogan uzunlugu &zelligi iizerinde eklemeli ve
dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Yaptiklar1 aragtirmalarda, Hussain ve
Sulaiman (2011) ile Yiice ve Turgut (1990) kogan uzunlugu bakimmdan QUY varyansinin GUY
varyansindan daha yiliksek oldugunu ve dominant gen etkilerinin baskin oldugunu tespit etmislerdir.
Soyeum ve ark. (2016) GUY varyansiin QUY varyansina gore daha yiiksek oldugu ve eklemeli gen
etkisinin bu Ozellik iizerinde daha fazla etkili oldugu sonucuna varilmistir. Bu durum, kogan
uzunlugu bakimindan eklemeli ve dominant gen etkilerinin, melez kombinasyonlarinda kullanilan

ebeveyn hat ve tester hattin uyumuna bagli olarak farklilik gosterdigini ortaya koymaktadir.
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Cizelge 4.35. Test Grubu-1ana hatlar ve baba tester hatlarinin kogan uzunluguna iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn | Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO1 Ana 16.00 B -0.85%%* 17.50AB 0.27 15.17A -1.13 16.00 D -0.94%%* 14.67AB -1.33%* 16.67A -1.13
MLO02 Ana 18.40A 1.55%%* 19.17A 1.94%* 17.33A 1.04 18.67AB 1.73%* 18.00A 2.00%* 18.83A 1.04
MLO03 Ana 17.73A 0.88%%* 17.50AB 0.27 17.67A 1.38 17.67 BC 0.73%* 17.33AB 1.33* 18.50A 0.71
MLO04 Ana 16.33 B -0.527%%* 16.17B -1.06* 15.33A -0.96 16.33 CD -0.60* 15.00AB -1.00 18.83A 1.04
MLO5 Ana 16.00 B -0.85%%* 15.33B -1.90%* 15.50A -0.79 15.67D -1.27%* 15.33AB -0.67 18.17A 0.38
MLO6 Ana 16.33 B -0.527%%* 16.00 B -1.23%* 16.17A -0.13 16.33 CD -0.60* 16.17AB 0.17 17.00A -0.79
MLO7 Ana 18.67A 1.82%% 20.00A 2.77%* 18.00A 1.71 19.17A 2.23%* 17.50A 1.50%* 18.67A 0.88
MLO08 Ana 1533 B -1.52%%* 16.17B -1.06* 15.17A -1.13 15.67D -1.27%* 14.00 B -2.00%* 15.67A -2.13%%*
MTO1 Baba Tester 1590 B -0.95%%* 16.56A -0.67%* 15.31A -0.98%* 16.00 B -0.94%%* 14.75A -1.25%%* 16.88A -0.92%
MTO02 Baba Tester 16.00 B -0.85%* 17.06A -0.17 1531A -0.98%* 16.06 B -0.88%* 14.81A -1.19%* 16.75A -1.04*
MTO03 Baba Tester 18.65A 1.80%* 18.06A 0.83%* 18.25A 1.96%* 18.75A 1.81%* 18.44A 2.44%* 19.75A 1.96%**

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.35° de verilen test grup-1 test melezlerinin kogan uzunluguna iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO02,
MLO03, MLO7 ana hatlar1 igin pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04, ML05, ML06, ML08 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT03 baba tester hatlariin GUY etkilerinin pozitif,
MTO1 ve MTO2 baba tester hatlari i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda
MLO02, MLO07 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML04, ML05, ML06, ML08 ana hatlar1 i¢gin
negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO3 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO1 baba
tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda MTO03 baba tester hattinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester hatlar1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML02, ML03, MLO7 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1,
MLO04, MLOS, MLO6 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO3 baba tester hattinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester hatlar1 i¢cin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Halitpasa lokasyonunda ML02, ML03, MLO7 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLOS8
ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO03 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin
pozitif, MTO01 ve MTO02 baba tester hatlar1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Torbali
lokasyonunda MLO8 ana hatti i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT03 baba tester hatlarinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML02, ML03 ve ML0O7 kendilenmis hatlarinin genel
olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve Onemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.35’ten
izlenebilmektedir. Bu durum &zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda
ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a onemlidir. Kendilenmis hatlar
igerisinde MLO8 hattinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tim melez
kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO3 tester hattinin
yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO1 ve MTO2 tester hatlarinin diisiik GUY etkisine sahip
oldugu, bu nedenle MTO3 tester hattinin kogan uzunlugu bakimindan uygun bir tester olarak
kullanilabilecegi goriilmektedir. Benzer sekilde, Mosa ve ark (2024) ile Kara (2000) yaptiklar
arastirmada genel uyum yetenegi bakimindan hatlar tizerinde pozitif ve negatif etkileri saptamis olup,
kogan wuzunlugu bakimindan genel uyum yeteneginin genetik materyale gore farklilik

gosterebilecegini tespit etmistir.

4.3.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Ko¢can Uzunlugu
Varyans Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart ¢esitlerin kogan uzunluguna iligkin saptanan tiim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.36’da, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.37’de verilmistir.
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Cizelge 4.36. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin kogan uzunluguna iligkin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 26.49%*
Lokasyon 4 4.70
Lokasyon x Genotip 72 2.60
Tekerriir (lokasyon) 5 1.34
Tekerriir x Genotip 90 2.73
Toplam 189 4.95
Varyasyon katsayisi (%) 10.491

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.36° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 kogan uzunlugu i¢in
lokasyonlar {izerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina goére genotipler arasinda 0.01

olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.37. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerin kogan uzunluguna iliskin her bir lokasyon
icin saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sde;];::;lslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torball
Genotip 18 5.33*% 6.29 5.73%* 7.41%* 12.13%%*
Tekerriir 1 4.45 0.95 0.24 0.11 0.95

Tekerriir x Genotip 18 1.73 6.45 0.68 1.99 2.78
Toplam 37 3.55 6.22 3.13 4.58 7.28
VK. % 8.445 16.579 5.219 8.973 10.254

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.37° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
gesitlerin kogan uzunluguna iliskin her bir lokasyon igin saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan lokasyonunda 0.05 diizeyinde, Denizkuyusu,
Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak onemli oldugu

belirlenmistir.
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Cizelge 4.38. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde kocan uzunluguna iliskin saptanan
ortalama veriler (cm)

Melezler Lokasyonlar Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbalt
Ortalamast
ML09*MT04 17.00 BC 17.00 A-C 16.50 18.50 A-C 16.50 A-C 16.50 B-D
ML10*MT04 17.00 BC 17.00 A-C 17.00 17.00 B-D 17.00 A-C 17.00 B-D
ML11*MT04 20.00 A 19.50 A 19.00 20.00 A 21.00 A 20.50 AB
ML12*MT04 16.00 CD 16.00 A-C 16.00 16.00 CD 14.00 BC 18.00 A-C
ML13*MT04 15.00 CD 15.50 A-C 15.00 14.50D 14.50 BC 15.50 B-D
ML14*MT04 15.00 CD 15.50 A-C 15.00 14.50D 15.50 BC 14.50 CD
ML15*MT04 14.00 D 14.00 C 12.50 14.50D 15.00 BC 14.00 CD
ML16*MT04 14.00D 14.00 C 13.50 14.50D 14.00 BC 14.00 CD
MLO9*MTO5 16.00 CD 15.50 A-C 16.00 16.00 CD 14.50 BC 18.00 A-C
ML10*MTO05 15.00 CD 15.50 A-C 15.00 14.50D 14.50 BC 15.50 B-D
MLI11*MTO05 19.00 AB 18.50 AB 17.50 19.00 AB 17.50 A-C 22.50 A
ML12*MTO05 16.00 CD 16.00 A-C 16.00 16.00 CD 14.00 BC 18.00 A-C
MLI13*MTO05 15.00 CD 15.00 BC 15.50 14.50D 14.50 BC 15.50 B-D
ML14*MTO05 15.00 CD 15.50 A-C 14.00 14.50D 15.50 BC 15.50 B-D
ML15*MTO05 14.00 D 13.00 C 15.50 15.00D 13.00 C 13.50 CD
MLI16*MTO05 15.00 CD 14.00 C 15.00 1450 D 16.00 BC 15.50 B-D
T5SMAY75 16.00 CD 14.00 C 15.00 16.00 CD 18.00 AB 17.00 B-D
DKC6980 16.00 CD 14.00 C 16.00 16.00 CD 18.00 AB 16.00 B-D
P2088 14.00 D 16.00 A-C 11.00 15.00 D 16.00 BC 12.00 D
Ortalama 15.74 15.55 15.32 15.82 15.74 16.26

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin kogan uzunlugu ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait kogan uzunlugu degerleri Cizelge 4.38’de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama kogan uzunlugu 15.74 cm olarak tespit edilmistir. Tiim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore en uzun kocan ML11*MT04 melez kombinasyonunda
saptanirken, en kisa kogan uzunlugu ML15*MT04, ML16*MT04, MLI5*MT05 melez
kombinasyonlarinda ve P2088 kontrol ¢esidinde 14.00 cm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda
parseldeki bitkilerin kocan wuzunlugu bakimindan melez kombinasyonlarin  durumu
degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek kogan uzunlugunun 19.50 cmile ML11*MT04
melez kombinasyonundan, en diisiik ise 13.00 cm ile ML15*MTO05 melez kombinasyonlarindan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kog¢an uzunlugu 15.55 cm
olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda tiim genotiplerin parselde ortalama kog¢an uzunlugu
15.32 cm olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek kogan uzunlugunun 20.00 cm
ile ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 14.50 cm ile ML13*MT04, ML14*MT04,
MLI15*MT04, ML16*MT04, ML10*MT05, ML13*MTO05, ML14*MT05, ML16*MT05 melez
kombinasyonlarindan elde edildigi goriillmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kocan uzunlugu 15.82 cm olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek kocan
uzunlugunun 21.00 cm ile ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 13.00 cm ile
ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi gorilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama kogan uzunlugu 15.74 cm olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en

yiiksek kogan uzunlugunun 22.50 cm ile ML11*MTO05 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 12.00
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cm ile P2088 kontrol g¢esidinden elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin

ortalama kogan uzunlugu 16.26 cm olarak belirlenmistir.

4.3.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Uzunluguna iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.39° da, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.40° da verilmistir.

Cizelge 4.39. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kocan uzunluguna iliskin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 15 29.63%*
Ana hat 7 58.48%*
Baba hat 1 5.63
Baba x Ana hat 7 4.08
Lokasyon 4 5.48*
LokasyonxGenotip 60 1.73
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 2.70
Toplam 159 4.88
Varyasyon katsayisi (%) 10.387

$?2(G.U.Y) 0.217
$?(0.U.Y) 0.138
G.U.Y/O.U.Y. 1.569

*, % Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.39) genotipler, ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, lokasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde
istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir. GUY varyansimin OUY varyansindan daha yiiksek

saptanmasi, kocan uzunlugu bakimindan eklemeli gen etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir.

Cizelge 4.40. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan uzunluguna iliskin lokasyonlar
bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
Genotip 15 5.66 4.86 6.78** 7.33%* 11.93%*
Ana hat 7 11.17 7.70 12.57** 11.34%* 23.86**
Baba hat 1 3.78 0.00 3.78* 8.00* 2.00
Baba x Ana hat 7 0.42 2.71 1.42 3.21% 1.43
Tekerriir 1 2.53 0.13 0.03 0.50 0.50
TekerriirxGenotip 15 1.66 6.99 0.70 1.17 2.97
Toplam 31 3.63 5.74 3.62 4.13 7.23
Varyasyon katsayisi (%) 8.208 16.991 5.273 6.997 10.439
$? (G.U.Y) 0.223 0.091 0.228 0.175 0.448
S?2(0.UY) -0.620 -2.139 0.363 1.024 -0.769
G.U.Y/O.UY. -0.360 -0.043 0.629 0.171 -0.582

*, #%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
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Test grubu-2 kocan uzunluguna iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar
incelendiginde (Cizelge 4.40), Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda genotipler ve ana
hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Denizkuyusu ve Halitpasa lokasyonlarinda baba hatlar igin 0.05
diizeyinde, Torbal1 lokasyonunda baba x ana hatlar i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur.
GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore,
tiim lokasyonlarda Denizkuyusu ve Halitpasa lokasyonlarinda OUY varyansinin GUY varyansindan
daha yiiksek saptanmasi bu lokasyonlarda kocan uzunlugu bakimindan eklemeli gen etkisi énemli
oldugu tespit edilmistir. Bunun yani sira, Gerdan, Kadirli ve Torbali lokasyonlarinda negatif yonde
OUY gostermistir ve bu lokasyonlarda kogan uzunlugu bakimimdan eklemeli (aditif) gen etkisinin

o6nemli oldugu bulgusuna ulagilmistir.
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Cizelge 4.41. Test Grubu-2 melezlerinin kogan uzunluguna iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyonlar Ortalamam Gerdan _ Kadirli _ Denizkuyus}l Halitpasa" Torbali _

Ortalama [0]6)'¢ Ortalama ouYy Ortalama ouYy Ortalama ouyY Ortalama ouy Ortalama ouyY
ML09*MT04 17.00 BC 0,31 17.00 A-C 0,41 16.50 0,25 18.50 A-C 0,91 16.50 A-C 0,50 16.50 B-D -0,50
ML10*MT04 17.00 BC 0,81 17.00 A-C 0,41 17.00 1,00 17.00 B-D 0,91 17.00 A-C 0,75 17.00 B-D 1,00
ML11*MT04 20.00 A 0,31 19.50 A 0,16 19.00 0,75 20.00 A 0,16 21.00 A 1,25 20.50 AB -0,75
ML12*MT04 16.00 CD -0,19 16.00 A-C -0,34 16.00 0,00 16.00 CD -0,34 14.00 BC -0,50 18.00 A-C 0,25
ML13*MT04 15.00 CD -0,19 15.50 A-C -0,09 15.00 -0,25 14.50 D -0,34 14.50 BC -0,50 15.50 B-D 0,25
ML14*MT04 15.00 CD -0,19 15.50 A-C -0,34 15.00 0,50 14.50 D -0,34 15.50 BC -0,50 14.50 CD -0,25
ML15*MT04 14.00 D -0,19 14.00 C 0,16 12.50 -1,50 14.50 D -0,59 15.00 BC 0,50 14.00 CD 0,50
ML16*MT04 14.00 D -0,69 14.00 C -0,34 13.50 -0,75 14.50 D -0,34 14.00 BC -1,50 14.00 CD -0,50
ML09*MTO05 16.00 CD -0,31 15.50 A-C -0,41 16.00 -0,25 16.00 CD -0,91 14.50 BC -0,50 18.00 A-C 0,50
ML10*MTO05 15.00 CD -0,81 15.50 A-C -0,41 15.00 -1,00 14.50 D -0,91 14.50 BC -0,75 15.50 B-D -1,00
ML11*MTO05 19.00 AB -0,31 18.50 AB -0,16 17.50 -0,75 19.00 AB -0,16 17.50 A-C -1,25 22.50 A 0,75
ML12*MTO05 16.00 CD 0,19 16.00 A-C 0,34 16.00 0,00 16.00 CD 0,34 14.00 BC 0,50 18.00 A-C -0,25
ML13*MTO05 15.00 CD 0,19 15.00 BC 0,09 15.50 0,25 14.50 D 0,34 14.50 BC 0,50 15.50 B-D -0,25
ML14*MTO05 15.00 CD 0,19 15.50 A-C 0,34 14.00 -0,50 14.50 D 0,34 15.50 BC 0,50 15.50 B-D 0,25
ML15*MTO05 14.00 D 0,19 13.00 C -0,16 15.50 1,50 15.00 D 0,59 13.00 C -0,50 13.50 CD -0,50
ML16*MTO05 15.00 CD 0,69 14.00 C 0,34 15.00 0,75 14.50 D 0,34 16.00 BC 1,50 15.50 B-D 0,50

**: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.41° de sunulan test grubu-2 test melezlerinin kocan uzunlugu iliskin 6zel
uyum yetenegi verileri incelendiginde lokasyonlarin higbirinde OUY etkisinin &nemli

olmadig1 saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 2’de yer alan melez muisir
kombinasyonlarinin farkliliklar gésterdigi (Cizelge 4.41) belirlenmis olup, ML11 x MT04, ML09 x
MTO04, ML10 x MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML11 x MTO5,
ML12 x MT04 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmustir. Kogan uzunlugu
bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT04 ve MTOS5 tester hatlarmin pozitif ve negatif OUY
etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MT04
hatt1 uzun kogan 6zelligine katki saglarken, MTOS hatt1 ise diisiik kocan 6zelligi iizerinde olumlu bir
etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, kogan uzunlugu &zelligi iizerinde eklemeli ve
dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Elmyhum (2013) kogan uzunlugu
bakimindan OUY varyansmin GUY varyansindan daha yiiksek oldugunu ve dominant gen etkilerinin
baskin oldugunu saptarken, Turgut ve Duman (2004b), GUY varyansinin OUY varyansina gore daha
yiiksek oldugu ve eklemeli gen etkisinin bu 6zellik {izerinde baskin oldugunu tespit etmistir. Bu
durum, kogan uzunlugu bakimindan eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin melez
kombinasyonlarini olusturan hatlara bagli olarak farkliliklar gosterebilecegi sonucunu ortaya

¢ikarmaktadir.
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Cizelge 4.42. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kogan uzunluguna iliskin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Lokasyonlar Ortalamast Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
ML09 Ana 16.50 B 0.69+* 1625 B 0.53 16.25A 0.69 17.25AB 1.41%%* 15.50B 0.06 17.25AB 0.75
MLI10 Ana 16.00 BC 0.19%* 1625 B 0.53 16.00A 0.44 15.75 BC -0.09 15.75B 0.31 16.25AB -0.25
ML11 Ana 19.50A 3.69%* 19.00A 3.28%* 18.25A 2.69%* 19.50A 3.66%* 19.25A 3.81%* 21.50A 5.00%*
ML12 Ana 16.00 BC 0.19%* 16.00 BC 0.28 16.00A 0.44 16.00 BC 0.16 14.00 B -1.44%% 18.00AB 1.50%*
MLI13 Ana 15.00 B-D -0.817%* 15.25 BC -0.47 15.25A -0.31 14.50 C -1.34%* 1450 B -0.94* 15.50 B -1.00
ML14 Ana 15.00 B-D -0.817%* 15.50 BC -0.22 14.50A -1.06 14.50 C -1.34%* 15.50 B 0.06 15.00 B -1.50*
MLI15 Ana 14.00 D -1.817%* 13.50C -2.22%% 14.00A -1.56 1475 BC | -1.09%* 14.00 B -1.44%%* 13.75B -2.75%%*
MLI16 Ana 14.50 CD -1.31%* 14.00 BC | -1.72%* 14.25A -1.31 14.50 C -1.34%* 15.00 B -0.44 1475B -1.75%%*
MT04 Baba 16.00A 0.19%* 16.06 0.34 15.56 0.00 16.19 0.34 15.94 0.50 16.25 -0.25
MTO05 ]]:;tt)zr 15.63A -0.19%* 15.38 -0.34 15.56 0.00 15.50 -0.34 14.94 -0.50 16.75 0.25
Tester

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.42° de verilen test grup-2 test melezlerinin kogan uzunluguna iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO09,
ML10, ML11, ML12 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken ML13, ML14, ML15, ML16 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTOS baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML11 ana hatti
icin pozitif GUY saptanirken ML15, ML16 ana hatlari i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Kadirli
lokasyonunda ML11 ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanmistir. Denizkuyusu lokasyonunda MLO9,
ML11 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML13, ML14, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif
GUY etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML11 ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanirken
ML12,ML13, ML15 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Torbal1 lokasyonunda ML11,
ML12 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken, ML14, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML11 ve ML09 kendilenmis
hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge
4.42°den izlenebilmektedir. Bu durum ozellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez
kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi ac¢isindan olduk¢a Onemlidir.
Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML15 ve ML16 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu
ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Aym
cizelgeden, MTO04 tester hattinin yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO5 tester hatlarinin
diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT04 tester hattinin kogan uzunlugu bakimindan
uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. Benzer sekilde, Zararsiz (2019) ile Shah ve
ark. (2015) yaptiklan arastirmalarda, kocan uzunlugu acisindan genel uyum yeteneginin hatlar

iizerinde hem pozitif hem de negatif etkiler gosterdigini rapor etmislerdir.

4.4 Kocan Capi
4.4.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Cap1 Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart cesitlerin kocan capina iligkin saptanan tiim
lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.43°te, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.44’te verilmistir.
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Cizelge 4.43. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerin kocan c¢apina iligkin tiim lokasyonlar

iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynag1 Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 48.88**
Lokasyon 4 2.22
Lokasyon x Genotip 104 1.84%*
Tekerriir (lokasyon) 5 5.73%*
Tekerriir x Genotip 130 1.33
Toplam 269 6.22
Varyasyon katsay1si (%) 2.483

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.43’ iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 kocan ¢api i¢in lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonug¢larina gore genotipler ve tekerriirler arasinda
0.01, lokasyon x genotipler arasinda 0.05 olasilik diizeyinde istatistiki olarak ©onemli fark

saptanmistir.

Cizelge 4.44. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin kogan ¢apina iliskin her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S;;la:cséllik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 26 11.55%* 12.54*%* 13.13%%* 9.47%%* 9.55%%*
Tekerriir 1 8.17 0.67 1.85 8.17* 9.80%*

Tekerriir x Genotip 26 2.86 1.17 0.70 1.21 0.72
Toplam 53 7.22 6.74 6.82 5.39 522
V.K. % 3.654 2.327 1.808 2.351 1.820

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.44° iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
cesitlerin kogan ¢apina iligskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari incelendiginde
genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarida 0.01
diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin Halitpasa lokasyonunda 0.05 diizeyinde, Torbali

lokasyonunda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmaistir.
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Cizelge 4.45. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerde kocan ¢apina iligkin saptanan ortalama

veriler (mm)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
MLO1*MTO1 44.00 GH 44.50 CD 44.50 DE 43.50 F-H 43.50D 44.00 F-H
MLO02*MTO1 43.00 HI 42.00D 42.50 EF 42.50 GH 44.50 CD 43.50 GH
MLO03*MTO1 45.00 FG 44.50 CD 44.50 DE 4450 E-G 46.00 B-D 4550 E-G
MLO04*MTO1 47.00 C-E 46.00 A-D 48.00 A-D 46.00 D-F 48.00 BC 47.00 B-E
MLO5*MTO1 48.00 B-D 47.50 A-D 48.50 A-C 47.50 B-D 48.00 BC 48.50 A-D
MLO6*MTO1 46.00 EF 45.50 A-D 4550 B-E 45.50 D-F 47.00 B-D 46.50 C-F
MLO7*MTO1 47.10 C-E 45.50 A-D 49.50 A 46.00 D-F 48.00 BC 46.50 C-F
MLO08*MTO1 50.90 A 51.00 A 48.50 A-C 52.00 A 5350 A 49.50 AB
MLO1*MTO02 43.00 HI 42.00D 42.50 EF 42.50 GH 44.50 CD 43.50 GH
MLO02*MT02 48.00 B-D 48.00 A-C 48.00 A-D 47.50 B-D 48.00 BC 48.50 A-D
MLO03*MT02 48.20 BC 48.00 A-C 48.50 A-C 47.50 B-D 48.50 B 48.50 A-D
MLO04*MT02 44.10 GH 45.00 B-D 45.00 C-E 43.50 F-H 43.50D 43.50 GH
MLO5*MT02 48.20 BC 48.00 A-C 49.00 AB 48.00 B-D 47.50 BC 48.50 A-D
MLO06*MT02 47.00 C-E 46.50 A-D 46.50 A-D 46.50 C-E 48.00 BC 47.50 B-E
MLO7*MT02 47.80 B-D 48.00 A-C 49.00 AB 48.00 B-D 46.50 B-D 47.50 B-E
MLO08*MT02 47.80 B-D 48.00 A-C 49.00 AB 48.00 B-D 46.50 B-D 47.50 B-E
MLO1*MTO03 44.20 GH 45.00 B-D 44.50 DE 4450 E-G 43.50D 43.50 GH
ML02*MTO03 47.90 B-D 48.00 A-C 49.00 AB 48.00 B-D 47.00 B-D 47.50 B-E
MLO03*MTO03 44.30 GH 4450 CD 45.00 C-E 4450 E-G 43.50D 44.00 F-H
MLO04*MTO03 45.00 FG 44.00 CD 44.50 DE 4450 E-G 46.00 B-D 46.00 D-G
MLO5*MTO03 46.00 EF 45.50 A-D 45.50 B-E 45.50 D-F 47.00 B-D 46.50 C-F
MLO06*MTO03 41901 42.00D 3950 F 41.00 H 4450 CD 42.50 H
MLO7*MTO03 46.00 EF 45.50 A-D 45.50 B-E 45.50 D-F 47.00 B-D 46.50 C-F
MLO08*MTO03 4890 B 49.50 A-C 47.50 A-D 50.00 AB 48.50 B 49.00 A-C

T5MAY75 46.60 DE 46.50 A-D 46.50 A-D 46.50 C-E 46.00 B-D 47.50 B-E
DKC6980 49.10 B 50.50 AB 47.50 A-D 50.00 AB 48.50 B 49.00 A-C
P2088 4890 B 48.50 A-C 49.00 AB 49.00 BC 47.50 BC 50.50 A

Ortalama 46.44 46.28 46.41 46.22 46.69 46.61

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin kogan ¢ap1 ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
kogan ¢api1 degerleri Cizelge 4.45’te verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere kurulan
toplam bes lokasyona ait ortalama kocan ¢ap1 46.44 mm olarak tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin
ortalama degerlerine gore en yiiksek kogan ¢apt MLOS*MTO1 melez kombinasyonunda saptanirken,
en disilk kocan ¢apt ML0O6*MTO03 melez kombinasyonunda 41.90 mm olarak saptanmistir.
Lokasyonlar bazinda bitkilerin kogan ¢ap1 bakimindan melez kombinasyonlarin durumu
degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek kogan ¢apinin 51.00 mm ile MLOS*MTO01
melez kombinasyonundan, en diisiik ise 42.00 mm ile ML02*MTO01, MLO1*MTO02, MLO6*MTO03
melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama
kocan ¢ap1 46.28 mm olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek kogan ¢apinin 49.50 mm
ile MLO7*MTO1 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 39.50 mm ile ML0O6*MT03 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama kogan
¢ap1 46.41 mm olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek kogan ¢apinin 52.00 mm
ile MLO8*MTO1 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 41.00 mm ile ML0O6*MT03 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama kocan

¢ap1 46.22 mm olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek kogan ¢apinin 53.50 mm ile
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MLO8*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 43.50 mm ile MLO1*MTO01, ML04*MTO02,
MLO1*MTO03, MLO3*MTO03 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu
lokasyonda tiim genotiplerin ortalama kocan g¢api1 46.69 mm olarak belirlenmistir. Torbali
lokasyonunda en yiiksek kogan ¢apinin 50.50 mm ile P2088 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 42.50
mm ile MLO6*MTO03 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin ortalama kogan ¢ap1 46.61 mm olarak belirlenmistir.

4.4.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Capina iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuclar1 Cizelge 4.46’da, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.47 de verilmistir.

Cizelge 4.46. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan ¢apina iliskin tiim lokasyonlarin
birlestirilmig line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 49.03**
Ana hat 7 83.44%*
Baba hat 2 32.05%*
Baba x Ana hat 14 34.26%*
Lokasyon 4 342
LokasyonxGenotip 92 1.78
Tekerriir 5 5.00%*
TekerriirxGenotip 115 1.32
Toplam 239 6.20
Varyasyon katsayisi (%) 2.490

S (G.U.Y) 0.102
§%(0.U.Y) 3.293
G.U.Y/O.UY. 0.031

*, *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.46) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve tekerriirler i¢in 0.01

diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmuistir.
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Cizelge 4.47. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan ¢apina iliskin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi | Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbal1

Genotip 23 10.91%* 13.43** 12.75%* 10.30** 8.73%*

Ana hat 7 17.95%%* 18.33%* 24.24** 15.57** 14.21%*

Baba hat 2 6.06 17.44%* 4.00%* 8.27%* 5.69%*

Baba x Ana hat 14 7.78%* 10.41%* 8.26%* 7.96%* 6.43%*

Tekerriir 1 6.75 0.08 3.52% 4.69 9.19%*
TekerriirxGenotip 23 3.05 1.13 0.61 1.21 0.62
Toplam 47 6.98 7.13 6.61 5.73 4.77
Varyasyon katsayis1 (%) 3.799 2.295 1.697 2.360 1.703
$? (G.U.Y) 0.102 0.104 0.155 0.081 0.080
$?(0.U.Y) 2.365 4.643 3.827 3.376 2.902
G.U.Y/O.UY. 0.043 0.022 0.041 0.024 0.027

*, **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-1 kogan capina iligkin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.47), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler ve ana hatlar icin 0.01 diizeyinde, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Gerdan lokasyonunda baba x
ana hatlar i¢in 0.05 diizeyinde, tekerriirler icin Denizkuyusu lokasyonunda 0.05 diizeyinde, Torbali
lokasyonunda 0.01 diizeyinde énemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve
lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY
varyansindan daha yiiksek saptanmasi, kocan ¢api yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen
etkisinin O6nemli oldugunu gostermektedir. Bozdag (2019), kogan c¢apina ait genel ve Ozel
kombinasyon kabiliyeti varyans tahminlerinde eklemeli ve dominantlik varyans bilesenlerini
incelemis olup, 6*A/6°D oraninin 1’den kiigiik (0.870) olmasinin kogan ¢ap1 iizerinde eklemeli
olmayan genlerin énemli bir rol oynadigini, 6°D/6?A oraninin karekdkiiniin 1’den biiyiik (1.072)

olmasinin bu 6zellik bakimindan eklemeli gen etkisinin daha baskin oldugunu vurgulamstir.
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Cizelge 4.48. Test Grubu-1 melezlerinin kogan ¢apina iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortala“mam Gerdan _ Kadirli “ DenizkuyusP Halitpasa “ Torbali “
Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO1*MTO1 44.00 GH 0,11 44.50 CD 0,85 44.50 DE 0,48 43.50 F-H 0,00 43.50D -1,04 44.00 F-H 0,27
MLO2*MTO1 43.00 HI -3,45%* 42.00 D -3,81%* 42.50 EF -4,19%* 42.50 GH -3,50%* 44.50 CD -2, 71%% 43.50 GH -3,06%*
MLO3*MTO1 45.00 FG -0,99%** 44.50 CD -0,98 44.50 DE -1,69* 4450 E-G -1,00 46.00 B-D -0,71 45.50 E-G -0,56
ML04*MTO01 47.00 C-E 1,48%%* 46.00 A-D 1,19 48.00 A-D 1,98* 46.00 D-F 1,33* 48.00 BC 1,46 47.00 B-E 1,44*
MLO5*MTO1 48.00 B-D 0,45 47.50 A-D 0,69 48.50 A-C 0,65 47.50 B-D 0,50 48.00 BC -0,21 48.50 A-D 0,60
MLO6*MTO1 46.00 EF 0,88* 45.50 A-D 1,02 45.50 B-E 1,48 45.50 D-F 1,17* 47.00 B-D -0,21 46.50 C-F 0,94
MLO7*MTO01 47.10 C-E -0,02 45.50 A-D -0,65 49.50 A 1,31 46.00 D-F -0,50 48.00 BC 0,13 46.50 C-F -0,40
MLO8*MTO1 50.90 A 1,55%* 51.00 A 1,69 48.50 A-C -0,02 52.00 A 2,00%* 53.50 A 3,29%* 49.50 AB 0,77
MLO1*MT02 43.00 HI -1,28%* 42.00D -2,52 42.50 EF -2,27%* 42.50 GH -1,50* 44.50 CD 0,65 43.50 GH -0,73
ML02*MTO02 48.00 B-D 1,16%* 48.00 A-C 1,31 48.00 A-D 0,56 47.50 B-D 1,00 48.00 BC 1,48 48.50 A-D 1,44*
MLO03*MTO02 48.20 BC 1,83%* 48.00 A-C 1,65 48.50 A-C 1,56* 47.50 B-D 1,50% 48.50 B 2,48%* 48.50 A-D 1,94%*
MLO04*MT02 44.10 GH -1,81%* 45.00 B-D -0,69 45.00 C-E -1,77* 43.50 F-H -1,67%* 43.50D -2,35%* 43.50 GH -2,56%*
MLO5*MTO02 48.20 BC 0,26 48.00 A-C 0,31 49.00 AB 0,40 48.00 B-D 0,50 47.50 BC -0,02 48.50 A-D 0,10
MLO6*MT02 47.00 C-E 1,49%%* 46.50 A-D 1,15 46.50 A-D 1,73* 46.50 C-E 1,67** 48.00 BC 1,48 47.50 B-E 1,44*
MLO7*MT02 47.80 B-D 0,29 48.00 A-C 0,98 49.00 AB 0,06 48.00 B-D 1,00 46.50 B-D -0,69 47.50 B-E 0,10
MLO8*MT02 47.80 B-D -1,94%%* 48.00 A-C -2,19 49.00 AB -0,27 48.00 B-D -2,50%* 46.50 B-D -3,02%%* 47.50 B-E -1,73%*
MLO1*MTO03 44.20 GH 1,16%* 45.00 B-D 1,67 44.50 DE 1,79* 44.50 E-G 1,50%* 43.50D 0,40 43.50 GH 0,46
MLO02*MTO03 47.90 B-D 2,30%* 48.00 A-C 2,50 49.00 AB 3,63%* 48.00 B-D 2,50%* 47.00 B-D 1,23 47.50 B-E 1,63%*
MLO03*MTO03 44.30 GH -0,84* 44.50 CD -0,67 45.00 C-E 0,13 44.50 E-G -0,50 43.50D -1,77* 44.00 F-H -1,38*
ML04*MT03 45.00 FG 0,33 44.00 CD -0,50 44.50 DE -0,21 44.50 E-G 0,33 46.00 B-D 0,90 46.00 D-G 1,13
MLO5*MTO03 46.00 EF -0,70 45.50 A-D -1,00 45.50 B-E -1,04 45.50 D-F -1,00 47.00 B-D 0,23 46.50 C-F -0,71
ML0O6*MTO03 41901 -2,37%* 42.00D -2,17 39.50F -3,21%* 41.00H -2,83%* 44.50 CD -1,27 42.50 H -2,38%*
MLO7*MTO03 46.00 EF -0,27 45.50 A-D -0,33 45.50 B-E -1,38 45.50 D-F -0,50 47.00 B-D 0,56 46.50 C-F 0,29
MLO8*MTO03 48.90 B 0,40 49.50 A-C 0,50 47.50 A-D 0,29 50.00 AB 0,50 48.50 B -0,27 49.00 A-C 0,96

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01

olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.48° de sunulan test grubu-1 test melezlerinin kogan ¢apina iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1 x
MTO03, ML0O2 x MT02, ML02 x MT03, ML03 x MT02, ML04 x MTO01, ML06 x MT02, ML0O8 x
MTO1 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, ML06 x MTO1 melez kombinasyonlari i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO3 x MT03 melez
kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, MLO1 x MT02, ML02 x MTO01, ML03 x MT01, ML04 x MT02,
MLO06 x MT03, ML08 x MT02 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel
uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannustir. Gerdan lokasyonunda ML02 x MTO1 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Kadirli lokasyonunda ML02 x MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif,
MLO1 x MTO03, ML03 x MT02, ML04 x MTO1, ML06 x MT02 melez kombinasyonlari i¢cin 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML0O3 x MTO1, ML04 x
MTO02 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT03 melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde onemli negatif 6zel uyum vyetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda ML02 x MT03, ML06 x MT02, ML0O8 x MTO1l melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01
diizeyinde pozitif, MLO1 x MT03, ML06 x MT01 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptamirken, MLO1 x MT02 melez kombinasyonu igin
0.05 diizeyinde, ML02 x MTO1, ML04 x MT02, ML06 x MTO03, ML0O8 x MTO02 melez
kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML03 x MT02, MLO8 x MT01 melez kombinasyonlari i¢in
0.01 diizeyinde pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML0O3 x MT03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT01, ML04 x MT02, ML0O8 x MT02 melez
kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmigtir. Torbali lokasyonunda ML02 x MT03, MLO03 x MT02 melez kombinasyonlari igin 0.01
diizeyinde pozitif, ML02 x MT02, ML04 x MTO01, ML0O6 x MT02 melez kombinasyonlari i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO3 x MT03 melez
kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MTO1, ML04 x MT02, ML06 x MT03, MLO8 x MT02
melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer alan melez misir kombinasyonlarinin
farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.48) belirlenmis olup, MLO8 x MTO01, MLO8 x MTO03 melez
kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, MLO8 x MT02, ML0O7 x MT01 melez
kombinasyonlarmda negatif OUY etkileri saptanmustir. Kogan ¢apt bakimindan tester hatlar
incelendiginde, MTO1, MT02 ve MTO3 tester hatlarmnin pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi
tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MTO1ve MTO02 hatt1 genis
kogan capina katki saglarken, MT03 hattinin dar kogan g¢apina iizerinde olumlu bir etkiye sahip
oldugu belirlenmistir. Bu durum, dane nemi iizerinde eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin

onemli olabilecegini gostermektedir. Benzer sekilde Shashidhara (2008) kogan capi 6zelligi
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bakimindan eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerini saptamistir. Bunun yani sira, Kara (2001)
ile Turgut (2003) yaptiklari aragtirmalarda 6zel uyum yetenegi bakimindan eklemeli gen etkisinin

Onemine isaret etmislerdir.
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Cizelge 4.49. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kogan ¢apina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
4373 F -2.49%%* 4383 B S2.17%% 4383 B -2.42%%* 4350 D -2.44%%* 4383 C S2.77HE 43.67D -2.65%%*
MLO1 Ana
46.30 CD 0.08** 46.00 B 0.00 46.50AB 0.25 46.00 BC 0.06 46.50 B -0.10 46.50 BC 0.19
MLO02 Ana
45.83 DE -0.39%* 45.67 B -0.33 46.00AB -0.25 45.50 B-D -0.44 46.00 BC -0.60 46.00 BC -0.31
MLO3 Ana
4537E -0.85%* 45.00 B -1.00 45.83AB -0.42 44,67 CD -1.27%* 45.83 BC -0.77* 45.50 CD -0.81%*
MLO4 Ana
4740 B 1.18%* 47.00AB 1.00 47.67A 1.427%* 47.00 B 1.06%* 47.50AB 0.90* 47.83AB 1.52%*
MLO5 Ana
4497 E -1.25%%* 44.67 B -1.33* 4383 B -2.42%%* 4433 CD -1.60%* 46.50 B -0.10 45.50 CD -0.81%*
MLO06 Ana
46.97 BC 0.75%* 46.33AB 0.33 48.00A 1.75%%* 46.50 BC 0.56* 47.17B 0.56 46.83A-C 0.52
MLO7 Ana
49.20A 2.98%* 49.50A 3.50%%* 48.33A 2.08%* 50.00A 4.06%* 49.50A 2.90%* 48.67A 2.35%%*
MLO8 Ana
46.38A 0.15%* 45.81A -0.19 46.44A 0.19 45.94A 0.00 47.31A 0.71 46.38A 0.06
MTO1 Baba Tester
46.76A 0.54%* 46.69A 0.69 47.19A 0.94* 46.44A 0.50 46.63A 0.02 46.88A 0.56*
MT02 Baba Tester
4553 B -0.70%* 45.50A -0.50 45.13A -1.13%* 45.44A -0.50 45.88A -0.73 45.69A -0.63*
MTO03 Baba Tester

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.49° da verilen test grup-1 test melezlerinin kocan capina iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO02,
MLO5, MLO7, MLO8 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML03, ML04, ML06 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO1 ve MTO02 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin
pozitif, MTO3 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda MLOS
ana hatti i¢in pozitif GUY saptanirken MLOI1, MLO6 ana hatlarn i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. Kadirli lokasyonunda ML05, ML07, MLOS ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken
MLO1 ve MLO06 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO02 baba tester hattinin GUY
etkilerinin pozitif, MT3 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda ML05, ML07, MLOS ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04 ve ML0O6
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML05, ML08 ana hatlar1
icin pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04 ana hatlar1 icin negatif GUY etkileri saptanmustir. Torbali
lokasyonunda ML05, ML08 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04, MLO0O6 ana
hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO02 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MT3 baba tester hatt1 i¢cin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna
gore, MLOS, MLO0O5 ve MLO7 saf hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve dnemli
GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.49’dan izlenebilmektedir. Bu durum 6zellikle bu iki kendilenmis
elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi1 agisindan oldukca
onemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde MLO1 ve MLO06 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik
bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gdstermektedir.
Ayni ¢izelgeden, MT02 ve MTO1 tester hatlarmin yiiksek GUY etkisi gdstermesine karsin, MTO03
tester hattinin diigiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MTO01 ve MTO02 tester hatlarinin kogan
¢ap1 bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. Benzer sekilde, Niyozima
ve ark (2015) ile Zararsiz (2019) kogan ¢ap1 bakimindan genel uyum yetenegi etkilerini incelemis,
olumlu ve olumsuz gen etkilerini tespit etmislerdir ve etkilerinin bu 6zellik bakimindan eklemeli ve

eklemeli olmayan gen etkilerinin degiskenlik gosterebilecegini raporlamislardir.

4.4.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Cap1 Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart cesitlerin kocan capina iligkin saptanan tiim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.50’de, her bir lokasyon igin

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.51’de verilmistir.
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Cizelge 4.50. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerin kocan c¢apina iligkin tiim lokasyonlar

iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 118.97**
Lokasyon 4 5.97
Lokasyon x Genotip 72 2.54%#%*
Tekerriir (lokasyon) 5 1.17
Tekerriir x Genotip 90 1.44
Toplam 189 13.14
Varyasyon katsayisi (%) 2.534

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.50° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 kogan capr icin lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler ve lokasyon x genotipler

arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.51. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin kocan ¢apina iligkin her bir lokasyon i¢in
saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynag1 Sg;?:ilslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
Genotip 18 23.66%* 29.58%** 27.69%* 25.55%* 22.67**
Tekerriir 1 0.11 0.03 0.42 2.13 3.18

Tekerriir x Genotip 18 1.72 2.03 0.92 1.46 1.07
Toplam 37 12.35 15.37 13.93 13.20 11.64
V.K. % 2.766 3.044 2.022 2.528 2.188

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.51” in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin kocan ¢apina iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 incelendiginde
genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda 0.01

diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.52. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerde kocan ¢apina iligkin saptanan ortalama

veriler (mm)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
ML09*MT04 5190 A 51.50 A 51.50 A 5150 A 52.50 AB 52.50 A
ML10*MT04 49.10CD 49.50 AB 48.00 A-C 50.00 AB 48.50 C-E 49.50 A-C
ML11*MT04 51.00 AB 5150 A 48.50 AB 52.00 A 5350 A 49.50 A-C
ML12*MT04 50.90 AB 51.50 A 48.50 AB 51.50 A 53.00 AB 50.00 AB
ML13*MT04 50.90 AB 51.00 A 49.00 AB 51.50 A 53.00 AB 50.00 AB
ML14*MT04 51.10 AB 5150 A 51.00 A 51.00 AB 52.00 A-C 50.00 AB
ML15*MT04 49.00 CD 49.50 AB 48.00 A-C 50.00 AB 48.00 DE 49.50 A-C
ML16*MT04 46.00 E 45.50 B-D 45.50 BC 45.50 CD 47.00 DE 46.50 C-E
MLO9*MTO5 50.00 BC 49.50 AB 51.00 A 50.50 AB 48.00 DE 51.00 A
ML10*MTO05 45.00 EF 44.00 D 46.00 BC 44.50D 46.00 DE 44.50 D-F
MLI11*MTO05 50.10 BC 49.50 AB 51.50 A 50.50 AB 49.50 B-D 49.50 A-C
ML12*MTO05 46.00 E 45.50 B-D 45.50 BC 45.50 CD 47.00 DE 46.50 C-E
ML13*MTO05 48.00 D 48.50 A-C 49.00 AB 48.00 BC 47.00 DE 47.50 B-D
MLI14*MTO05 40.00 H 42.00D 37.00 E 41.00 E 41.00 F 39.00 G
ML15*MTO05 42.00 G 42.00D 40.00 DE 41.00 E 44.50 EF 42.50F
MLI16*MTO05 45.10 EF 44.00 D 46.00 BC 4450D 4550 E 45.50 D-F

T5MAY75 44.60 EF 4450 CD 44.50 BC 44.00 D 4450 EF 45.50 D-F

DKC6980 45.10 EF 44.50 CD 44.50 BC 45.00 D 44.50 EF 47.00 B-D

P2088 44.10 F 4450 CD 43.50 CD 4450 D 4450 EF 43.50 EF
Ortalama 47.36 47.37 46.76 47.47 47.87 47.34

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin kogan ¢ap1 ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
kogan cap1 degerleri Cizelge 4.52’de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere kurulan
toplam bes lokasyona ait ortalama kocan ¢ap1 47.36 mm olarak tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin
ortalama degerlerine gore en yiiksek kogan ¢gapt ML0O9*MT04 melez kombinasyonunda saptanirken,
en diisik kocan ¢apt ML14*MTO05 melez kombinasyonunda 40.00 mm olarak saptanmistir.
Lokasyonlar bazinda parseldeki bitkilerin kogan ¢ap1 bakimindan melez kombinasyonlarin durumu
degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek kogan ¢apinin 51.50 mm ile ML0O9*MTO04,
ML11*MT04, ML12*MT04, ML14*MTO04 melez kombinasyonlarindan, en diisiik ise 42.00 mm ile
ML14*MTO05, ML15*MTO05 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu
lokasyonda tiim genotiplerin ortalama kogan c¢apt 47.37 mm olarak belirlenmistir. Kadirli
lokasyonunda en yiiksek kogan capinin 51.50 mm ile ML09*MT04, ML11*MTO05 melez
kombinasyonlarindan, en diisiik ise 37.00 mm ile ML14*MTO05 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan ¢api 46.76 mm
olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek kocan capmin 52.00 mm ile
ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diigiik ise 41.00 mm ile ML14*MTO05, ML15*MTO05
melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde
ortalama kogan ¢ap1 47.47 mm olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek kogan
c¢apinin 53.50 mm ile ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diisik ise 41.00 mm ile
ML14*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama kogan capt 47.87 mm olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en yiiksek

kogan ¢apinin 52.50 mm ile ML0O9*MTO04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 39.00 mm ile
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ML14*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin ortalama kogan ¢ap1 47.34 mm olarak belirlenmistir.

4.4.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Capina iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.53” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.54° de verilmistir.

Cizelge 4.53. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kocan ¢apina iliskin tiim lokasyonlarin
birlestirilmig line X tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 15 124.30%**
Ana hat 7 104.44%*
Baba hat 1 709.81%*
Baba x Ana hat 7 60.51**
Lokasyon 4 6.65
LokasyonxGenotip 60 2.77*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 1.58
Toplam 159 13.73
Varyasyon katsayisi (%) 2.628

$?2 (G.U.Y) 0.544
S2(0.UY) 5.892
G.U.Y/O.U.Y. 0.092

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.53) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar 0.01 diizeyinde, lokasyon x

genotipler i¢in 0.05 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.54. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan ¢apina iliskin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
Genotip 15 24.48%* 32.20%* 28.96** 25.27%* 24.46%*
Ana hat 7 19.71%* 28.64** 24.39%* 18.43** 21.46**
Baba hat 1 166.53** 72.00%** 175.78** 190.13** 124.03**
Baba x Ana hat 7 8.96%* 30.07** 12.57** 8.55%* 13.25%*
Tekerriir 1 0.03 0.13 0.78 2.00 3.78
TekerriirxGenotip 15 1.96 2.33 0.91 1.67 1.05
Toplam 31 12.80 16.71 14.48 13.10 12.47
Varyasyon katsayis1 (%) 2.926 3.227 1.991 2.662 2.145
$? (G.U.Y) 0.661 0.504 0.433 0.712 0.478
S (0.U.Y) 3.498 3.291 1.702 3.443 6.099
G.UY/O.UY. 0.189 0.153 0.254 0.207 0.078

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2 kocan ¢apina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

incelendiginde (Cizelge 4.54), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
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genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur.
GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore,
tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi, kogan capi

bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin énemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.55. Test Grubu-2 melezlerinin kogan ¢apina iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan P Kadirli i Denizkuyus}l Halitpasa“ Torbali “
Ortalama ouy Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
ML09*MT04 5190 A -1,16%* 5150 A -1,28 51.50 A -1,25 5150 A -1,84* 52.50 AB -0,19 52.50 A -1,22
ML10*MT04 49.10 CD -0,06 49.50 AB 0,47 48.00 A-C -0,50 50.00 AB 0,41 48.50 C-E -1,19 49.50 A-C 0,53
MLI11*MT04 51.00 AB -1,66%* 5150 A -1,28 48.50 AB -3,00* 52.00 A -1,59* 53.50 A -0,44 49.50 A-C -1,97*
ML12*MT04 50.90 AB 0,34 51.50 A 0,72 48.50 AB 0,00 51.50 A 0,66 53.00 AB 0,56 50.00 AB -0,22
ML13*MT04 50.90 AB -0,66 51.00 A -1,03 49.00 AB -1,50 51.50 A -0,59 53.00 AB 0,56 50.00 AB -0,72
ML14*MT04 51.10 AB 3,44+ 51.50 A 247* 51.00 A 5,50%* 51.00 AB 2,66%* 52.00 A-C 3,06%* 50.00 AB 3,53**
ML15*MT04 49.00 CD 1,39%* 49.50 AB 1,47 48.00 A-C 2,50* 50.00 AB 2,16%* 48.00 DE -0,69 49.50 A-C 1,53*
ML16*MT04 46.00 E -1,66%* 45.50 B-D -1,53 45.50 BC -1,75 45.50 CD -1,84%* 47.00 DE -1,69 46.50 C-E -1,47
ML09*MTO05 50.00 BC 1,16%* 49.50 AB 1,28 51.00 A 1,25 50.50 AB 1,84%* 48.00 DE 0,19 51.00 A 1,22
ML10*MTO05 45.00 EF 0,06 44.00 D -0,47 46.00 BC 0,50 44.50 D -0,41 46.00 DE 1,19 44.50 D-F -0,53
ML11*MTO05 50.10 BC 1,66%* 49.50 AB 1,28 51.50 A 3,00* 50.50 AB 1,59* 49.50 B-D 0,44 49.50 A-C 1,97*
ML12*MTO05 46.00 E -0,34 45.50 B-D -0,72 45.50 BC 0,00 45.50 CD -0,66 47.00 DE -0,56 46.50 C-E 0,22
ML13*MTO05 48.00D 0,66 48.50 A-C 1,03 49.00 AB 1,50 48.00 BC 0,59 47.00 DE -0,56 47.50 B-D 0,72
ML14*MTO05 40.00 H -3,44%* 42.00D -2,47* 37.00E -5,50%%* 41.00E -2,66%* 41.00F -3,06%* 39.00 G -3,53%*
ML15*MTO05 42.00 G -1,39%* 42.00D -1,47 40.00 DE -2,50* 41.00E -2,16%* 44.50 EF 0,69 4250 F -1,53*
ML16*MTO05 45.10 EF 1,66%* 44.00 D 1,53 46.00 BC 1,75 44.50 D 1,84* 4550 E 1,69 45.50 D-F 1,47

* *%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.55° de sunulan test grubu-2 test melezlerinin kogan ¢apina iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML09 x
MTO0S5, ML11 x MTO05, ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlari igin
0.01 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML09 x MT04, ML11
x MT04, ML14 x MTO05, ML15 x MT05, ML16 x MT04 melez kombinasyonlarinda ise 0.01
diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Gerdan lokasyonunda
ML14 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanirken, ML14 x MTO0S melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel
uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda MLI14 x MT04 melez
kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML15 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde
onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML11 x MT04, ML15 x MT05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML14 x MT05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML14
x MT04, ML15 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML09 x MTO05, ML11
x MTO05, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML09 x MT04, ML11 x MT04, ML16 x MT04 melez
kombinasyonlar igin 0.05 diizeyinde, ML14 x MT05, ML15 x MT05 melez kombinasyonlarinda ise
0.01 diizeyinde Onemli negatif &zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Halitpasa
lokasyonunda ML14 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML14 x MTO05 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Torbali lokasyonunda ML 14 x MT04
melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML15 x MT04 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05
diizeyinde énemli pozitif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML11 x MT04, ML15 x
MTO05 melez kombinasyonlart i¢in 0.05 diizeyinde, ML14 x MTO05 melez kombinasyonlarinda ise
0.01 diizeyinde dnemli negatif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Ozel uyum yetenegi
yoniinden test grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge
4.55) belirlenmis olup, ML14 x MT04, ML12 x MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi
saptanirken, ML0O9 x MT04, ML11 x MT04 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri tespit
edilmistir. Kocan ¢ap1 bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT04 ve MTOS tester hatlarinin
pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla
melezlenmesi durumunda MTO04 hatt1 genis kogan ¢apina katki saglarken, MTOS hattinin dar kogan
capmna iizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, dane nemi iizerinde
eklemeli ve dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Benzer sekilde, Balci ve

ark (2004) kogan cap1 6zelligi bakimindan eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerini saptamistir.
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Cizelge 4.56. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kocan capina iliskin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY

50.95A 3.07%* 50.50A 2.59%* 51.25A 4.00%* 51.00A 2.97%%* 50.25AB 1.75%* 51.75A 4.03%*
MLO09 Ana

47.05C -0.83%* 46.75 BC -1.16* 47.00 B-D -0.25 47.25 CD -0.78* 4725B -1.25%*% | 47.00 B-D -0.72%
ML10 Ana

50.55A 2.67%* 50.50A 2.59%* 50.00AB 2.75%%* 51.25A 3.22%%* 51.50A 3.00%* 49.50AB 1.78**
MLI1 Ana

48.45B 0.57** 48.50AB 0.59 47.00 B-D -0.25 48.50 BC 0.47 50.00AB 1.50%* 48.25 BC 0.53
ML12 Ana

4945 B 1.57%** 49.75A 1.84%* 49.00 A-C 1.75%* 49.75AB 1.72%* 50.00AB 1.50%* 48.75 A-C 1.03%**
ML13 Ana

45.55D -2.33%* 46.75 BC -1.16* 44.00 D -3.25%* 46.00 DE -2.03%* 46.50 B -2.00%* 4450 D -3.22%%
ML14 Ana

45.50D -2.38%%* 45.75 BC -2.16%* 44.00 D -3.25%* 45.50 DE -2.53%* 46.25 B -2.25%% 46.00CD | -1.72%*
ML15 Ana

45.55D -2.33%* 4475 C -3.16%* 45.75 CD -1.50%* 45.00 E -3.03%* 46.25 B -2.25%% 46.00CD | -1.72%*
ML16 Ana

Baba 49.99A 2.11%%* 50.19 2.28%* 48.75 1.50%** 50.38 2.34%* 50.94 2.44%%* 49.69 1.97%**
MTO04 Tester
Baba 4578 B 2.11%* 45.63 2.28%* 45.75 -1.50%* 45.69 -2.34%% 46.06 -2.44%% 45.75 -1.97%*

MTO05 Tester

* *%*: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.56° da verilen test grup-2 test melezlerinin kogan capina iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO09,
ML11, ML12, ML13 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken ML10, ML14, ML15, ML16 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTOS baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML09, ML11,
ML13 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML10, ML14, ML15, ML16 ana hatlari i¢in negatif
GUY etkileri saptanmigtir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTOS5 baba tester hatt
icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML09, ML11, ML13 ana hatlar1 i¢in
pozitif GUY saptanirken ML14, ML15, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmustir.
MTO04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO05 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML09, ML11, ML13 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY
saptanirken ML10, ML14, ML15, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04
baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTOS5 baba tester hatti icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML09, ML11, ML12, ML13 ana hatlar i¢in pozitif GUY
saptanirken ML10, ML14, ML15, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04
baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO0S5 baba tester hatti icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML09, ML11, ML13 ana hatlar1 igin pozitif GUY saptanirken
ML10, ML14, ML15, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester
hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTOS5 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel
uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML0O9 ve MLI11 kendilenmis hatlarmin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve onemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.56’dan izlenebilmektedir.
Bu durum o&zellikle bu iki kendilenmig elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a dnemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde ML15 ve
ML16 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiikk bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gostermektedir. Aymi ¢izelgeden, MTO04 tester hattinin yiiksek GUY
etkisi gostermesine karsin, MTOS5 tester hattinin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT04
tester hatlariin kocan c¢api bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir.
Benzer sekilde, Lay ve Razdan (2017) ile Sanli (2013), kogan cap1 acisindan genel uyum yetenegi
etkilerini incelemis ve olumlu ile olumsuz gen etkilerini tespit etmislerdir. Arastirmalari, bu 6zellik

bakimindan eklemeli ve dominant gen etkilerinin farkliliklar gosterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.5. Koc¢an Etrafi Sira Sayisi
4.5.1. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Ko¢can Etrafi Sira Sayisi
Varyans Analiz Sonuglari ve Ortalama Degerleri

Aragtirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iligkin melezlerin toplam bes

lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin kogan etrafi sira sayisina iligkin saptanan
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tiim lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.57°de, her bir lokasyon

i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.58’de verilmistir.

Cizelge 4.57. Test Grubu-1 melezleri ve standart cesitlerin kogan etrafi sira sayisina iliskin tiim
lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 38.08%*
Lokasyon 4 1.06
Lokasyon x Genotip 104 1.29
Tekerriir (lokasyon) 5 5.50%*
Tekerriir x Genotip 130 1.16
Toplam 269 4.86
Varyasyon katsayisi (%) 7.274

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Cizelge 4.57° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 kogan etrafi sira sayist i¢in

lokasyonlar {izerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler ve tekerriirler

arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.58. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerin kocan etrafi sira sayisina iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S;;';:;;lslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torball
Genotip 26 9.54%* 7.77%* 8.64** 8.72%* 8.57**
Tekerriir 1 24.00%* 2.67 0.67 0.07 0.07

Tekerriir x Genotip 26 1.23 0.97 0.82 0.69 2.07
Toplam 53 5.74 4.34 4.65 4.62 5.22
VK. % 7.564 6.597 6.192 5.591 9.697

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.58’ in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
gesitlerin kogan etrafi sira sayisina iliskin her bir lokasyon igin saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, tekerriirler arasinda Gerdan lokasyonunda 0.01 diizeyinde

istatistiksel olarak dnemli oldugu saptanmistir.
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Cizelge 4.59. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerde kogan etrafi sira sayisina iligkin saptanan
ortalama veriler (adet)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal
MLO1*MTO1 1420 D 15.00 C-E 14.00 CD 14.00 DE 15.00 CD 13.00 CD
MLO2*MTO1 14.20 D 14.00 C-E 15.00 CD 13.00 DE 14.00 DE 15.00 B-D
MLO3*MTO1 16.20 C 16.00 B-D 16.00 BC 15.00 CD 17.00 BC 17.00 A-C
MLO04*MTO1 16.20 C 17.00 A-C 16.00 BC 15.00 CD 17.00 BC 16.00 A-D
MLO5*MTO1 16.20 C 16.00 B-D 16.00 BC 16.00 B-D 17.00 BC 16.00 A-D
MLO6*MTO1 1420 D 13.00 DE 15.00 CD 14.00 DE 14.00 DE 15.00 B-D
MLO7*MTO1 16.20 C 15.00 C-E 16.00 BC 16.00 B-D 17.00 BC 17.00 A-C
MLO8*MTO1 20.40 A 20.00 A 21.00 A 21.00 A 20.00 A 20.00 A
MLO1*MT02 1240 E 12.00 E 13.00 CD 12.00 E 12.00 E 13.00 CD
MLO02*MTO02 16.20 C 16.00 B-D 16.00 BC 16.00 B-D 16.00 B-D 17.00 A-C
MLO03*MTO02 1420 D 15.00 C-E 14.00 CD 14.00 DE 15.00 CD 13.00 CD
MLO04*MT02 1420 D 15.00 C-E 14.00 CD 14.00 DE 15.00 CD 13.00 CD
MLO5*MTO02 14.20 D 13.00 DE 15.00 CD 14.00 DE 14.00 DE 15.00 B-D
MLO6*MT02 16.20 C 16.00 B-D 15.00 CD 17.00 BC 16.00 B-D 17.00 A-C
MLO7*MT02 16.20 C 17.00 A-C 16.00 BC 17.00 BC 16.00 B-D 15.00 B-D
MLO8*MTO02 15.80 C 17.00 A-C 16.00 BC 16.00 B-D 15.00 CD 15.00 B-D
MLO1*MTO03 12.60 E 13.00 DE 13.00 CD 12.00 E 12.00 E 13.00 CD
MLO02*MTO03 14.20 D 13.00 DE 16.00 BC 13.00 DE 14.00 DE 15.00 B-D
MLO03*MTO03 16.20 C 15.00 C-E 16.00 BC 16.00 B-D 16.00 B-D 18.00 AB
MLO04*MTO03 1420 D 13.00 DE 15.00 CD 14.00 DE 14.00 DE 15.00 B-D
MLO5*MTO03 12.80 DE 12.00 E 13.00 CD 12.00 E 14.00 DE 13.00 CD
MLO6*MTO03 1240 E 12.00 E 13.00 CD 13.00 DE 12.00 E 12.00 D
MLO7*MTO03 1240 E 12.00 E 13.00 CD 13.00 DE 12.00 E 12.00 D
MLO8*MTO03 1240 E 12.00 E 13.00 CD 13.00 DE 12.00 E 12.00 D

75MAY75 14.00 D 15.00 C-E 13.00 CD 14.00 DE 15.00 CD 13.00 CD

DKC6980 18.20 B 19.00 AB 19.00 AB 18.00 B 18.00 AB 17.00 A-C

P2088 12.80 DE 13.00 DE 12.00 D 13.00 DE 12.00 E 14.00 B-D

Ortalama 14.79 14.67 14.96 14.63 14.85 14.85

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin kocan etrafi sira sayisi ortalama degerleri ve
lokasyonlara ait kogan etrafi sira degerleri Cizelge 4.59°da verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde
olmak iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama kocan etrafi sira sayist 14.79 tane olarak
tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek kogan etrafi sira
sayist MLO8*MTO1 melez kombinasyonlarinda saptanirken, en diisiik parselde kogan etrafi sira
sayist MLO1*MTO02, MLO6*MTO03, MLO7*MTO03, MLO8*MTO03 melez kombinasyonlarinda 12.40
tane olarak saptanmustir. Lokasyonlar bazinda parseldeki kogan etrafi sira sayisi bakimindan melez
kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek kogan etrafi sira
sayisinin 20.00 tane ile MLO8*MTO1 melez kombinasyonundan, en diisiikk ise 12.00 tane ile
MLO1*MTO02,  MLO5*MTO03, ML06*MTO03,  MLO7*MTO03, ML08*MTO03 melez
kombinasyonlarindan elde edildigi goriillmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kogan etrafi sira sayisi 14.67 tane olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek kogan etrafi
sira sayisinin 21.00 tane ile MLO8*MTO1 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 12.00 tane ile
P2088 kontrol ¢esidinden elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde
ortalama kocgan etrafi sira sayisi 14.96 tane olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en

yiiksek kogan etrafi sira sayisinin 21.00 tane ile MLO8*MTO01 melez kombinasyonundan, en diigiik
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ise 12.00 tane ile MLO1*MT02, MLO1*MTO03, MLO5*MTO03 melez kombinasyonlarindan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan etrafi sira sayisi
14.63 tane olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde kogan etrafi sira
sayisinin 20.00 tane ile MLO8*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 12.00 tane ile
MLO1*MTO02,  MLO1*MTO03,  MLO6*MTO03,  MLO7*MTO03,  MLO8*MTO03  melez
kombinasyonlarindan ve P2088 kontrol ¢esidinden elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama kogan etrafi sira sayis1 14.85 tane olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda
en yliksek kocan etrafi sira sayisinin 20.00 tane ile MLO8*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik
ise 12.00 tane ile MLO6*MT03, ML0O7*MTO03, ML0O8*MTO03 melez kombinasyonlarindan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama kogan etrafi sira sayisi1 14.85 tane

olarak belirlenmistir

4.5.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Etrafi Sira Sayisina fliskin
Genel Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.60” da, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.61’ de verilmistir.

Cizelge 4.60. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line X tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 35.99%*
Ana hat 7 25.56**
Baba hat 2 134.12%*
Baba x Ana hat 14 27.18%*
Lokasyon 4 1.86
LokasyonxGenotip 92 1.21
Tekerriir 5 5.00%*
TekerriirxGenotip 115 1.16
Toplam 239 4.63
Varyasyon katsayisi (%) 7.287

S? (G.U.Y) 0.061
S2(0.U.Y) 2.603
G.U.Y/O.UY. 0.023

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.60) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve tekerriirler i¢in 0.01

diizeyinde istatistiki olarak dnemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.61. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin

lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli | Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
derecesi
Genotip 23 8.87** 6.26%* | 8.51%* 8.29%** 8.92%*
Ana hat 6.08%* S5.71%% | 8.14%* 5.52%% 5.32%
Baba hat 2 40.08** 18.25% | 22.33%* 39.08%* 22.75%%*
*
Baba x Ana hat 14 5.80%* 4.82%% | 6.71%* 5.27%* 8.75%%*
Tekerriir 1 24.08%* 1.33 0.33 0.33 0.75
TekerrtirxGenotip 23 1.13 0.99 0.86 0.68 2.14
Toplam 47 5.40 3.57 4.59 4.40 5.43
Varyasyon katsayis1 (%) 7.300 6.618 6.341 5.564 9.837
S?2(G.U.Y) 0.106 0.050 0.062 0.104 0.006
S2(0.UY) 2.335 1.918 2.930 2.296 3.304
G.U.Y/O.U.Y. 0.045 0.026 0.021 0.045 0.002

*, *#%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1 kogan etrafi sira sayisina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz
sonuclart incelendiginde (Cizelge 4.61), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Gerdan
lokasyonunda tekerriirler i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin
birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda
OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi, kogan etrafi sira sayis1 bakimindan

eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.62. Test Grubu-1 melezlerinin kocan etrafi sira sayisina iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortaleimam Gerdan " Kadirli " Denizkuyus"u Halitpasa" Torball _
Ortalama (016)'¢ Ortalama ouY Ortalama (01604 Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO1*MTO1 14.20D -0,08 15.00 C-E 0,46 14.00 CD -0,46 14.00 DE 0,42 15.00 CD 0,46 13.00 CD -1,25
MLO02*MTO1 1420 D -1,88%* 14.00 C-E -1,54 15.00 CD -1,79* 13.00 DE -1,92%* 14.00 DE -2,21%%* 15.00 B-D -1,92
MLO03*MTO01 16.20 C -0,54 16.00 B-D -0,54 16.00 BC -0,46 15.00 CD -0,92 17.00 BC -0,54 17.00 A-C -0,25
ML04*MTO1 16.20 C 0,12 17.00 A-C 0,79 16.00 BC -0,13 15.00 CD -0,25 17.00 BC 0,13 16.00 A-D 0,08
MLO5*MTO1 16.20 C 0,59 16.00 B-D 1,13 16.00 BC 0,21 16.00 B-D 1,08 17.00 BC 0,46 16.00 A-D 0,08
ML0O6*MTO1 1420D -1,28%* 13.00 DE -1,88* 15.00 CD -0,46 14.00 DE -1,58* 14.00 DE -1,54* 15.00 B-D -0,92
MLO7*MTO1 16.20 C 0,06 15.00 C-E -0,88 16.00 BC -0,13 16.00 B-D -0,25 17.00 BC 0,46 17.00 A-C 1,08
MLO8*MTO01 2040 A 2,99%* 20.00 A 2,46%* 21.00 A 3,21°%%* 21.00 A 3,42%%* 20.00 A 2,79%%* 20.00 A 3,08**
MLO1*MTO02 1240 E -0,83* 12.00 E -1,92% 13.00 CD -0,21 12.00 E -1,08 12.00 E -1,04 13.00 CD 0,13
MLO02*MT02 16.20 C 1,17%* 16.00 B-D 1,08 16.00 BC 0,46 16.00 B-D 1,58* 16.00 B-D 1,29% 17.00 A-C 1,46
MLO03*MT02 14.20D -1,49%* 15.00 C-E -0,92 14.00 CD -1,21 14.00 DE -1,42% 15.00 CD -1,04 13.00 CD -2,88%
MLO04*MT02 14.20D -0,83* 15.00 C-E -0,58 14.00 CD -0,88 14.00 DE -0,75 15.00 CD -0,38 13.00 CD -1,54
MLO5*MT02 14.20D -0,36 13.00 DE -1,25 15.00 CD 0,46 14.00 DE -0,42 14.00 DE -1,04 15.00 B-D 0,46
MLO06*MT02 16.20 C 1,77%%* 16.00 B-D 1,75% 15.00 CD 0,79 17.00 BC 1,927%% 16.00 B-D 1,96%* 17.00 A-C 2,46*
MLO7*MT02 16.20 C 1,11%* 17.00 A-C 1,75% 16.00 BC 1,13 17.00 BC 1,25 16.00 B-D 0,96 15.00 B-D 0,46
MLO08*MT02 15.80 C -0,56 17.00 A-C 0,08 16.00 BC -0,54 16.00 B-D -1,08 15.00 CD -0,71 15.00 B-D -0,54
MLO1*MTO03 12.60 E 0,90%* 13.00 DE 1,46 13.00 CD 0,67 12.00E 0,67 12.00E 0,58 13.00 CD 1,13
MLO02*MTO03 14.20D 0,70* 13.00 DE 0,46 16.00 BC 1,33 13.00 DE 0,33 14.00 DE 0,92 15.00 B-D 0,46
MLO03*MTO03 16.20 C 2,03%%* 15.00 C-E 1,46 16.00 BC 1,67* 16.00 B-D 2,33%* 16.00 B-D 1,58* 18.00 AB 3,13%*
ML04*MTO03 14.20D 0,70* 13.00 DE -0,21 15.00 CD 1,00 14.00 DE 1,00 14.00 DE 0,25 15.00 B-D 1,46
MLO5*MTO03 12.80 DE -0,23 12.00 E 0,13 13.00 CD -0,67 12.00 E -0,67 14.00 DE 0,58 13.00 CD -0,54
MLO06*MTO03 1240 E -0,50 12.00 E 0,13 13.00 CD -0,33 13.00 DE -0,33 12.00 E -0,42 12.00 D -1,54
MLO7*MTO03 1240 E -1,17%* 12.00 E -0,88 13.00 CD -1,00 13.00 DE -1,00 12.00E -1,42% 12.00 D -1,54
MLO8*MTO03 1240E -2, 43%* 12.00E -2,54%* 13.00 CD -2,67%* 13.00 DE -2,33%* 12.00 E -2,08%* 12.00 D -2,54%*

* % Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.62° de sunulan test grubu-1 test melezlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin 6zel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
MLO1 x MT03, ML02 x MT02, MLO3 x MT03, ML06 x MT02, ML0O7 x MT02, MLO8 x MTO01
melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde, ML02 x MT03, ML04 x MT03 melez kombinasyonlar1
i¢in 0.05 diizeyinde dnemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MT02,
ML04 x MT02 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT01, ML03 x MT02, ML06
x MTO01, MLO7 x MT03, MLO8 x MT03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli
negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannustir. Gerdan lokasyonunda MLO8 x MTO1 melez
kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML06 x MT02, ML0O7 x MT02 melez kombinasyonlari
i¢cin 0.05 diizeyinde dnemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MT02,
MLO06 x MTO1 melez kombinasyonlart i¢in 0.05 diizeyinde, MLO8 x MT03 melez kombinasyonunda
ise 0.01 diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Kadirli
lokasyonunda ML0O8 x MT01 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML03 x MT03 melez
kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde dnemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO02 x MT01 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonunda
ise 0.01 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda ML03 x MTO03, ML06 x MT02, ML08 x MTO1 melez kombinasyonlar1 igin 0.01
diizeyinde pozitif, ML02 x MT02 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO03 x MT02, ML06 x MT01 melez kombinasyonu igin 0.05
diizeyinde, ML02 x MTO01, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde nemli
negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmstir. Halitpasa lokasyonunda ML06 x MT02,
MLO8 x MTO1 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MT02, ML03 x MT03
melez kombinasyonlar1 igin 0.05 diizeyinde &nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, ML06 x MT01, ML07 x MT03 melez kombinasyonlar1 igin 0.05 diizeyinde, ML02 x
MTO1, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmugtir. Torbali lokasyonunda MLO03 x MT03, MLO8 x MTO1 melez
kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML06 x MTO02 melez kombinasyonu icin 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO3 x MT02, MLO8 x
MTO03 melez kombinasyonlar1 igin 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer alan melez misir kombinasyonlarinin
farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.62) belirlenmis olup, MLO8 x MTO1, ML04 x MTO01, MLO5 x MTO1
melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML03 x MTO1, ML08 x MT02 melez
kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmistir. Kogan etrafi sira sayis1 bakimindan tester
hatlar incelendiginde, MT01, MT02 ve MTO3 tester hatlarmin pozitif ve negatif OUY etkileri
gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MT01 ve MTO02
hatlar yiiksek kogan etrafi sira sayisina katki saglarken, MTO3 hatti ise diisiikk kogan etrafi sira sayisi

tizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, kogan etrafi sira sayisi iizerinde
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eklemeli ve dominant gen etkilerinin énemli olabilecegini gostermektedir. Ally (2013) yaptig
aragtirmada, kocan etrafindaki sira sayis1 bakimindan 6zel uyum yetenegini incelemis olup, pozitif
ile negatif yonde bulgular elde etmistir. Bu ¢alisma, kogan etrafindaki sira sayisinda hem eklemeli

hem de dominant gen etkilerinin rol oynayabilecegini gosteren benzer sonuglar ortaya koymustur.
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Cizelge 4.63. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kocan etrafi sira sayisina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
13.07D -1.70%* 13.33 B -1.21%* 1333 C -1.67%* 12.67 B -1.927%%* 13.00 D -1.83%%* 13.00A -1.88%*
MLO1 Ana
14.87 BC 0.10%** 14.33AB -0.21 15.67AB 0.67 14.00AB -0.58 14.67 BC -0.17 15.67A 0.79
ML02 Ana
15.53AB 0.77%* 15.33AB 0.79* 15.33A-C 0.33 15.00AB 0.42 16.00A 1.17%* 16.00A 1.13*
MLO3 Ana
14.87 BC 0.10%** 15.00AB 0.46 15.00A-C 0.00 14.33AB -0.25 15.33AB 0.50 14.67A -0.21
MLO4 Ana
1440 C -0.377%* 13.67 B -0.88%* 14.67A-C -0.33 14.00AB -0.58 15.00A-C 0.17 14.67A -0.21
MLO5 Ana
1427 C -0.507%* 13.67 B -0.88%* 14.33 BC -0.67 14.67AB 0.08 14.00 CD -0.83%* 14.67A -0.21
MLO06 Ana
14.93 BC 0.17%** 14.67AB 0.13 15.00A-C 0.00 15.33AB 0.75* 15.00A-C 0.17 14.67A -0.21
MLO7 Ana
16.20A 1.43%* 16.33A 1.79%* 16.67A 1.67** 16.67A 2.08%** 15.67AB 0.83%* 15.67A 0.79
MLO8 Ana
15.98A 1.21%* 15.75A 1.21%* 16.13A 1.13%* 15.50A 0.927%* 16.38A 1.54%* 16.13A 1.25%*
MTO1 Baba Tester
1493 B 0.16%* 15.13A 0.58%** 14.88A -0.13 15.00A 0.42%* 14.88A 0.04 14.75A -0.13
MTO02 Baba Tester
1340 C -1.37%* 12.75A -1.79%* 14.00A -1.00%** 13.25A -1.33%* 13.25A -1.58%* 13.75A -1.13%*
MTO03 Baba Tester

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.63” de verilen test grup-1 test melezlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin genel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
MLO02, ML03, ML04, ML07, MLO08 ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLO05, MLO06
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO1 ve MTO02 baba tester hatlarinin GUY
etkilerinin pozitif, MT3 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda
MLO03, MLO08 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLOS5, MLO06 ana hatlari i¢in negatif
GUY etkileri saptanmistir. MTO1 ve MTO02 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif, MT03
baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda MLOS8 ana hatt1 i¢in
pozitif GUY saptanirken MLO1 ana hatt1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester
hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT3 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML07, MLO0S8 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ana hatti
icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO01 ve MTO02 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif,
MT3 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML03, MLO8
ana hatlart i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLO6 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MTO1 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT3 baba tester hatt1 i¢in negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML03 ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1
ana hatti icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO03 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna
gore, ML08 ve MLO03 kendilenmis hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve dnemli
GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.63ten izlenebilmektedir. Bu durum 6zellikle bu iki kendilenmis elit
hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan oldukca
onemlidir. Kendilenmis hatlar igerisinde MLO1 hattinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu
ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini goéstermektedir. Aym
cizelgeden, MTO1 ve MTO02 tester hatlarinin yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO03 tester
hattinin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MTO1 ve MTO02 tester hatlarinin kogan etrafi
sira sayisi bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. Zararsiz (2019) ile
Kumar ve Kumar (2014) yaptiklar1 arastirmalarda, kocan etrafindaki sira sayisi bakimindan genel
uyum yetenegini incelemis olup, ebeveyn hatlarin pozitif ile negatif yonde GUY etkileri oldugunu
saptamislardir. Bu arastirmalar, kocan etrafindaki sira sayisinda aditif ve dominant gen etkilerinin

rol oynayabilecegini gosteren benzer sonuglar ortaya koymustur.

4.5.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Etrafi Sira Sayisi
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes

lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin kogan etrafi sira sayisina iliskin saptanan
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tiim lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.64°te, her bir lokasyon

i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.65’te verilmistir.

Cizelge 4.64. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerin kogan etrafi sira sayisina iliskin tiim
lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 30.19%*
Lokasyon 4 2.26
Lokasyon x Genotip 72 1.55
Tekerriir (lokasyon) 5 10.65%*
Tekerriir x Genotip 90 1.23
Toplam 189 4.38
Varyasyon katsayisi (%) 7.218

*, **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.64° 1in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 kocan etrafi sira sayisi igin

lokasyonlar {izerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler ve tekerriirler

arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.65. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerin kogan etrafi sira sayisina iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sger:):cseﬂslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 11.68%** 4.74%%* 9.61%* 5.68%* 4.68%*
Tekerriir 1 8.53* 20.63** 0.42 8.53* 15.16%*

Tekerriir x Genotip 18 1.86 0.41 1.75 1.19 0.94
Toplam 37 6.82 3.06 5.54 3.58 3.14
VK. % 8.965 4.107 8.738 7.181 6.167

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.65’ in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin kocan etrafi sira sayisina iligkin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuclari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin Gerdan ve Halitpasa lokasyonlarinda
0.05 diizeyinde, Kadirli ve Halitpasa lokasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak dnemli

oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.66. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde kogan etrafi sira sayisina iligkin saptanan
ortalama veriler (adet)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal
MLO9*MTO04 14.00 D 13.00 CD 15.00 BC 13.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
ML10*MTO04 16.20 C 17.00 A-C 16.00 B 15.00 A-C 16.00 A-C 17.00 BC
ML11*MTO04 14.00 D 13.00 CD 15.00 BC 13.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
ML12*MT04 1240 E 12.00 D 13.00 C 12.00 C 12.00 D 13.00 D
ML13*MTO04 18.40 B 19.00 AB 19.00 A 19.00 A 18.00 AB 17.00 BC
ML14*MT04 14.00 D 13.00 CD 15.00 BC 13.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
ML15*MT04 16.00 C 16.00 B-D 15.00 BC 15.00 A-C 16.00 A-C 18.00 AB
ML16*MTO04 14.20 D 13.00 CD 15.00 BC 14.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
MLO09*MTO05 14.00 D 13.00 CD 15.00 BC 13.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
ML10*MTO05 16.00 C 16.00 B-D 15.00 BC 17.00 AB 16.00 A-C 16.00 B-D
ML11*MTO05 16.00 C 17.00 A-C 15.00 BC 17.00 AB 15.00 B-D 16.00 B-D
ML12*MTO05 14.00 D 13.00 CD 15.00 BC 13.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
ML13*MTO05 16.00 C 16.00 B-D 15.00 BC 17.00 AB 16.00 A-C 16.00 B-D
ML14*MT05 14.00 D 13.00 CD 15.00 BC 13.00 BC 14.00 CD 15.00 B-D
ML15*MT05 16.00 C 17.00 A-C 15.00 BC 16.00 A-C 17.00 A-C 15.00 B-D
ML16*MTO05 16.00 C 16.00 B-D 16.00 B 17.00 AB 16.00 A-C 15.00 B-D

75MAY75 16.20 C 16.00 B-D 16.00 B 17.00 AB 16.00 A-C 16.00 B-D

DKC6980 19.80 A 21.00 A 20.00 A 19.00 A 19.00 A 20.00 A
P2088 14.80 CD 15.00 B-D 16.00 B 15.00 A-C 14.00 CD 14.00 CD

Ortalama 15.37 15.21 15.58 15.16 15.21 15.68

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin kocan etrafi sira sayisi ortalama degerleri ve
lokasyonlara ait kogan etrafi sira degerleri Cizelge 4.66°da verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde
olmak iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde kocan etrafi sira sayisi 15.37 tane
olarak tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore en yiiksek kocan etrafi sira
say1s1 DKC6980 kontrol ¢esidinde saptanirken, en diisiik kocan etrafi sira sayist ML12*MT04 melez
kombinasyonunda 12.40 tane olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda kogan etrafi sira sayisi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde kogan etrafi sira sayisinin 21.00 tane ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 12.00
tane ile ML12*MT04 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama kogan etrafi sira sayist 15.21 tane olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda
en yiiksek kogan etrafi sira sayisinin 20.00 tane ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 13.00
tane ile ML12*MT04 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama kogan etrafi sira sayis1 15.58 tane olarak belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda en yiiksek kogan etrafi sira sayisinin 19.00 tane ile DKC6980 kontrol ¢esidinden ve
ML13*MTO04 melez kombinasyonundan, en diigikk ise 12.00 tane ile ML12*MT04 melez
kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama kogan
etrafi sira sayis1 15.16 tane olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek kogan etrafi sira
sayisiin 19.00 tane ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 12.00 tane ile ML12*MT04 melez
kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kocan etrafi sira sayis1 15.21 tane olarak belirlenmistir. Torbal1 lokasyonunda en yiiksek kocan etrafi

sira sayisinin 20.00 tane ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 12.00 tane ile ML12*MT04

112



melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin ortalama

kogan etrafi sira sayis1 15.68 tane olarak belirlenmistir.

4.5.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kogan Etrafi Sira Sayisina Iliskin
Genel Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.67° de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.68’ de verilmistir.

Cizelge 4.67. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan etrafi sira sayisina iligkin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 15 21.54%%*
Ana hat 7 35.01%*
Baba hat 1 4.90*
Baba x Ana hat 7 10.44%*%*
Lokasyon 4 2.84
LokasyonxGenotip 60 1.61*
Tekerriir 5 5.00%*
TekerriirxGenotip 75 1.00
Toplam 159 3.52
Varyasyon katsayisi (%) 6.645

$? (G.U.Y) 0.095
S?2(0.UY) 0.944
G.U.Y/O.U.Y. 0.100

* *%: Srrastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.81) genotipler, ana hatlar, baba x ana hatlar ve tekerriirler i¢in 0.01 diizeyinde, baba

hatlar ve lokasyon x genotip icin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak 6énemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.68. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin
lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
derecesi
Genotip 15 9.13** 2.80** 8.86** 4.53** 2.67*
Ana hat 7 14.27%* 2.86%* 13.98%* 7.71%* 3.43%*
Baba hat 1 3.13 0.50 10.13* 2.00 0.50
Baba x Ana hat 7 4.84%* 3.07%* 3.55 1.71 2.21%
Tekerriir 1 10.13* 24.50** | 1.13 4.50 12.50%*
TekerriirxGenotip 15 1.33 0.23 1.66 1.03 0.77
Toplam 31 5.38 2.26 5.13 2.84 2.06
Varyasyon katsayisi (%) 7.771 3.168 8.694 6.777 5.649
$? (G.U.Y) 0.183 -0.012 0.226 0.120 0.019
S2(0.U.Y) 1.757 1.419 0.948 0.340 0.724
G.UY/OUY. 0.104 -0.008 0.239 0.353 0.027

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
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Test grubu-2 kocan etrafi sira sayisina iligkin lokasyonlar bazinda line x tester analiz
sonuglar incelendiginde (Cizelge 4.68), genotipler i¢in Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Torbali lokasyonunda 0.05 diizeyinde, ana hatlar i¢in Gerdan,
Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, baba hatlar igin
Denizkuyusu lokasyonunda 0.05 diizeyinde, baba x ana hatlar i¢in Gerdan ve Torbal
lokasyonlarinda 0.05 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda 0.01 diizeyinde, tekerriirler arasinda Gerdan
lokasyonunda 0.05 diizeyinde, Kadirli ve Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde onemli fark
bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans
degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansiin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmast,
kogan etrafi sira sayis1 bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu

gostermektedir.
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Cizelge 4.69 Test Grubu-2 melezlerinin kocan etrafi sira sayisina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan “ Kadirli “ Denizkuyus}l Halitpasa“ Torbali “

Ortalama ouy Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
ML09*MT04 14.00 C 0,17 13.00 CD 0,31 15.00 BC -0,13 13.00 BC 0,56 14.00 CD 0,25 15.00 B-D -0,13
ML10*MT04 16.20 B 0,27 17.00 A-C 0,81 16.00 B 0,38 15.00 A-C -0,44 16.00 A-C 0,25 17.00 BC 0,38
MLI11*MT04 14.00 C -0,83* 13.00 CD -1,69* 15.00 BC -0,13 13.00 BC -1,44 14.00 CD -0,25 15.00 B-D -0,63
ML12*MT04 1240D -0,63 12.00D -0,19 13.00 C -1,13%* 12.00 C 0,06 12.00D -0,75 13.00D -1,13
ML13*MT04 18.40 A 1,38%* 19.00 AB 1,81%* 19.00 A 1,88%* 19.00 A 1,56 18.00 AB 1,25 17.00 BC 0,38
ML14*MT04 14.00 C 0,17 13.00 CD 0,31 15.00 BC -0,13 13.00 BC 0,56 14.00 CD 0,25 15.00 B-D -0,13
ML15*MT04 16.00 B 0,17 16.00 B-D -0,19 15.00 BC -0,13 15.00 A-C 0,06 16.00 A-C -0,25 18.00 AB 1,38*
ML16*MT04 14.20 C -0,73* 13.00 CD -1,19 15.00 BC -0,63 14.00 BC -0,94 14.00 CD -0,75 15.00 B-D -0,13
ML09*MTO05 14.00 C -0,18 13.00 CD -0,31 15.00 BC 0,13 13.00 BC -0,56 14.00 CD -0,25 15.00 B-D 0,13
ML10*MTO05 16.00 B -0,28 16.00 B-D -0,81 15.00 BC -0,38 17.00 AB 0,44 16.00 A-C -0,25 16.00 B-D -0,38
ML11*MTO05 16.00 B 0,82%* 17.00 A-C 1,69* 15.00 BC 0,13 17.00 AB 1,44 15.00 B-D 0,25 16.00 B-D 0,63
ML12*MTO05 14.00 C 0,63 13.00 CD 0,19 15.00 BC 1,13%* 13.00 BC -0,06 14.00 CD 0,75 15.00 B-D 1,13
ML13*MTO05 16.00 B -1,38%* 16.00 B-D -1,81%* 15.00 BC -1,88%* 17.00 AB -1,56 16.00 A-C -1,25 16.00 B-D -0,38
ML14*MTO05 14.00 C -0,18 13.00 CD -0,31 15.00 BC 0,13 13.00 BC -0,56 14.00 CD -0,25 15.00 B-D 0,13
ML15*MTO05 16.00 B -0,18 17.00 A-C 0,19 15.00 BC 0,13 16.00 A-C -0,06 17.00 A-C 0,25 15.00 B-D -1,38*
ML16*MTO05 16.00 B 0,73* 16.00 B-D 1,19 16.00 B 0,63 17.00 AB 0,94 16.00 A-C 0,75 15.00 B-D 0,13

-

**: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.69’ da sunulan test grubu-2 test melezlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin 6zel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
ML13 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde, ML11 x MTO05, ML16 x MTO05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML11 x MT04, ML16 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML13 x MTO05 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde ©nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Gerdan lokasyonunda ML11 x MTO05, ML13 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML11 x MT04, ML13 x
MTO05 melez kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Kadirli lokasyonunda ML12 x MT05, ML13 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.01
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT04, ML13 x
MTO05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda ML15 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde
onemli pozitif 6zel uyum vyetenegi (OUY) etkileri saptamrken, ML15 x MTO05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde Snemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannustir.
Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlarmnin farkliliklar
gosterdigi (Cizelge 4.69) belirlenmis olup, ML0O9 x MTO05, ML11 x MT04, ML13 x MTO5 melez
kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML12 x MT04, ML10 x MT05 melez
kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmistir. Kogan etrafi sira sayis1 bakimindan tester
hatlar incelendiginde, MT04 ve MTO5 tester hatlarin pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi
tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MT04 ve MTO0S5 hatlarinin
kocan etrafi sira sayisi etkilerinin kullanilan ebeveyn bazl farkliliklar gosterdigi belirlenmistir. Bu
durum, dane nemi {izerinde eklemeli ve dominant gen etkilerinin Onemli olabilecegini
gostermektedir. Chandel ve Mankotia (2014) yaptig1 arastirmada, kocan etrafindaki sira sayisi
bakimindan 6zel uyum yetenegini incelemis olup, melezlerin pozitif ile negatif yonde 6zel uyum
yetenegi etkisi gosterdigi sonucunu elde etmistir. Bu ¢caligma, kocan etrafindaki sira sayisinda aditif

ve aditif olmayan gen etkilerinin rol oynayabilecegini gosteren benzer sonuglar ortaya koymustur.
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L11

Cizelge 4.70 Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kogan etrafi sira sayisina iligkin

enel uyum yetenegi verileri

Ebevevnler Ebeveyn Genotip Ortalamast Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
y durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
ML09 Ana 14.00 E -1.08%* 13.00 BC -1.81%* 15.00 BC -0.25 13.00 B -1.81%%* 14.00 CD -1.00%* 15.00A -0.50
MLI10 Ana 16.10 B 1.03%* 16.50AB 1.69%* 1550 B 0.25 16.00AB 1.19%* 16.00 A-C 1.00** 16.50A 1.00%**
MLI11 Ana 15.00 D -0.077%* 15.00 A-C 0.19 15.00 BC -0.25 15.00AB 0.19 14.50 B-D -0.50 15.50A 0.00
MLI12 Ana 13.20E -1.88%* 12.50 C -2.3] %% 14.00 C -1.25%%* 12.50 B -2.31%* 13.00 D -2.00%* 14.00A -1.50%*
MLI13 Ana 17.20A 2.13%* 17.50A 2.69%* 17.00A 1.75%* 18.00A 3.19%* 17.00A 2.00%* 16.50A 1.00%**
ML14 Ana 14.00 E -1.08%* 13.00 BC -1.81%% 15.00 BC -0.25 13.00 B -1.81%%* 14.00 CD -1.00%* 15.00A -0.50
MLI15 Ana 16.00 BC 0.93%: 16.50AB 1.69%* 15.00 BC -0.25 15.50AB 0.69 16.50AB 1.50%* 16.50A 1.00%**
MLI16 Ana 15.10CD 0.03%** 14.50 A-C -0.31 15.50 B 0.25 15.50AB 0.69 15.00 A-D 0.00 15.00A -0.50
MTO04 Baba 14.90A -0.17%* 14.50 -0.31 15.38 0.13 14.25 -0.56 14.75 -0.25 15.63 0.13
Tester
MTO05 Baba 15.25A 0.18%*:* 15.13 0.31 15.13 -0.13 15.38 0.56 15.25 0.25 15.38 -0.13
Tester

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.70’ de verilen test grup-2 test melezlerinin kogan etrafi sira sayisina iliskin genel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
ML10, ML13, ML15, ML16 ana hatlar1 igin pozitif GUY saptanirken ML09, ML11, ML12, ML14
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmigstir. MTOS5 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif,
MTO04 baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML10, ML13,
ML15 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML09, ML12, ML14 ana hatlan i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. Kadirli lokasyonunda ML13 ana hatti i¢in pozitif GUY saptanirken ML12 ana
hatt1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML10, ML13 ana hatlari
icin pozitif GUY saptanirken ML09, ML12, ML14 ana hatlari i¢in negatif GUY etkileri saptanmustir.
Halitpasa lokasyonunda ML10, ML13, ML 15 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML09, ML12,
ML14 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmustir. Torbali lokasyonunda ML.10, ML13, ML15
ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken ML 12 ana hatti i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Genel
uyum yetenegi analizi sonucuna gére, ML13, ML10 ve ML15 kendilenmis hatlarinin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.70’ten izlenebilmektedir.
Bu durum o6zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a dnemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde ML12 ve
ML14 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayn1 ¢izelgeden, MTO5 tester hatlarinin yiiksek GUY
etkisi gostermesine karsin, MT04 tester hattinin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT05
tester hattinin kocan etrafi sira sayisi bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi
goriilmektedir. Kara (2000) ile Lay ve Razdan (2017) yaptiklari arastirmalarda, kogan etrafindaki
sira sayisi bakimidan genel uyum yetenegini incelemis olup, ebeveyn hatlarin pozitif ile negatif
yonde GUY etkileri oldugu sonucunu elde etmislerdir. Bu arastirmalar, kogan etrafindaki sira
sayisinda eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin hatlarin genetik 6zelliklerine bagl olarak

farklilik gosterebilecegini ortaya koymus olup, benzer bulgulara ulasmislardir.

4.6 Kocan Uzeri Sira Sayisi
4.6.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Uzeri Sira Sayis1
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin kogan {izeri sira sayisina iligkin saptanan
tiim lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.71°de, her bir lokasyon

i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.72’de verilmistir.
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Cizelge 4.71. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin kogan lizeri sira sayisina iligkin tiim

lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 207.19**
Lokasyon 4 9.62%%*
Lokasyon x Genotip 104 3.11%*
Tekerriir (lokasyon) 5 0.63
Tekerriir x Genotip 130 1.37
Toplam 269 22.05
Varyasyon katsayisi (%) 3.096

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.71° in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 kocan iizeri sira sayisi i¢in

lokasyonlar tizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler, lokasyonlar,

lokasyon x genotipler arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.72. Test Grubu-1 melezleri ve standart cesitlerin kogan iizeri sira sayisina iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyas;ion Serbesth.k Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpasa | Torbali
kaynagi derecesi
Genotip 26 46.73%* 38.64%* 47.84%%* 41.72%% | 44.72%*
Tekerrtir 1 2.67 0.02 0.17 0.02 0.30
Tekerrigg 26 221 0.79 1.13 1.75 0.99
Genotip
Toplam 53 24.06 19.34 24.03 21.32 22.43
VK % 3.866 2.371 2.830 3.469 2.642

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.72’ nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart

gesitlerin kogan iizeri sira sayisina iligkin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmustir.
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Cizelge 4.73. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerde kogan lizeri sira sayisina iligkin saptanan
ortalama veriler (adet)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal
MLO1*MTO1 35.10J-L 35.50 E-H 34.50 D-G 34.50 G-J 35.50 E-1 35.50 G-J
MLO2*MTO1 42.00 C 41.50 B-D 41.50 B 42.50 B 43.00 BC 41.50 B-D
MLO3*MTO1 34.10 LM 34.00 F-1 33.50 E-H 33.50 H-K 34.50 F-1 35.00 H-J
MLO04*MTO1 32.00 N 32.50 HI 32.50 F-H 31.50 JK 32.001) 31.50 KL
MLO5*MTO1 34.00 LM 34.00 F-1 34.50 D-G 33.00 H-K 34.00 G-J 34.50 I-K
MLO6*MTO1 40.00 DE 41.50 B-D 35.00 D-F 42.00 BC 41.00 B-D 40.50 C-E
MLO7*MTO1 36.90 G-I 37.50 D-G 35.50 DE 35.50 F-1 38.00 D-G 38.00 E-H
MLO8*MTO1 32.60 MN 32.50 HI 35.00 D-F 31.00 K 32.001) 32.50 J-LL
MLO1*MT02 35.50 I-L 37.00 D-H 35.00 D-F 34.50 G-J 36.50 E-H 34.50 I-K
MLO02*MTO02 41.80 C 41.00 B-D 41.00 B 42.00 BC 41.50 B-D 43.50 A-C
MLO03*MTO02 42.30 C 43.00 BC 41.00 B 4250 B 41.50 B-D 43.50 A-C
MLO04*MT02 37.80 F-H 39.00 C-E 36.50 CD 38.00 D-F 38.50 D-F 37.00 F-1
MLO5*MTO02 30.60 O 30.50 I 31.50H 31.00 K 30.00 J 30.00 L
MLO6*MT02 36.50 H-J 37.50 D-G 36.50 CD 36.00 E-H 34.50 F-1 38.00 E-H
MLO7*MT02 35.90 I-K 37.50 D-G 35.00 D-F 35.50 F-1 39.00 C-E 32.50 J-L.
MLO8*MTO02 32.70 MN 33.50 G-I 32.00 GH 32.00 JK 35.50 E-1 30.50 L
MLO1*MTO03 33.20 MN 34.00 F-1 34.50 D-G 32.50 I-K 32.50 H-J 32.50 J-L.
MLO02*MTO03 44,10 B 45.00 B 44.50 A 43.50 B 4350 B 44.00 AB
MLO03*MTO03 38.20 FG 37.50 D-G 39.00 BC 37.00 E-G 39.00 C-E 38.50 D-G
MLO04*MTO03 4420 B 45.00 B 44.50 A 43.50 B 4350 B 44.50 AB
MLO5*MTO03 4440 B 45.00 B 44.50 A 44.00 B 4350 B 45.00 A
ML0O6*MTO03 39.10 EF 38.50 C-F 40.50 B 39.00 C-E 39.00 C-E 38.50 D-G
MLO7*MTO03 48.20 A 51.00 A 47.00 A 48.50 A 49.50 A 45.00 A

MLO8*MTO03 40.00 DE 41.50 B-D 36.50 CD 41.00 B-D 41.00 B-D 40.00 D-F
75MAY75 34.00 LM 34.50 E-1 32.50 F-H 33.50 H-K 35.50 E-I 34.00 I-K
DKC6980 41.20 CD 41.50 B-D 41.50 B 41.50 BC 41.00 B-D 40.50 C-E
P2088 34.90 KL 35.50 E-H 35.00 D-F 34.50 G-J 34.50 F-1 35.00 H-J

Ortalama 37.83 38.41 37.43 37.54 38.13 37.63

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin kogan iizeri sira sayisi ortalama degerleri ve
lokasyonlara ait kogan iizeri sira sayisi degerleri Cizelge 4.73’te verilmistir. Cukurova ve Ege
bolgelerinde olmak {izere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde kogan iizeri sira sayisi
37.83 tane olarak tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek
kogan iizeri sira sayist MLO7*MTO03 melez kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde kogan
iizeri sira sayist MLO5S*MTO02 melez kombinasyonunda 30.60 olarak saptanmistir. Lokasyonlar
bazinda parseldeki kogan iizeri sira sayisi bakimindan melez kombinasyonlarin durumu
degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek parselde kogan iizeri sira sayisinin 51.00 tane
ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 30.50 tane ile MLO5*MTO02 melez
kombinasyonundan elde edildigi gériilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kogan iizeri sira sayisi 38.41 tane olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek parselde
kogan iizeri sira sayisinin 47.00 tane ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 31.50
tane ile MLO5*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama kocan iizeri sira sayist 37.43 tane olarak belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda en yiiksek parselde kogan lizeri sira sayisinin 48.50 tane ile MLO7*MTO03 melez
kombinasyonundan, en diisik ise 31.00 tane ile MLO8*MTOI, MLO5*MTO02 melez
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kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kogan lizeri sira sayisi 37.54 olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde kogan
tizeri sira sayisinin 49.50 tane ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 30.00 tane
ile MLO5*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama kocan {izeri sira sayisi 38.13 olarak belirlenmistir. Torbali
lokasyonunda en yiiksek parselde kocan {iizeri sira sayisinmn 45.00 tane ile MLO5*MTO3,
MLO7*MTO03 melez kombinasyonlarindan, en diisiik ise 30.00 tane ile MLO5*MTO02 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama

kogan iizeri sira sayis1 37.63 olarak belirlenmistir.

4.6.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Uzeri Sira Sayisina iliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.74” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.75 de verilmistir.

Cizelge 4.74. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kocan {izeri sira sayisina iligkin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglar1

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 218.97**
Ana hat 7 214.18%*
Baba hat 2 730.40%*
Baba x Ana hat 14 148.30%*
Lokasyon 4 8.87**
LokasyonxGenotip 92 3.41%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 115 1.43
Toplam 239 23.24
Varyasyon katsayisi (%) 3.149

S$2(G.UY) 0.488
S%(0.U.Y) 14.688
G.U.Y/O.U.Y. 0.033

*, *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.74) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar, lokasyonlar ve lokasyon x

genotipler i¢in 0.01 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.75. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan iizeri sira sayisina iliskin
lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyu | Halitpasa Torbal1
derecesi su
Genotip 23 49.88** 39.58%* 50.46%* 44.65%* 48.04**
Ana hat 7 42.00%* 37.57** 49.67** 48.66%* 49.14%*
Baba hat 2 163.94** 177.06%* 147.52%* 123.40%* 125.15%*
Baba x Ana hat 14 37.53%* 20.94** 37.00%* 31.40%* 36.48%*
Tekerriir 1 3.52 0.02 0.08 0.02 0.02
TekerriirxGenotip 23 222 0.85 1.21 1.85 1.02
Toplam 47 25.57 19.78 25.29 22.75 24.01
Varyasyon katsayisi (%) 3.861 2.450 2.925 3.551 2.675
$? (G.U.Y) 0.427 0.644 0.465 0.458 0.399
$?(0.U.Y) 17.658 10.048 17.892 14.774 17.729
G.U.Y/O.UY. 0.024 0.064 0.026 0.031 0.023

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1 kogan iizeri sira sayisina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz
sonuclart incelendiginde (Cizelge 4.75), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli
fark bulunmustur. GUY ve OUY igin bitlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans
degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi,
koganda dane sayisi bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu

gostermektedir.
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Cizelge 4.76. Test Grubu-1 melezlerinin kogan iizeri sira sayisina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortalz{mam Gerdan “ Kadirli “ Denizkuyus}l Halitpasa“ Torbali “
Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO1*MTO1 35.10J-L 2,63%* 35.50 E-H 2,44* 34.50 D-G 2,15%* 34.50 G-J 2,90%* 35.50 E-I 2,69* 35.50 G-J 2,98%*
MLO2*MTO1 42.00 C 1,50%* 41.50 B-D 1,44 41.50B 1,48% 4250 B 2,06* 43.00 BC 2,35% 41.50 B-D 0,15
MLO3*MTO1 34.10 LM -1,97%* 34.00 F-1 -1,73 33.50 E-H -2,02%% 33.50 H-K -1,94* 34.50 F-1 -1,81 35.00 H-J -2,35%*
MLO04*MTO1 32.00 N -3,87%* 32.50 HI -3,90%* 32.50 F-H -3,02%%* 31.50 JK -3,94%* 32.001] -3,98** 31.50 KL -4,52%*
MLO5*MTO1 34.00 LM -0,20 34.00 F-I -0,06 34.50 D-G -0,02 33.00 H-K -0,77 34.00 G-J 0,19 3450 1-K -0,35
MLO6*MTO1 40.00 DE 3,60%** 41.50 B-D 4,77*%* 35.00 D-F -0,02 42.00 BC 5,23%* 41.00 B-D 4,85%* 40.50 C-E 3,15%%*
MLO7*MTO1 36.90 G-1 -1,30%* 37.50 D-G -2,06 35.50 DE -1,35* 35.50 F-1 -2,10%* 38.00 D-G -2,15% 38.00 E-H 1,15
MLO8*MTO1 32.60 MN -0,37 32.50 HI -0,90 35.00 D-F 2,81%* 31.00K -1,44 32.001J -2,15% 32.50 J-L -0,19
MLO1*MT02 35.50 I-L 2,23%* 37.00 D-H 2,69* 35.00 D-F 1,83%* 34.50 G-J 1,90%* 36.50 E-H 2,81%* 3450 I-K 1,92%
ML02*MTO02 41.80 C 0,50 41.00 B-D -0,31 41.00 B 0,17 42.00 BC 0,56 41.50 B-D -0,02 43.50 A-C 2,08%*
MLO03*MTO02 42.30C 5,43%* 43.00 BC 6,02%* 41.00 B 4,67%* 42.50B 6,06%* 41.50 B-D 4,31%* 43.50 A-C 6,08%*
MLO04*MT02 37.80 F-H 1,13%* 39.00 C-E 1,35 36.50 CD 0,17 38.00 D-F 1,56 38.50 D-F 1,65 37.00 F-1 0,92
MLO5*MTO02 30.60 O -4,40%* 30.501 -4,81%* 31.50H -3,83%* 31.00K -3,77%* 30.00J -4,69%* 30.00 L -4,92%%*
MLO6*MT02 36.50 H-J -0,70 37.50 D-G -0,48 36.50 CD 0,67 36.00 E-H -1,77* 34.50 F-1 -2,52* 38.00 E-H 0,58
MLO7*MT02 3590 I-K -3,10%* 37.50 D-G -3,31%* 35.00 D-F -2,67%* 35.50 F-1 -3,10%* 39.00 C-E -2,02* 32.50 J-L -4,42%*
MLO8*MTO02 32.70 MN -1,07%* 33.50 G-I -1,15 32.00 GH -1,00 32.00 JK -1,44 35.50 E-I 0,48 30.50 L -2,25%%*
MLO1*MTO03 33.20 MN -4,86%* 34.00 F-1 -5,13%* 34.50 D-G -3,98** 32.50 I-K -4,79%* 32.50 H-J -5,50%* 32.50 J-L -4,90%*
MLO02*MTO03 44.10B -1,99%* 45.00 B -1,13 44.50 A -1,65* 43.50 B -2,63%* 43.50 B -2,33% 44.00 AB -2,23%*
MLO3*MTO03 38.20 FG -3,46%* 37.50 D-G -4,29%* 39.00 BC -2,65%* 37.00 E-G -4,13%* 39.00 C-E -2,50* 38.50 D-G -3,73%*
MLO04*MT03 4420 B 2,74%* 45.00 B 2,54* 44.50 A 2,85%* 43.50 B 2,38%* 43.50 B 2,33* 44.50 AB 3,60%*
MLO5*MTO03 4440 B 4,61%* 45.00 B 4,88%* 44.50 A 3,85%* 44.00 B 4,54** 43.50B 4,50%* 45.00 A 5,27%*
MLO6*MTO03 39.10 EF -2,89%* 38.50 C-F -4,29%* 40.50 B -0,65 39.00 C-E -3,46%* 39.00 C-E -2,33* 38.50 D-G -3,73%*
MLO7*MTO03 48.20 A 4,41%* 51.00 A 5,38** 47.00 A 4,02%* 48.50 A 5,21%* 49.50 A 4,17%* 45.00 A 3,27%*
MLO08*MTO03 40.00 DE 1,44%* 41.50 B-D 2,04 36.50 CD -1,81°%* 41.00 B-D 2,88%* 41.00 B-D 1,67 40.00 D-F 2,44%*

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.76’ da sunulan test grubu-1 test melezlerinin kogan iizeri sira sayisina iligkin 6zel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
MLO1 x MTO1, ML02 x MTO01, ML06 x MTO01, MLO1 x MT02, ML03 x MT02, ML04 x MTO02,
MLO04 x MTO03, MLO0OS5 x MTO03, ML0O7 x MTO03, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01
diizeyinde énemli pozitif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML03 x MTO01, MLO04 x
MTO1, MLO7 x MTO1, MLO5 x MT02, MLO7 x MT02, ML0O8 x MT02, MLO1 x MT03, ML02 x
MTO03, ML03 x MT03, ML06 x MT03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde énemli negatif
ozel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Gerdan lokasyonunda ML06 x MTO1, MLO03 x
MTO02, MLOS x MTO03, MLO7 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO1 x
MTO1, MLO1 x MT02, ML04 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6énemli pozitif
0zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML04 x MTO1, ML05 x MTO02, ML0O7 x MTO02,
MLO1 x MT03, ML03 x MT03, ML06 x MT03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli
negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannustir. Kadirli lokasyonunda MLO1 x MTO1, MLOS
x MTO1, MLO1 x MT02, ML0O3 x MT02, ML04 x MT03, MLO5 x MT03, MLO7 x MT03 melez
kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MTOl melez kombinasyonu i¢in 0.05
diizeyinde énemli pozitif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO7 x MTO1, MLO02 x
MTO03, ML0O8 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML03 x MTO01, ML04 x MTO01,
MLO05 x MT02, MLO7 x MT02, MLO1 x MTO03, ML03 x MT03melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde onemli negatif 6zel uyum vyetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO1 x MTO1, ML0O6 x MTO1, ML0O3 x MT02, ML04 x MT03, MLO5 x MT03, MLO7
x MT03, MLO8 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MTO1, MLO1
x MT02 melez kombinasyonlar1 igin 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanirken, MLO7 x MT01, ML06 x MT02 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde,
MLO04 x MTO1, ML0O5 x MT02, MLO7 x MT02, MLO1 x MTO03, ML0O2 x MT03, ML03 x MTO03,
MLO06 x MTO03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanmustir. Halitpasa lokasyonunda ML06 x MT01, MLO1 x MT02, ML03 x MT02,
MLO5 x MTO03, ML0O7 x MTO03 melez kombinasyonlart i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO1 x MTO01,
MLO02 x MTO1, ML04 x MT03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO7 x MT01, MLO8 x MTO1, ML06 x MT02, ML0O7 x MT02,
MLO02 x MT03, ML03 x MT03, ML06 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML04
x MTO1, MLO5 x MT02, MLO1 x MT03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif
ozel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda MLO1 x MT01, MLO06 x
MTO1, ML0O2 x MT02, ML0O3 x MT02, ML04 x MT03, MLO5 x MTO03, ML07 x MT03, ML08 x
MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO1 x MT02 melez kombinasyonlari
i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML0O3 x MTO1,
ML04 x MTO1, ML0O5 x MT02, ML07 x MT02, ML0O8 x MT02, MLO1 x MT03, ML02 x MTO03,
MLO03 x MTO03, ML06 x MTO03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel
uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Ozel uyum yetenegi ydniinden test grubu 1°de yer alan
melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.76) belirlenmis olup, MLO7 x
MTO03, MLO05 x MT03, ML04 x MT03 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken,
ML02 x MT03, ML06 x MT03 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmistir. Kogan
tizeri sira sayist bakimindan tester hatlar incelendiginde, MTO01, MT02 ve MTO03 tester hatlarinin
pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla
melezlenmesi durumunda MTO3 hatt1 yiiksek kogan iizeri sira sayisina katki saglarken, MTO1 ve
MTO2 hatlar1 ise diisiik kocan iizeri sira sayisi1 lizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir.
Bu durum, dane nemi {izerinde eklemeli ve dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini
gostermektedir. Zararsiz (2019) yaptig1 arastirmada, kogan iizeri sira sayist bakimindan 6zel uyum
yetenegini incelemis olup, melezlerin pozitif ile negatif yonde 6zel uyum yetenegi etkisi gosterdigini
tespit etmislerdir. Bu ¢alisma, kogan iizerinde sira sayisi 6zelliginde eklemeli ve dominant gen
etkilerinin melez kombinasyonlar1 tizerinde farklilik gosterebilecegi yoniinde benzer sonuglara
ulagmistir.
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Cizelge 4.77. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kogan {izeri sira sayisina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
Ebeveynler Ebgiel’
deenu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY

34.60 E -3.37%* 35.50C -3.06%* 34.67 D -2.90%** 3383 F -3.83%* 34.83C -3.44%% 34.17C -3.60%*
MLO1 Ana

42.63A 4.67** 42.50A 3.94 %% 42.33A 4.777** 42.67A 5.00%* 42.67A 4.40%* 43.00A 5.23%%
ML02 Ana

38.20C 0.23%%* 38.17 BC -0.40 37.83C 0.27 37.67 CD 0.00 38.33B 0.06 39.00 B 1.23%*
MLO3 Ana

38.00 C 0.03%* 38.83 B 0.27 37.83C 0.27 37.67 CD 0.00 38.00 B -0.27 37.67B -0.10
MLO0O4 Ana

36.33 D -1.63%%* 36.50 BC -2.06%* 36.83 C -0.73* 36.00 DE -1.67%* 35.83 BC -2.44%% 36.50 BC -1.27%%*
MLO5 Ana

38.53C 0.57%* 39.17 B 0.60 37.33C -0.23 39.00 BC 1.33%* 38.17B -0.10 39.00 B 1.23%*
ML06 Ana

40.33 B 2.37%* 42.00A 3.44%%* 39.17 B 1.60** 39.83 B 2.17%* 42.17A 3.90%* 38.50 B 0.73*
MLO7 Ana

35.10E -2.87%%* 35.83C -2.773%* 34.50 D -3.06%* 34.67 EF -3.00%* 36.17 BC -2.10%* 3433 C -3.44%%*
MLOS8 Ana

35.84 C -2.13%* 36.13 B -2.44%% 3525B -2.31%* 3544 B -2.23%% 36.25B -2.02%* 36.13 B -1.65%%*
MTO1 Baba Tester

36.64 B -1.33%* 37.38AB -1.19%* 36.06AB -1.50%** 36.44AB -1.23%* 37.13B -1.15% 36.19 B -1.58%*
MTO02 Baba Tester

41.43A 3.46%* 42.19A 3.63%* 41.38A 3.81%%* 41.13A 3.46%* 41.44A 3.17%* 41.00A 3.23%*
MTO03 Baba Tester

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.77° de verilen test grup-1 test melezlerinin kogan iizeri sayisina iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO02,
MLO03, ML04, ML06, MLO7 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLO5, ML0O8 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO3 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO1 ve MTO2 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML02,
MLO7 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLO05, MLOS ana hatlar i¢in negatif GUY
etkileri saptanmigtir. MTO03 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT01 ve MT02 baba tester
hatlar1 i¢cin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML02, MLO7 ana hatlar1 i¢in
pozitif GUY saptanirken MLO1, ML0O5, MLO8 ana hatlar icin negatif GUY etkileri saptanmuistir.
MTO3 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT01 ve MTO02 baba tester hatlar1 icin negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML02, ML06, MLO7 ana hatlar1 i¢in pozitif
GUY saptanirken MLO1, ML05, MLOS ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO03
baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester hatlar1 i¢cin negatif GUY
etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML02, ML07 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken
MLO1, MLO5, MLO8 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO3 baba tester hattinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester hatlar1 igin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Torbal1 lokasyonunda ML02, ML03, ML06, ML0O7 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1,
MLO0S5, MLOS ana hatlan i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT03 baba tester hattinin GUY
etkilerinin pozitif, MT01 ve MTO02 baba tester hatlar1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel
uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML02 ve MLO7 kendilenmis hatlarmin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve onemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.77’den izlenebilmektedir.
Bu durum o&zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a 6nemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde MLO1 ve
MLOS hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gdstermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO3 tester hatlarinin yiiksek GUY
etkisi gostermesine kargin, MTO1 ve MTO2 tester hatlarmin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu
nedenle MTO3 tester hattinin kocan iizeri sira sayisi bakimindan uygun bir tester olarak
kullanilabilecegi goriilmektedir. Aly (2013) ile Kara (2000) yaptiklar1 arastirmalarda, kocan tizeri
sira sayisi bakimindan genel uyum yetenegini incelemis olup, ebeveyn hatlarin pozitif ile negatif
GUY etkilerinin oldugunu tespit etmislerdir. Bu arastirmalar, kogan iizeri sira sayisi ozelligi
bakimindan eklemeli ve dominant gen etkilerinin hatlarin genetik 6zelliklerine bagli olarak degisiklik

gosterebilecegini yoniinde bulguya ulagmis olup, benzer sonuglar elde etmislerdir.
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4.6.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Kocan Uzeri Sira Sayis
Varyans Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkll test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin kogan {izeri sira sayisina iliskin saptanan
tiim lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar Cizelge 4.78’de, her bir lokasyon

icin saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.79°da verilmistir.

Cizelge 4.78. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin kogan lizeri sira sayisina iligkin tiim
lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 214.51**
Lokasyon 4 7.69%*
Lokasyon x Genotip 72 2.71%*
Tekerriir (lokasyon) 5 0.97
Tekerriir x Genotip 90 0.92
Toplam 189 22.09
Varyasyon katsayisi (%) 2.638

*, % Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Cizelge 4.78’ in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 kogan iizeri sira sayisi igin
lokasyonlar tizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler ve lokasyon
x genotipler arasinda 0.01 olasilik diizeyinde, lokasyonlar arasinda 0.05 olasilik diizeyinde istatistiki

olarak dnemli fark saptanmstir.

Cizelge 4.79. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin kogan iizeri sira sayisina iliskin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S;é?:;;;k Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 49.28%* 42.64%* 47.24%* 46.11%* 40.07%**
Tekerriir 1 0.11 0.66 3.18 0.66 0.24

Tekerriir x Genotip 18 1.55 0.60 0.74 0.71 1.01
Toplam 37 24.73 21.05 2343 22.79 20.00
VK. % 3.350 2.157 2.374 2.311 2.776

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.79° un incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin kogan iizeri sira sayisina iligkin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak dnemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.80. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde kogan {izeri sira sayisina iligkin saptanan

ortalama veriler (adet)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
ML09*MT04 42.60 B 43.00 BC 42.00 B 4250 B 42.00 B 43.50 A
ML10*MT04 46.90 A 48.00 A 47.00 A 46.50 A 48.00 A 45.00 A
ML11*MT04 45.80 A 45.00 AB 47.00 A 46.00 A 46.00 A 45.00 A
ML12*MT04 3260 F 32.00 GH 34.50 D-F 31.00 HI 32.00 GH 33.50 E-G
ML13*MT04 30.70 G 32.00 GH 30.50 G 29.501 31.50H 30.00H
ML14*MT04 3440 E 34.50 E-H 34.50 D-F 35.00 EF 33.00 F-H 35.00 D-F
ML15*MT04 3480 E 36.50 D-F 34.50 D-F 34.50 FG 34.00 F-H 34.50 D-F
ML16*MT04 3220F 31.50 GH 3250 FG 32.00 G-I 3450 E-G 30.50 GH
MLO9*MTO5 38.70D 40.50 CD 36.50 CD 38.50C 39.50 B-D 38.50 BC
MLI10*MTO05 3490 E 36.50 D-F 3250 FG 34.50 FG 35.00 EF 36.00 C-E
MLI11*MTO05 40.00 C 41.50 BC 36.50 CD 41.00 B 41.00 BC 40.00 B

ML12*MTO05 3240 F 31.00H 33.50 EF 31.50 HI 33.50 F-H 32.50 F-H
MLI13*MTO05 38.70 D 40.50 CD 37.50C 38.00 CD 39.00 CD 38.50 BC
ML14*MTO05 35.10E 36.50 D-F 35.50 C-E 35.00 EF 33.50 F-H 35.00 D-F
ML15*MTO05 37.60 D 39.50 CD 36.50 CD 37.50 C-E 37.00 DE 37.50 B-D
ML16*MTO05 3260F 31.50 GH 33.50 EF 32.00 G-I 33.50 F-H 32.50 F-H
T5SMAY75 35.10E 37.50 DE 33.50 EF 35.50 D-F 35.00 EF 34.00 EF
DKC6980 3460 E 3550 E-G 33.50 EF 35.00 EF 35.00 EF 34.00 EF
P2088 3270 F 33.00 F-H 32.00 FG 33.00 F-H 31.50H 34.00 EF

Ortalama 36.44 37.16 35.97 36.24 36.55 36.29

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin kogan iizeri sira sayisi ortalama degerleri ve
lokasyonlara ait kocan lizeri sira sayisi degerleri Cizelge 4.80’de verilmistir. Cukurova ve Ege
bolgelerinde olmak {izere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama parselde kogan iizeri sira sayisi
36.44 tane olarak tespit edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek
kogan iizeri sira sayist ML10*MT04 melez kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde kogan
iizeri sira sayist ML13*MTO04 melez kombinasyonunda 30.70 olarak saptanmistir. Lokasyonlar
bazinda parseldeki kogan iizeri sira sayisi bakimindan melez kombinasyonlarin durumu
degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yliksek parselde kogan iizeri sira sayisinin 48.00 tane
ile ML10*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 31.00 tane ile ML12*MTO0S5 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kogan iizeri sira sayisi 37.16 tane olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek parselde
kogan {izeri sira sayisinin 47.00 tane ile ML10*MT04, ML11*MT04 melez kombinasyonlarindan,
en diisiik ise 30.50 tane ile ML13*MTO04 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir.
Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan {izeri sira sayisi 35.97 olarak belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek parselde kocan iizeri sira sayisinin 46.50 tane ile
ML10*MT04 melez kombinasyonundan, en disiikk ise 29.50 tane ile MLI13*MT04 melez
kombinasyonundan elde edildigi gériilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
kogan iizeri sira sayis1 36.24 tane olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde
kogan iizeri sira sayisinin 48.00 tane ile ML10*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 31.50
tane ile ML13*MT04 melez kombinasyonundan ve P2088 kontrol c¢esidinden elde edildigi

goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama kogan {izeri sira sayis1 36.55
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olarak belirlenmistir. Torbal1 lokasyonunda en yiiksek parselde kocan iizeri sira sayisinin 45.00 tane
ile ML10*MT04, ML11*MT04 melez kombinasyonlarindan, en diisikk ise 30.00 tane ile
ML13*MT04 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin parselde ortalama kogan tizeri sira sayist 36.29 olarak belirlenmistir.

4.6.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Kocan Uzeri Sira Sayisina Iliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.81° de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge
4.82’ de verilmistir.

Cizelge 4.81. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan {izeri sira sayisina iliskin tiim

lokasyonlarin birlestirilmis line X tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi | Kareler ortalamasi
Genotip 15 242 .62%*
Ana hat 7 330.34%**
Baba hat 1 62.50%*
Baba x Ana hat 7 180.63**
Lokasyon 4 5.33*
LokasyonxGenotip 60 2.86%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 0.91
Toplam 159 24.55
Varyasyon katsayisi (%) | 2.586

S*(G.U.Y) 0.528
S?(0.U.Y) 17.972
G.U.Y/O.U.Y. 0.029

*, *%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.81) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve lokasyon x genotipler igin

0.01 diizeyinde, lokasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.82. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin kogan iizeri sira sayisina iliskin
lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyu | Halitpasa Torbal1
derecesi su
Genotip 15 56.20%* 46.76%* 54.79%* 50.73** 45.60**
Ana hat 7 86.57** 42.10%* 79.34%* 70.27%* 66.67*%*
Baba hat 1 3.13 52.53%* 10.13** 10.13** 5.28*
Baba x Ana hat 7 33.41%* 50.60%* 36.63%* 36.98%* 30.28%*
Tekerriir 1 0.00 0.28 1.13 1.13 0.28
TekerriirxGenotip 15 1.53 0.68 0.73 0.79 0.81
Toplam 31 27.94 2297 26.90 24.96 2247
Varyasyon katsayisi (%) 3.302 2.259 2.329 2.401 2.458
$? (G.U.Y) 0.971 0.091 0.699 0.586 0.653
$?(0.U.Y) 15.939 13.873 5.826 18.095 14.733
G.U.Y/O.UY. 0.061 0.007 0.120 0.032 0.044

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2 kocan iizeri sira sayisina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz
sonuclart incelendiginde (Cizelge 4.82), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda genotipler, ana hatlar ve baba x ana hatlar igin 0.01 diizeyinde, baba hatlar igin
Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Torbali lokasyonunda 0.05
diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda
saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmasi, kocanda dane sayist bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin

onemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.83. Test Grubu-2 melezlerinin kocan iizeri sira sayisina iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan “ Kadirli . Denizkuyus}l Halitpasa“ Torbal1 “
Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
ML09*MT04 42.60 B 1,33%* 43.00 BC 0,94 42.00 B 1,47* 42.50 B 1,44* 42.00 B 0,69 43.50 A 2,09%*
ML10*MT04 46.90 A 5,38%* 48.00 A 5,44%* 47.00 A 5,97%* 46.50 A 5,44%* 48.00 A 5,94%* 45.00 A 4,09%*
ML11*MT04 45.80 A 2,28%** 45.00 AB 1,44 47.00 A 3,97** 46.00 A 1,94%%* 46.00 A 1,94%* 45.00 A 2,09%*
ML12*MT04 32.60 F -0,52 32.00 GH 0,19 34.50 D-F -0,78 31.00 HI -0,81 32.00 GH -1,31* 33.50E-G 0,09
ML13*MT04 30.70 G -4,63%* 32.00 GH -4,56%* 30.50 G -4,78%* 29.501 -4,81%* 31.50H -4,31%* 30.00H -4,66%*
ML14*MT04 3440E -0,98** 34.50 E-H -1,31 34.50 D-F -1,78%* 35.00 EF -0,56 33.00 F-H -0,81 35.00 D-F -0,41
ML15*MT04 3480 E -2,03%* 36.50 D-F -1,81%* 34.50 D-F -2,28%%* 34.50 FG -2,06%* 34.00 F-H -2,06%* 34.50 D-F -1,91%*
ML16*MT04 3220F -0,83%* 31.50 GH -0,31 32.50 FG -1,78%* 32.00 G-I -0,56 3450 E-G -0,06 30.50 GH -1,41%*
ML09*MTO05 38.70 D -1,33%* 40.50 CD -0,94 36.50 CD -1,47* 38.50C -1,44* 39.50 B-D -0,69 38.50 BC -2,09%*
ML10*MTO05 3490 E -5,38%* 36.50 D-F -5,44%* 32.50 FG -5,97%* 34.50 FG -5,44%* 35.00 EF -5,94%* 36.00 C-E -4,09%*
ML11*MTO5 40.00 C -2,28%* 41.50 BC -1,44 36.50 CD -3,97%* 41.00 B -1,94%* 41.00 BC -1,94%* 40.00 B -2,09%*
ML12*MTO05 3240F 0,52 31.00H -0,19 33.50 EF 0,78 31.50 HI 0,81 33.50 F-H 1,31* 32.50 F-H -0,09
ML13*MTO05 38.70 D 4,63%* 40.50 CD 4,56%* 37.50 C 4,78** 38.00 CD 4,81%* 39.00 CD 4,31%* 38.50 BC 4,66%*
ML14*MTO05 35.10E 0,98** 36.50 D-F 1,31 35.50 C-E 1,78** 35.00 EF 0,56 33.50 F-H 0,81 35.00 D-F 0,41
ML15*MTO05 37.60 D 2,03%* 39.50 CD 1,81* 36.50 CD 2,28%* 37.50 C-E 2,06%* 37.00 DE 2,06%* 37.50 B-D 1,91%%*
ML16*MTO05 32.60F 0,82%* 31.50 GH 0,31 33.50 EF 1,78%* 32.00 G-I 0,56 33.50 F-H 0,06 32.50 F-H 1,41*

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
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Cizelge 4.83” de sunulan test grubu-2 test melezlerinin kogan iizeri sira sayisina iligkin 6zel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
MLO09 x MT04, ML10 x MT04, ML11 x MT04, ML13 x MTO05, ML14 x MTO05, ML15 x MTO05,
ML16 x MTO05 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde onemli pozitif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanirken, ML13 x MT04, ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML16 x MT04, ML09
x MTO05, ML10 x MTO05, ML11 x MTO05 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde énemli
negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan lokasyonunda ML10 x MT04, ML13
x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML15 x MTO05 melez kombinasyonu
icin 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML15 x MT04
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML13 x MT04, ML10 x MT05 melez kombinasyonunda
ise 0.01 diizeyinde &nemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Kadirli
lokasyonunda ML10 x MT04, ML11 x MT04, ML13 x MT05, ML14 x MT05, ML15 x MT05, ML16
x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML0O9 x MT04 melez kombinasyonu
icin 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML09 x MT05
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML 13 x MT04, ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML16 x
MTO04, ML10 x MTO05, ML11 x MTO05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif
ozel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Denizkuyusu lokasyonunda ML10 x MT04, ML11
x MT04, ML13 x MTO05, ML15 x MT05 melez kombinasyonlar1 igin 0.01 diizeyinde pozitif, ML09
X MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanirken, ML0O9 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML13 x MT04, ML15
x MT04, ML10 x MTO05, ML11 x MTO05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif
ozel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML10 x MT04, ML11 x
MTO04, ML13 x MTO05, ML15 x MTO05 melez kombinasyonlari igin 0.01 diizeyinde pozitif, ML12 x
MTO05 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, ML12 x MT04 melez kombinasyonu icin 0.05 diizeyinde, ML13 x MT04, ML15 x
MTO04, ML10 x MTO05, ML11 x MTO05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif
6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda ML09 x MT04, ML10 x
MTO04, ML11 x MT04, ML13 x MTO05, ML15 x MT05 melez kombinasyonlart i¢in 0.01 diizeyinde
pozitif, ML16 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanirken, ML16 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML13 x
MTO04, ML15 x MT04, ML0O9 x MT05, ML10 x MT05, ML11 x MT05melez kombinasyonunda ise
0.01 diizeyinde énemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Ozel uyum yetenegi
yOniinden test grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge
4.83) belirlenmis olup, ML09 x MT04, ML10 x MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi
saptanirken, ML12 x MT04, ML13 x MT04 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri
saptanmistir. Kogan {izeri sira sayist bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT04 ve MTOS tester

hatlarmin pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla
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melezlenmesi durumunda MTO04 hatt1 yiiksek kogan iizeri sira sayisina katki saglarken, MTOS hatti
ise diisiik kogan iizeri sira sayisi lizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum,
dane nemi tizerinde eklemeli ve dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir.
Kumar ve Kumar (2014), kogan f{izeri sira sayisi bakimmdan 6zel uyum yetenegini iizerinde
aragtirmalarini siirdiirmiis olup, melezlerin 6zel uyum yetenegi etkilerini pozitif ve negatif yonde
degiskendik gosterdigini tespit etmislerdir. Bu calisma, kogan iizerinde sira sayist oOzelligi
bakimindan aditif ve aditif olmayan gen etkilerinin melez kombinasyonlarinda degiskenlik

gosterdigine dair benzer sonuglara ulagmstir.
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Cizelge 4.84. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin kogan {izeri sira sayisina iliskin

genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY

40.65 C 3.78%%* 41.75B 4.25%%* 39.25B 2.772%%* 40.50B 3.94%%* 40.75B 3.69%* 41.00C 4.28%*
MLO09 Ana

40.90 H 4.03** 42.25F 4.75%* 39.75F 3.22%%* 40.50 F 3.94%%* 41.50F 4.44%* 40.50 G 3.78%**
ML10 Ana

42.90A 6.03%%* 43.25A 5.75%%* 41.75A 5.22%%* 43.50A 6.94%%* 43.50A 6.44%%* 42.50A 5.78%*
MLI1 Ana

32.50 B -4.38%%* 31.50A -6.00%** 34.00 B -2.53%* 31.25B -5.31%* 3275 B -4.31%* 33.00B -3.72%%*
ML12 Ana

3470 E -2.18%%* 36.25C -1.25%* 34.00 C -2.53%* 33.75C -2.81%* 3525C -1.81%** 3425D -2.47%*
ML13 Ana

3475 F -2.13%* 35.50D -2.00%** 35.00D -1.53%* 35.00D -1.56%* 3325D -3.81%* 35.00E -1.72%%*
ML14 Ana

36.20 G -0.67%* 38.00E 0.50 35.50E -1.03%* 36.00 E -0.56 35.50E -1.56%* 36.00 F -0.72%
MLI15 Ana

3240D -4.47%* 31.50C -6.00%** 33.00C -3.53%* 32.00C -4.56%* 34.00 C -3.06%* 31.50D -5.22%%
ML16 Ana

Baba 37.50A 0.63%** 37.81 0.31 37.81 1.28%* 37.13 0.56 37.63 0.56 37.13 0.41
MT04 Tester
Baba 36.25 B -0.63%* 37.19 -0.31 35.25 -1.28%* 36.00 -0.56 36.50 -0.56 36.31 -0.41

MTO05 Tester

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.84° de verilen test grup-2 test melezlerinin kogan iizeri sira sayisina iliskin genel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
MLO09, ML10, ML11 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML12, ML13, ML14, ML15, ML16
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif,
MTS5 baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML09, ML10,
ML11 ana hatlart igin pozitif GUY saptanirken ML12, ML13, ML14, ML15, ML16 ana hatlar1 igin
negatif GUY etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda ML09, ML10, ML11 ana hatlari i¢in pozitif
GUY saptanirken ML12, ML13, ML14, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO0S5 baba tester hatt1 i¢in negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML09, ML10, ML11 ana hatlar1 i¢in pozitif
GUY saptanirken ML12, ML13, ML14, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmustir.
Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda ML09, ML10, ML11 ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken
ML12, ML13, ML14, ML15, ML16 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Genel uyum
yetenegi analizi sonucuna gore, ML11, ML10 ve MLO9 saf hatlarinin genel olarak lokasyonlarin
hepsinde pozitif ve onemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.84’ten izlenebilmektedir. Bu durum
ozellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya
uygun olmasi agisindan olduk¢a 6nemlidir. Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML12 ve ML15 hatlarinin
ise GUY etkisinin diigiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun
olmayabilecegini gostermektedir. Ayni1 cizelgeden, MT04 tester hatlarinin yiiksek GUY etkisi
gostermesine karsin, MTOS5 tester hattinin diisilk GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT04 tester
hattinin kogan iizeri sira sayis1 bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir.
Hosana ve ark (2015) ile Zararsiz (2019) yaptiklar arastirmalarda, kocan tizeri sira sayisi bakimindan
genel uyum yetenegini lizerine ¢aligmis olup, ebeveyn hatlarin pozitif ile negatif yonde etkili GUY
sonucuna ulagmiglardir. Bu aragtirmalar, kogan {izeri sira sayisi 6zelligi bakimindan aditif ve aditif
olmayan gen etkilerinin hatlarin genetik 6zelliklerine bagli olarak farkli sonuglar elde edilebilecegi

yoniinde benzer sonuglarin elde edildigini gostermektedir.

4.7 Somek Cap
4.7.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Somek Cap1 Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart c¢esitlerin somek c¢apina iligkin saptanan tiim
lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.85 ’de, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.86’da verilmistir.
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Cizelge 4.85. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerin somek capina iligkin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi

Genotip 26 52.57*%*
Lokasyon 4 4.56

LokasyonxGenotip 104 1.51%*
Tekerriir (lokasyon) 5 1.04
TekerriirxGenotip 130 0.71
Toplam 269 6.09

Varyasyon katsayisi (%) 3.289

*, *#%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Cizelge 4.85” in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 sémek ¢api i¢in lokasyonlar

iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler ve lokasyon x genotipler

arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.86. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin sdmek ¢apina iligkin her bir lokasyon i¢in
saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sj;?:sgslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 26 14.77%* 12.97+** 11.35%* 10.55%%* 8.96%**
Tekerriir 1 0.02 1.50 0.00 3.63* 0.07

Tekerriir x Genotip 26 0.52 0.69 0.88 0.78 0.65
Toplam 53 7.50 6.73 6.00 5.63 4.72
VK. % 2.820 3.249 3.713 3.504 3.103

*, **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.86° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
cesitlerin somek ¢apina iligkin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari incelendiginde
genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda 0.01
diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin Halitpasa lokasyonunda 0.05 diizeyinde istatistiksel olarak

onemli oldugu saptanmugtir.
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Cizelge 4.87. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerde somek capina iligkin saptanan ortalama
veriler (mm)

Melezler Lokasyonlar Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Ortalamast
MLO1*MTO1 22.00G 22.50G 21.50 FG 21.50H 22.001) 22.50 FG
MLO02*MTO1 22.00 G 2250 G 22.00 E-G 21.50H 21507 2250 FG
MLO03*MTO1 24.00 EF 23.50 FG 23.50 D-G 23.00 F-H 25.00 E-H 25.00 C-E
MLO04*MTO1 24.00 EF 23.00 FG 24.50 C-E 23.00 F-H 24.00 F-J 25.50 C-E
MLO5*MTO1 26.00 D 26.50 CD 24.50 C-E 27.00 A-D 26.50 B-F 25.50 C-E
MLO6*MTO1 25.00 DE 24.00 E-G 25.50 B-D 25.00 D-G 24.00 F-J 26.50 B-D
MLO7*MTO1 26.10D 26.00 DE 26.50 BC 26.50 B-E 25.50 D-G 26.00 B-D
MLO8*MTO1 29.70 A 3150 A 30.50 A 29.50 A 28.50 A-C 28.50 B
MLO1*MTO02 25.00 DE 24.00 E-G 25.50 B-D 24.00 D-H 25.00 E-H 26.50 B-D
MLO02*MT02 28.60 BC 29.00 B 30.50 A 28.50 AB 27.50 B-E 27.50 BC
MLO03*MT02 28.20 C 28.50 BC 29.50 A 28.00 A-C 27.50 B-E 27.50 BC
MLO04*MT02 25.00 DE 25.00 D-F 25.50 B-D 24.00 D-H 25.00 E-H 25.50 C-E
MLO5*MT02 29.10 A-C 28.50 BC 29.50 A 28.50 AB 30.50 A 28.50 B
MLO6*MT02 28.40C 28.50 BC 28.00 AB 28.00 A-C 29.00 AB 28.50 B
MLO7*MT02 28.60 BC 30.50 AB 28.00 AB 28.50 AB 27.50 B-E 28.50 B
MLO8*MT02 29.50 AB 30.50 AB 28.00 AB 29.50 A 28.00 A-D 31.50 A
MLO1*MTO03 2320F 22.50G 24.50 C-E 23.50 E-H 22.50 H-J 23.00 E-G
MLO02*MTO03 25.00 DE 25.00 D-F 25.50 B-D 24.00 D-H 25.00 E-H 25.50 C-E
MLO03*MT03 26.10D 26.50 CD 25.50 B-D 26.00 B-F 26.00 C-F 26.50 B-D
MLO04*MTO03 2480 E 24.50 D-G 25.50 B-D 24.50 D-H 2450 F-1 25.00 C-E
MLO5*MTO03 25.00 DE 24.00 E-G 25.50 B-D 24.00 D-H 25.00 E-H 26.50 B-D
ML06*MTO03 2220G 24.00 E-G 21.00 G 22.50 GH 21507 22.00 G
MLO7*MTO03 25.00 DE 24.00 E-G 25.50 B-D 25.00 D-G 24.00 F-J 26.50 B-D
MLO8*MTO03 2450E 24.00 E-G 24.50 C-E 24.50 D-H 24.00 F-J 25.50 C-E
T5MAY75 2450E 24.00 E-G 24.00 C-F 25.00 D-G 24.00 F-J 25.50 C-E
DKC6980 25.00 DE 24.50 D-G 24.00 C-F 25.50 C-G 25.50 D-G 25.50 C-E
P2088 2330F 22.50G 23.00 D-G 23.50 E-H 23.00 G-J 24.50 D-F
Ortalama 25.55 25.54 25.61 25.33 25.26 26.00

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin somek cap1 ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
somek cap1 degerleri Cizelge 4.87’de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere kurulan
toplam bes lokasyona ait ortalama parselde somek capr 25.55 mm olarak tespit edilmistir. Tiim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek somek capt MLO8*MTO1 melez
kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde somek ¢apt MLO1*MTO1, ML0O2*MTO1 melez
kombinasyonlarinda 22.00 mm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki somek capi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde somek ¢ap1 31.50 mm ile MLO8*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 22.50 mm
ile MLO1*MTO01, ML02*MT01, MLO1*MTO03 melez kombinasyonlarindan ve P2088 kontrol
¢esidinden elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama sémek
cap1 25.54 olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek parselde soémek ¢ap1 30.50 mm ile
MLO8*MTO01 ve MLO2*MTO02 melez kombinasyonlarindan, en diisiik ise 21.00 mm ile
MLO6*MTO03 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama sdmek ¢ap1 25.61 olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda
en yiksek parselde somek c¢apt 29.50 mm ile MLO8*MTO01 ve MLO8*MT(02 melez
kombinasyonlarindan, en diisiik ise 21.50 mm ile MLO1*MTO01, MLO02*MTO01 melez
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kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
somek ¢ap1 25.33 olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde somek ¢ap1 30.50
mm ile MLO5*MTO02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 21.50 mm ile MLO2*MTO1 ve
MLO6*MTO03 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama somek cap1 25.26 olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en
yiiksek parselde somek ¢ap1 31.50 mm ile MLO8*MT(02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
22.00 mm ile MLO6*MTO03 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda

tiim genotiplerin parselde ortalama soémek ¢ap1 26.00 olarak belirlenmistir.

4.7.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Somek Capina iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.88” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.89’ da verilmistir.

Cizelge 4.88. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin sdmek ¢apina iliskin tiim lokasyonlarin
birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 56.36%*
Ana hat 7 58.93**
Baba hat 2 265.32%%*
Baba x Ana hat 14 25.22%%
Lokasyon 4 4.38
LokasyonxGenotip 92 1.57%%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 115 0.70
Toplam 239 6.47
Varyasyon katsayisi (%) 3.249

$?2(G.U.Y) 0.215
§%(0.U.Y) 2452
G.U.Y/O.UY. 0.088

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.88) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve lokasyon x genotipler i¢in

0.01 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.89. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin soémek ¢apina iligkin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpagsa | Torbali
derecesi
Genotip 23 15.48** 13.50%* | 12.51%** 11.30%* | 9.87**
Ana hat 7 17.47%%* 8.64** | 15.10%* 11.24%%* 11.33%*
Baba hat 2 64.58%%* 58.58** | 46.58** 54.40%* | 43.27%*
Baba x Ana hat 14 7.46%* 9.49%* | 6.35%* 4.92%% 4.37%*
Tekerriir 1 0.02 1.69 0.33 4.69% 0.02
TekerriirxGenotip 23 0.54 0.77 0.86 0.64 0.67
Toplam 47 7.84 7.02 6.55 5.95 5.16
Varyasyon  katsayisi 2.858 3.404 3.638 3.160 3.143
(%)
S?(G.U.Y) 0.277 0.139 0.213 0.215 0.190
S?(0.U.Y) 3.461 4.357 2.745 2.138 1.847
G.U.Y/O.UY. 0.080 0.032 0.078 0.101 0.103

*, % Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1 somek capina iligkin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.89), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Halitpasa lokasyonunda
tekerriirler icin 0.05 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve
lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY
varyansindan daha yiiksek saptanmasi, somek ¢ap1 yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen

etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.90. Test Grubu-1 melezlerinin sémek capina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortalz{mam Gerdan “ Kadirli “ Denizkuyus}l Halitpasa“ Torbali “
Ortalama ouyY Ortalama ouyY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO1*MTO1 22.00 G -0,54* 2250 G 0,33 21.50 FG -1,29%* 21.50 H -0,71 22.001) -0,40 22.50 FG -0,65
MLO02*MTO1 22.00 G -2,34%% 2250 G 22,17 22.00 E-G -2,96% 21.50 H -2,38%% 21.5017J -2,40%% 22.50 FG -1,81%*
MLO03*MTO1 24.00 EF -1,24%* 23.50 FG -1,83%* 23.50 D-G -1,63%* 23.00 F-H -1,88% 25.00 E-H -0,40 25.00 C-E -0,48
ML04*MTO1 24.00 EF 0,26 23.00 FG -0,33 24.50 C-E 0,38 23.00 F-H -0,04 24.00 F-J 0,27 25.50 C-E 1,02
MLO5*MTO1 26.00 D 0,16 26.50 CD 1,00 24.50 C-E -0,96 27.00 A-D 1,29 26.50 B-F -0,06 25.50 C-E -0,48
MLO06*MTO1 25.00 DE 0,66%* 24.00 E-G -0,67 25.50 B-D 1,71% 25.00 D-G 0,63 24.00 F-J -0,06 26.50 B-D 1,69%*
MLO7*MTO1 26.10 D 0,39 26.00 DE 0,00 26.50 BC 0,88 26.50 B-E 0,63 25.50 D-G 0,60 26.00 B-D -0,15
MLO8*MTO1 29.70 A 2,66%* 31.50 A 3,67%* 30.50 A 3,88%%* 29.50 A 2,46%* 28.50 A-C 2 44 28.50 B 0,85
MLO1*MT02 25.00 DE -0,49 24.00 E-G -1,29%* 25.50 B-D -0,54 24.00 D-H -0,96 25.00 E-H -0,27 26.50 B-D 0,60
ML02*MT02 28.60 BC 1,31%%* 29.00 B 1,21% 30.50 A 2,205 28.50 AB 1,88 27.50 B-E 0,73 27.50 BC 0,44
MLO03*MT02 28.20 C 0,01 28.50 BC 0,04 29.50 A 1,13 28.00 A-C 0,38 27.50 B-E -0,77 27.50 BC -0,73
ML04*MT02 25.00 DE -1,69%* 25.00 D-F -1,46* 25.50 B-D -1,88%* 24.00 D-H -1,79* 25.00 E-H -1,60%* 25.50 C-E -1,73%**
MLO5*MT02 29.10 A-C 0,31 28.50 BC -0,13 29.50 A 0,79 28.50 AB 0,04 30.50 A 1,06 28.50 B -0,23
MLO6*MT02 28.40 C 1,115 28.50 BC 0,71 28.00 AB 0,96 28.00 A-C 0,88 29.00 AB 2,06%* 28.50 B 0,94
MLO7*MT02 28.60 BC -0,06 30.50 AB 1,38% 28.00 AB -0,88 28.50 AB -0,13 27.50 B-E -0,27 28.50 B -0,40
MLO08*MT02 29.50 AB -0,49 30.50 AB -0,46 28.00 AB -1,88%* 29.50 A -0,29 28.00 A-D -0,94 31.50 A 1,10
MLO1*MTO03 2320F 1,03%%* 2250 G 0,96 24.50 C-E 1,83%* 23.50 E-H 1,67* 22.50 H-J 0,67 23.00 E-G 0,04
MLO02*MTO03 25.00 DE 1,03%:* 25.00 D-F 0,96 25.50 B-D 0,67 24.00 D-H 0,50 25.00 E-H 1,67%* 25.50 C-E 1,38%
MLO03*MTO03 26.10 D 1,23%:* 26.50 CD 1,79%* 25.50 B-D 0,50 26.00 B-F 1,50% 26.00 C-F 1,17 26.50 B-D 1,21*
MLO04*MTO03 2480 E 1,43%:* 24.50 D-G 1,79%* 25.50 B-D 1,50%* 24.50 D-H 1,83* 24.50 F-1 1,33* 25.00 C-E 0,71
MLO5*MTO03 25.00 DE -0,47 24.00 E-G -0,88 25.50 B-D 0,17 24.00 D-H -1,33 25.00 E-H -1,00 26.50 B-D 0,71
MLO6*MTO03 2220G -1,77%* 24.00 E-G -0,04 21.00 G -2,67%* 22.50 GH -1,50* 21.507) -2,00%* 22.00 G -2,63%*
MLO7*MTO03 25.00 DE -0,33 24.00 E-G -1,38% 25.50 B-D 0,00 25.00 D-G -0,50 24.00 F-J -0,33 26.50 B-D 0,54
MLO08*MTO03 2450 E 22,17 24.00 E-G 23,21 %% 24.50 C-E -2,00%* 24.50 D-H 22,17 24.00 F-J -1,50% 25.50 C-E -1,96%*

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.



Cizelge 4.90° da sunulan test grubu-1 test melezlerinin somek capina iligkin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO8 x
MTO1, ML0O2 x MT02, ML06 x MT02, MLO1 x MTO03, ML02 x MT03, ML03 x MTO03, ML04 x
MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, ML06 x MTO1 melez kombinasyonu i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MTO1 melez
kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MTO01, MLO3 x MTO01, ML04 x MT02, MLO6 x MTO03,
MLO08 x MT03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan lokasyonunda ML08 x MTO01, ML03 x MT03, ML04 x MT03
melez kombinasyonlart i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MT02, ML0O7 x MT02 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO1 x MT02, ML04 x MT02, MLO7 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, MLO02
x MTO01, MLO3 x MTO1, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif
6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda ML08 x MTO01, ML02 x
MTO02, MLO1 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML0O6 x MTO1, ML04 x
MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, MLO1 x MT01, ML03 x MTO01 melez kombinasyonlar1 igin 0.05 diizeyinde, ML02 x
MTO1, ML04 x MT02, MLO8 x MTO02, ML06 x MT03, ML0O8 x MT03 melez kombinasyonunda ise
0.01 diizeyinde 6nemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO8 x MTO01, ML02 x MT02 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif,
MLO1 x MT03, ML03 x MT03, ML04 x MTO03 melez kombinasyonlart i¢in 0.05 diizeyinde énemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML04 x MT02 melez kombinasyonu icin
0.05 diizeyinde, ML02 x MTO01, ML0O3 x MTO01, ML08 x MTO03 melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde dnemli negatif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Halitpasa lokasyonunda
MLO08 x MT01, ML06 x MT02, ML02 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif,
MLO04 x MT03 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanirken, MLO8 x MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, MLO2 x MTO01, ML04
x MTO02, ML06 x MTO03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6énemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda MLO6 x MTO1 melez kombinasyonu
icin 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MT03, ML03 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML02 x MTO1, ML04 x
MTO02, MLO6 x MTO03, ML0O8 x MT03 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif
6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer
alan melez misir kombinasyonlarimin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.90) belirlenmis olup, MLO1 x
MTO01, ML02 x MT01, ML03 x MTO01 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken,
MLO04 x MTO01, MLO5 x MT01 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmustir. Somek
¢ap1t bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT01, MT02 ve MTO03 tester hatlarinin pozitif ve

negatif OUY etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi
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durumunda MTOI hatt1 genis somek capina katki saglarken, MT02 ve MTO03 hatlarinin dar sémek
capina lizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, dane nemi iizerinde

eklemeli ve dominant gen etkilerinin dnemli olabilecegini gostermektedir.
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Cizelge 4.91. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin sémek capina iliskin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Lokasyonlar Ortalamast Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO1 Ana 2340F -2.31%* 23.00D S2.77%* 23.83D -2.02%% 23.00E -2.42%% 23.17E -2.23%* 24.00 C -2.10%*
MLO02 Ana 2520D -0.51%% | 25.50 BC -0.27 26.00 B 0.15 24.67 CDE -0.75%* 24.67 CD -0.73* 25.17 BC -0.94 %%
MLO03 Ana 26.10C 0.39%* 26.17B 0.40 26.17B 0.31 25.67 B-D 0.25 26.17A-C 0.77** 26.33AB 0.23
MLO04 Ana 24.60 E -1.11%% | 2417 CD -1.60%** 25.17C -0.69* 23.83 DE -1.58%** 24.50 DE -0.90** 25.33 BC -0.77%%*
MLO5 Ana 26.70 B 0.99%* 26.33 B 0.56* 26.50 B 0.65* 26.50A-C 1.08%* 27.33A 1.94%% 26.83AB 0.73*
MLO6 Ana 2520D -0.51%*% | 25.50 BC -0.27 2483 C -1.02** | 25.17 B-D -0.25 24.83 CD -0.56* 25.67 BC -0.44
MLO7 Ana 26.57 BC 0.86%* 26.83 B 1.06%* 26.67B 0.81* 26.67AB 1.25%%* 25.67 B-D 0.27 27.00AB 0.90**
MLOS8 Ana 27.90A 2.19%* 28.67A 2.90%* 27.67A 1.81%* 27.83A 2.42%* 26.83AB 1.44%* 28.50A 2.40%*
MTO1 Baba Tester 2485B -0.86%* 2494 B -0.83** 2481B -1.04%* 2463 B -0.79* 24.63 B -0.77%* 2525B -0.85%*
MTO02 Baba Tester 27.80A 2.09%* 28.06A 2.29%* 28.06A 2.21%* 27.38A 1.96%* 27.50A 2.10%* 28.00A 1.90%*
MTO03 Baba Tester 2448 C -1.23%%* 2431B -1.46%* 24.69 B -1.17%* 2425B -1.17%* 24.06 B -1.33%* 25.06 B -1.04%*

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.91° de verilen test grup-1 test melezlerinin somek capina iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO3,
MLO5, MLO7, MLO8 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML02, ML0O4, MLO6 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT02 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO1 ve MTO3 baba tester hatlari i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda
MLO05, ML07, MLOS ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLO04 ana hatlar i¢in negatif
GUY etkileri saptanmigtir. MT02 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT01 ve MT03 baba
tester hatlari igin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML05, MLO7, MLOS8 ana
hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04, MLO6 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmigtir. MTO02 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT01 ve MTO03 baba tester hatlar1
icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML05, ML07, MLO8 ana hatlari
icin pozitif GUY saptanirken MLO1, ML02, ML04 ana hatlari i¢in negatif GUY etkileri saptanmustir.
MTO02 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT01 ve MTO03 baba tester hatlari i¢cin negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda ML03, MLO0S5, MLOS8 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY
saptanirken MLO1, ML02, ML0O6 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT02 baba
tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT01 ve MTO03 baba tester hatlar1 i¢in negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML05, ML0O7, MLOS8 ana hatlar1 igin pozitif GUY saptanirken
MLO1, ML02, ML04 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MT02 baba tester hattinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO03 baba tester hatlar1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gore, MLO8 ve MLO05 kendilenmis hatlarinin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.91’ten izlenebilmektedir.
Bu durum o&zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a dnemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde MLO1 ve
MLO04 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO2 tester hatlarinin yiiksek GUY
etkisi gostermesine karsin, MTO1 ve MTO3 tester hatlarmin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu
nedenle MTO02 tester hattinin sémek capir bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi

goriilmektedir.

4.7.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Somek Cap1 Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart g¢esitlerin somek capina iligkin saptanan tim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.92°de, her bir lokasyon igin

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.93’te verilmistir.
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Cizelge 4.92. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerin somek capina iliskin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi

Genotip 18 71.24%*

Lokasyon 4 2.07%*

LokasyonxGenotip 72 1.65%*
Tekerriir (lokasyon) 5 0.12
TekerriirxGenotip 90 0.63
Toplam 189 7.78

Varyasyon katsayisi (%) 3.336

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.92’ nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 sémek ¢api i¢in lokasyonlar

iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler, lokasyonlar ve

lokasyonlar x genotipler arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmuistir.

Cizelge 4.93. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin somek ¢apina iligskin her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sj;?:csélslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 14.52%#%* 18.14%* 13.11%%* 15.41%* 16.66**
Tekerriir 1 0.11 0.24 0.24 0.03 0.00

Tekerriir x Genotip 18 0.94 0.68 0.63 0.58 0.56
Toplam 37 7.52 9.16 6.69 7.78 8.38
V.K. % 3.908 3.384 3.236 3.087 2.988

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.93° iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart

cesitlerin somek c¢apina iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari incelendiginde

genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda 0.01

diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.94. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde somek capina iligkin saptanan ortalama
veriler (mm)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
ML09*MT04 29.60 A 30.00 A 29.50 A 29.00 A 28.00 B 31.50 A
ML10*MT04 28.70 AB 29.00 AB 28.50 AB 28.50 A 28.00 B 29.50 AB
ML11*MT04 27.80 B 27.50 A-C 28.50 AB 28.00 AB 2750 B 27.50 BC
ML12*MT04 26.20C 27.50 A-C 2550 CD 26.00 B-D 27.50 B 24.50 D-F
ML13*MT04 28.20B 28.50 AB 27.00 A-C 27.50 A-C 30.50 A 27.50 BC
ML14*MT04 25.00 D 24.00 D-F 2550 CD 25.00D 24.00 CD 26.50 CD
ML15*MT04 26.10 C 26.00 B-D 26.50 BC 2550 CD 26.00 BC 26.50 CD
ML16*MT04 2440D 2350 D-G 24.50 CD 24.50 DE 24.50 CD 25.00 DE
ML09*MTO05 25.00D 25.00 C-E 2550 CD 24.00 D-F 25.00 CD 2550 CD
ML10*MTO5 21.50F 22.50 E-G 20.00 F 21.50 FG 21.00 EF 22.50 FG
MLI11*MTO05 25.00D 25.00 C-E 25.50 CD 24.00 D-F 25.00 CD 2550 CD
ML12*MTO05 2140 F 21.50 FG 20.50 EF 21.50 FG 21.00 EF 22.50 FG
ML13*MTO05 22.10 EF 2250 E-G 20.50 EF 22.00 E-G 23.00 DE 2250 FG
MLI14*MTO05 21.60 F 22.50E-G 20.50 EF 21.50 FG 23.00 DE 20.50 G
ML15*MTO05 21.20F 20.50 G 23.00 DE 21.00 G 21.00 EF 20.50 G

ML16*MTO05 25.00 D 25.00 C-E 25.00 CD 24.50 DE 25.00 CD 25.50 CD
T5SMAY75 25.00 D 24.50 C-F 25.00 CD 2550 CD 25.00 CD 25.00 DE
DKC6980 23.00 E 24.00 D-F 21.00 EF 23.50 D-G 24.00 CD 2250 FG
P2088 2170 F 22.00 E-G 21.50 EF 21.50 FG 2050 F 23.00 EF

Ortalama 24.66 24.79 24.39 24.45 24.71 24.95

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin somek capi ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
somek capi degerleri Cizelge 4.94’te verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak tizere kurulan
toplam bes lokasyona ait ortalama parselde somek capr 24.66 mm olarak tespit edilmistir. Tiim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiikksek somek capt ML0O9*MT(04 melez
kombinasyonunda saptanirken, en diisik parselde somek c¢apt MLI5S*MTO05 melez
kombinasyonunda 21.20 mm olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki somek capi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde somek cap1 30.00 mm ile ML0O9*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 20.50 mm
ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama somek ¢ap1 24.79 mm olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en
yiiksek parselde somek cap1 29.50 mm ile MLO9*MTO04 melez kombinasyonlarindan, en diisiik ise
20.00 mm ile ML10*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda
tiim genotiplerin parselde ortalama somek capi 24.39 mm olarak belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda en yiiksek parselde somek ¢cap1 29.00 mm ile ML0O9*MT04 melez kombinasyonundan,
en diistik ise 21.00 mm ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu
lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama somek ¢ap1 24.45 mm olarak belirlenmistir. Halitpasa
lokasyonunda en yiiksek parselde somek ¢ap1 30.50 mm ile ML13*MT04 melez kombinasyonundan,
en diisiik ise 20.50 mm ile P2088 kontrol ¢esidinden elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tim
genotiplerin parselde ortalama sdmek ¢ap1 24.71 mm olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en

yiiksek parselde somek ¢ap1 31.50 mm ile ML09*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
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20.50 mm ile ML14*MTO05, ML15*MTO05 melez kombinasyonlarindan elde edildigi goriilmektedir.

Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama sémek ¢ap1 24.95 mm olarak belirlenmistir.

4.7.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Somek Capina iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.95” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.96’ da verilmistir.

Cizelge 4.95. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin somek ¢apina iligkin tiim lokasyonlarin
birlestirilmig line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamast
Genotip 15 76.98%*
Ana hat 7 38.51%**
Baba hat 1 688.90**
Baba x Ana hat 7 28.03%**
Lokasyon 4 1.79
LokasyonxGenotip 60 1.65%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 0.60
Toplam 159 8.23
Varyasyon katsayisi (%) 3.110

$?(G.U.Y) 0.417
$?(0.U.Y) 2.743
G.U.Y/O.U.Y. 0.152

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.95) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve lokasyon x genotipler i¢in

0.01 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmaistir.

Cizelge 4.96. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin somek ¢apina iligkin lokasyonlar bazinda
line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyu | Halitpasa Torbali
derecesi su
Genotip 15 16.16%* 18.80** 14.23%* 15.87** 18.53**
Ana hat 7 8.89%* 11.43%* 5.79%* 7.00%** 12.53%*
Baba hat 1 124.03%* 153.13%* 144.50** 128.00%** 140.28**
Baba x Ana hat 7 8.03** 6.98** 4.07** 5.67*%* 7.14%**
Tekerriir 1 0.78 2.00* 0.00 0.13 0.03
TekerriirxGenotip 15 0.78 0.40 0.67 0.53 0.63
Toplam 31 8.22 9.35 7.21 7.94 9.27
Varyasyon katsayisi (%) 3.531 2.555 3.316 2.898 3.150
$? (G.U.Y) 0.347 0.504 12.335 0.374 0.485
S2(0.UY) 3.625 3.291 90.476 2.574 3.254
G.U.Y/O.UY. 0.096 0.153 0.136 0.145 0.149

*, #%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
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Test grubu-2 somek capma iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar
incelendiginde (Cizelge 4.96), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda
tekerriirler icin i¢in 0.05 diizeyinde énemli fark bulunmustur. GUY ve OUY icin birlestirilmis veriler
ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin
GUY varyansindan daha yiliksek saptanmasi, somek cap1t yoniinden eklemeli olmayan (dominant)

gen etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.97. Test Grubu-2 melezlerinin somek ¢apina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan " Kadirli " Denizkuyus"u Halitpasa" Torball "
Ortalama ouyY Ortalama ouyY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
ML09*MT04 29.60 A 0,23 30.00 A 0,53 29.50 A -0,19 29.00 A 0,38 28.00 B -0,50 31.50 A 0,91
ML10*MTO04 28.70 AB 1,53%% 29.00 AB 1,28 28.50 AB 2,06%%* 28.50 A 1,38% 28.00 B 1,50%* 29.50 AB 1,41%
MLI11*MT04 27.80 B -0,67%* 27.50 A-C -0,72 28.50 AB -0,69 28.00 AB -0,13 27.50 B -0,75 27.50 BC -1,09
ML12*MT04 26.20 C 0,33 27.50 A-C 1,03 25.50 CD 0,31 26.00 B-D 0,13 27.50 B 1,25% 24.50 D-F -1,09
ML13*MT04 28.20 B 0,98 ** 28.50 AB 1,03 27.00 A-C 1,06%* 27.50 A-C 0,63 30.50 A 1,75%%* 27.50 BC 0,41
ML14*MT04 25.00 D -0,38 24.00 D-F -1,22 25.50 CD 0,31 25.00 D -0,38 24.00 CD -1,50%* 26.50 CD 0,91
ML15*MT04 26.10 C 0,38 26.00 B-D 0,78 26.50 BC -0,44 25.50 CD 0,13 26.00 BC 0,50 26.50 CD 0,91
ML16*MT04 2440 D -2,38%* 23.50 D-G -2, 72%% 24.50 CD -2,44%% 24.50 DE -2,13%* 24.50 CD -2,25%% 25.00 DE -2,34%**
MLO09*MTO05 25.00 D -0,22 25.00 C-E -0,53 25.50 CD 0,19 24.00 D-F -0,38 25.00 CD 0,50 25.50 CD -0,91
ML10*MTO05 21.50F -1,53%* 22.50 E-G -1,28 20.00 F -2,06%* 21.50 FG -1,38* 21.00 EF -1,50%* 22.50 FG -1,41%
MLI11*MTO05 25.00 D 0,68** 25.00 C-E 0,72 25.50 CD 0,69 24.00 D-F 0,13 25.00 CD 0,75 25.50 CD 1,09
ML12*MTO05 2140F -0,32 21.50 FG -1,03 20.50 EF -0,31 21.50 FG -0,13 21.00 EF -1,25% 22.50 FG 1,09
ML13*MTO05 22.10 EF -0,97%* 2250 E-G -1,03 20.50 EF -1,06* 22.00 E-G -0,63 23.00 DE -1,75%* 22.50 FG -0,41
ML14*MTO05 21.60 F 0,38 22.50 E-G 1,22 20.50 EF -0,31 21.50 FG 0,38 23.00 DE 1,50%** 20.50 G -0,91
ML15*MTO05 21.20F -0,37 20.50 G -0,78 23.00 DE 0,44 21.00 G -0,13 21.00 EF -0,50 20.50 G -0,91
MLI16*MTO05 25.00 D 2,38%%* 25.00 C-E 2,72%* 25.00 CD 2,44 %% 24.50 DE 2,13%:* 25.00 CD 2,25%: 25.50 CD 2,34 %%

-

**: Strasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.97° de sunulan test grubu-1 test melezlerinin soémek ¢apina iligkin 6zel uyum yetenegi
verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML.10 x MT04, ML13
x MT04, ML11 x MTO05, ML16 x MT05 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde dnemli pozitif 6zel
uyum yetenegi (OUY) etkileri saptamirken, ML11 x MT04, ML16 x MT04, ML10 x MT05, ML13 x
MTO05 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde énemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Gerdan lokasyonunda ML16 x MTO05 melez kombinasyonu icin 0.01 diizeyinde 6nemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML16 x MT04 melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda ML10
x MTO04, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML13 x MT04 melez
kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML13 x MT05 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML16 x MT04, ML10 x MTO05 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML16 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML10 x
MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, ML10 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML16 x MT04 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir.
Halitpasa lokasyonunda ML10 x MT04, ML13 x MT04, ML14 x MTO05, ML16 x MTO05 melez
kombinasyonlar i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML12 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde
onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT05 melez kombinasyonlar1
igin 0.05 diizeyinde, ML14 x MT04, ML16 x MT04, ML10 x MTO05, ML13 x MTO05 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir.
Torbali lokasyonunda ML16 x MT05 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML10 x MT04
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde dnemli pozitif 5zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML10 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML16 x MT04 melez kombinasyonunda ise
0.01 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Ozel uyum yetenegi
yoniinden test grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.97)
belirlenmis olup, ML09 x MT04, ML12 x MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi
saptanirken, ML10 x MT04, ML11 x MT04 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri
saptanmistir. Somek cap1 bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT04 ve MTO5 tester hatlarinin
pozitif ve negatif OUY etkileri gdsterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkl1 anaglarla melezlenmesi
durumunda MTO04 hatt1 genis somek ¢capina katki saglarken, MTOS hatt1 ise dar somek ¢apina iizerinde
olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, dane nemi iizerinde eklemeli ve eklemeli

olmayan gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir.
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Cizelge 4.98. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin sémek capina iliskin genel uyum yetenegi verileri

Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Ebeveynler ]332]21?

Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
ML09 Ana 27.30A 2.38%* 27.50A 2.47%* 27.50A 2.75%%* 26.50A 1.88%%* 26.50A 1.50%* 28.50A 3.28%%*
ML10 Ana 25.10C 0.18%* 25.75B 0.72* 24.25 BC -0.50* 25.00 A-C 0.38 2450B -0.50 26.00 B 0.78%*
MLI11 Ana 2640B 1.48%* 26.25B 1.22%% 27.00A 2.25%% 26.00AB 1.38%* 26.25A 1.25%* 26.50AB 1.28%%*
ML12 Ana 23.80D -1.13%%* 2450 CD -0.53 23.00C -1.75%%* 2375C -0.88%* 2425B -0.75%%* 2350C -1.72%%*
ML13 Ana 25.15C 0.22%%* 25.50 BC 0.47 23775BC | -1.00%* | 24.75BC 0.13 26.75A 1.75%% 25.00 BC -0.22
ML14 Ana 2330D -1.63%* 2325E -1.78%%* 23.00C -1.75%* 2325C -1.38%* 2350B -1.50%* 2350C -1.72%%*
MLI15 Ana 23.65D -1.28%%* 2325E -1.78%* 2475 B 0.00 2325C -1.38%* 2350B -1.50%* 23.50C -1.72%%
MLI16 Ana 2470C -0.23%%* 24.25 DE -0.78* 2475 B 0.00 24.50 BC -0.13 2475B -0.25 25.25 BC 0.03
MTO04 Baba 27.00A 2.08%* 27.00 1.97%* 26.94 2.19%* 26.75 2.13%%* 27.00 2.00%* 27.31 2.09%*
MTO05 Fl;;:;zr 22.85B -2.08%* 23.06 -1.97%* 22.56 -2.19%* 22.50 -2.13%* 23.00 -2.00%* 23.13 -2.09%*

Tester

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.98” de verilen test grup-2 test melezlerinin somek c¢apina iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO09,
ML10, ML11, ML13 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken ML12, ML14, ML15, ML16 ana
hatlar igin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MT5
baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML09, ML10, ML11
ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML14, ML15, ML16 ana hatlari i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO0S5 baba tester hatti icin negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML09, ML11 ana hatlar icin pozitif GUY
saptanirken ML10, ML12, ML13, ML14 ana hatlar icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04
baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTOS5 baba tester hatti1 icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML09, ML11 ana hatlar icin pozitif GUY saptanirken
ML12, ML14, ML15 ana hatlart i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO5 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa
lokasyonunda ML09, ML11, ML13 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML12, ML14, ML15
ana hatlar1 igin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTOS5 baba tester hatti igin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML09, ML 10,
ML11 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML12, ML14, ML15 ana hatlar1 i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO05 baba tester hatt1 i¢in
negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML0O9 ve MLI11
kendilenmis hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi
Cizelge 4.98’den izlenebilmektedir. Bu durum 6zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez
kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a Onemlidir.
Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML14 ve ML15 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu
ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini goéstermektedir. Aym
cizelgeden, MTO04 tester hatlarinin yliksek GUY etkisi gostermesine karsm, MTOS5 tester hattinin
diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT04 tester hattinin somek ¢ap1 bakimmdan uygun

bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir.

4.8 Bin Dane Agirh@
4.8.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Bin Dane Agirhg:
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin bin dane agirligina iligkin saptanan tim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.99°da, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.100’de verilmistir.
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Cizelge 4.99. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin bin dane agirligina iliskin tiim lokasyonlar

iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 22931.92%*
Lokasyon 4 54.10
LokasyonxGenotip 104 26.62%*
Tekerriir (lokasyon) 5 15.83
TekerriirxGenotip 130 7.89
Toplam 269 2231.67
Varyasyon katsayisi (%) 0.817

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.99° in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 bin dane agirligi igin
lokasyonlar iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler ve lokasyon

x genotipler arasinda 0.01 diizeyinde istatistiki olarak dnemli fark saptanmustir.

Cizelge 4.100. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin bin dane agirligina iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynag1 Sde;];::;lslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
Genotip 26 4496.94** 4522.13*%* 4529.61** 4918.21%* | 4571.52%*
Tekerriir 1 0.00 22.69 3.13 42.67 10.67

Tekerriir x Genotip 26 4.88 13.80 5.86 11.13 3.78
Toplam 53 2208.44 2225.60 2225.01 2418.97 2244.69
VK. % 0.640 1.084 0.705 0.971 0.566

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.100’ iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
cesitlerin bin dane agirligma iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuclart
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmuistir.
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Cizelge 4.101. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerde bin dane agirligina iliskin saptanan
ortalama veriler (g)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
MLO1*MTO1 354.001 350.50 G 355.00 GH 35350 G 356.50 EF 354.50 HI
MLO02*MTO1 287.00 Q 287.50 O 287.50 LM 286.50 M 285.00 JK 288.50 N
MLO03*MTO1 318.10L 31550 K 318.50 JK 318.001J 31950 H 319.00 K
MLO04*MTO1 322.00K 319.00 JK 324.00 I-K 322.001 321.00 H 324.00 K
MLO5*MTO1 324.00K 322.00 JK 326.00 I-K 324.001 324.00 GH 32400 K
MLO06*MTO1 365.70 G 366.50 E 362.50 FG 366.00 E 371.00 D 362.50 G
MLO7*MTO1 401.90 C 407.50 B 399.50 BC 402.00 B 406.50 B 394.00 DE
MLO8*MTO1 291.90 OP 297.00 MN 28250 M 296.00 KL 283.50 JK 300.50 M
MLO1*MTO02 314.60 M 317.50 JK 317.00 K 312.007 31750 H 309.00L
MLO02*MT02 32480 K 323.007 328.501J 325.00 HI 324.00 GH 32350K
MLO03*MT02 32390 K 329501 321.00 I-K 324.001 324.00 GH 321.00K
MLO04*MT02 293.00 O 29550 N 290.50 LM 293.00 K-M 292501 293.50 N
MLO5*MT02 359.50 H 358.50 F 362.50 FG 357.00 FG 360.50 E 359.00 GH
MLO6*MT02 22320R 22450 P 22250 N 224.00 N 221.50L 22350 P
MLO7*MT02 386.20 E 385.50 C 387.00 D 387.50 C 382.00 C 389.00 E
MLO08*MT02 361.10H 359.00 F 361.00 GH 363.00 EF 360.00 E 362.50 G
MLO1*MTO03 37740 F 379.00 D 372.50 EF 376.00 D 378.50 CD 381.00 F
MLO02*MTO03 352.801 358.50 F 351.00H 35550 G 349.00 F 350.001
MLO03*MTO03 333.4017] 337.00 H 331501 331.50 H 33150 G 33550171
MLO04*MTO03 288.80 PQ 302.50 LM 288.50 LM 289.50 LM 28250 K 281.00 O
MLO5*MTO03 379.70 F 386.50 C 381.50 DE 379.50 D 372.50 CD 37850 F
MLO06*MTO03 402.70 C 404.00 B 399.00 BC 401.00 B 406.00 B 403.50 C
MLO7*MTO03 440.90 A 438.00 A 437.50 A 442.50 A 447.50 A 439.00 A
MLO08*MTO03 39550 D 401.50 B 389.00 CD 39250 C 398.00 B 396.50 D

T5MAY75 351901 350.50 G 355.00 GH 350.50 G 354.50 EF 349.001

DKC6980 300.20 N 303.50 L 298.50 L 299.00 K 300.501 299.50 M
P2088 406.80 B 407.50 B 406.00 B 404.50 B 406.50 B 409.50 B

Ortalama 343.74 345.44 342.80 343.54 343.56 343.37

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin bin dane agirligi ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait bin dane agirlig1 degerleri Cizelge 4.101°de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak
iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama bin dane agirlig1 343.74 gr. olarak tespit edilmistir.
Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek bin dane agirligt MLO7*MTO03
melez kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde bin dane agirligt MLO6*MT02 melez
kombinasyonunda 223.20 gr olarak saptanmigtir. Lokasyonlar bazinda parseldeki bin dane agirlig
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde bin dane agirliginin 438.00 gr ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
224.50 gr ile MLO6¥*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda
tiim genotiplerin parselde ortalama bin dane agirligi 345.44 gr olarak belirlenmistir. Kadirli
lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane agirliginin 437.50 gr ile MLO7*MTO03 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 222.50 gr ile MLO6*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama bin dane agirligi 342.80 gr olarak
belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane agirliginin 442.50 gr ile
MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 224.00 gr ile MLO6*MTO02 melez
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kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
bin dane agirligi 343.54 gr olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane
agirhiginin 447.50 gr ile MLO7*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 221.50 gr ile
MLO6*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama bin dane agirhigi 343.56 gr olarak belirlenmistir. Torbalt
lokasyonunda en yiliksek parselde bin dane agirliginin 439.00 gr ile MLO7*MTO03 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 223.50 gr ile ML0O6*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama bin dane agirligi 343.37 gr olarak

belirlenmistir.

4.8.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Bin Dane Agirhgina fliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.102’ de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuclar1 Cizelge

4.103’ de verilmistir.

Cizelge 4.102. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin bin dane agirligina iligkin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 23327.05%*
Ana hat 7 31390.84**
Baba hat 2 51725.51%**
Baba x Ana hat 14 15238.24**
Lokasyon 4 56.37
LokasyonxGenotip 92 28.73%%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 115 7.18
Toplam 239 2260.60
Varyasyon katsayisi (%) 0.782

$?2 (G.U.Y) 55.869
§%(0.U.Y) 1523.106
G.U.Y/O.UY. 0.037

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.102) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar ve lokasyon x genotipler

0.01 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.103. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin bin dane agirligma iliskin lokasyonlar

bazinda line X tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynag:r | Serbestlik | Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbal1
derecesi
Genotip 23 4591.13%** 4577.52%* 4618.58%** 5040.13%* 4614.61**
Ana hat 7 5976.47** 6181.48%* 6354.14** 6750.43%* 6225.94**
Baba hat 2 12219.77** | 9219.81** 10129.69** 10141.65** 10152.33%*
Baba x Ana hat 14 2808.65%* 3112.36%* 2963.50%* 3456.19** 3017.83**
Tekerriir 1 0.19 3.00 7.52 50.02 6.75
TekerriirxGenotip 23 4.75 9.39 6.13 12.02 3.62
Toplam 47 2249.05 2244.72 2263.32 2473.39 2260.13
Varyasyon katsayisi 0.633 0.897 0.723 1.013 0.556
(%)
$%(G.U.Y) 61.557 50.599 57.157 54.700 55.144
$?(0.U.Y) 1401.950 1551.484 1478.684 1722.086 1507.107
G.UY/O.UY. 0.044 0.033 0.039 0.032 0.037

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-1 bin dane agirligina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.103), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli
fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans
degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi,
bin dane agirligi yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu

gostermektedir.
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Cizelge 4.104. Test Grubu-1 melezlerinin bin dane agirligina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortalz{mam Gerdan " Kadirli " Denizkuyuﬁu Halitpasa" Torbali "
Ortalama ouYy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
MLO1*MTO1 354.001 14,85% 350.50 G 12,71 355.00 GH 16,40%* 353.50G 15,40%* 356.50 EF 14,56% 354.50 HI 15,17%%
MLO02*MTO1 287.00 Q -25,02:%%* 287.50 O 2420%% | 28750 LM | -2527%* 286.50 M -26,77%%* 285.00 JK 225, 44%% 288.50 N -23,33%*
MLO3*MTO1 318.10L 2.48%* 31550 K -0,63 318.50 JK 4,40 318.001J 2,56 319.50 H 3,40 319.00 K 2,67
MLO04*MTO1 322.00K 30,25%* 319.00 JK 24, 54%% 324.00 I-K 32,56%* 322.001 29,56%* 321.00 H 31,23%* 324.00 K 33,33%*
MLO5*MTO1 324.00 K -20,89%* 322.00 JK -22,46%* 326.00 I-K | -21,10%* 324.00 1 20,44 32400 GH | -19,44%* 324.00 K -21,00%*
MLO6*MTO1 365.70 G 44.68%* 366.50 E 46,04%* 362.50 FG 44,06%* 366.00 E 44,73%%* 371.00 D 47,06%* 362.50 G 41,50%*
MLO7*MTO1 401.90 C 1,75% 407.50 B 8,38 399.50 BC 1,06 402.00 B 0,40 406.50 B 3,40 394.00 DE -4,507%*
MLO8*MTO1 291.90 OP -48,09%* 297.00 MN -44.29%* 282.50 M -52,10%* 296.00 KL -45 44 283.50 JK -54,77%* 300.50 M -43,83%*
MLO1*MTO02 314.60 M -14,77%* 317.50 JK -11,23%* 317.00 K -13,42%* 312.00J -15,79%* 317.50 H -13,81%* 309.00 L -19,58%*
ML02*MT02 32480 K 22,57** 323.00J 20,27%* 32850 1) 23,92%:* 325.00 HI 22,04%* 324.00 GH 24,19%:* 32350 K 22 4%
MLO03*MT02 32390 K 18,07 3290501 22 44 321.00 I-K 15,08%: 324.00 1 18,88%* 324.00 GH 18,527% 321.00 K 15,427%%
ML04*MT02 293.00 O 11,03%* 295.50 N 10,10%* 290.50 LM 7,25%* 293.00 K-M | 10,88** 292.50 1) 13,35%%* 293.50 N 13,58%*
MLO5*MT02 359.50 H 24,40%* 358.50 F 23,10%* 362.50 FG 23,58%%* 357.00 FG 22,88%* 360.50 E 27,69%* 359.00 GH 24.75%%*
MLO6*MT02 22320R -88,03%* 22450 P -86,90%* 22250 N -87,75%* 224.00 N -86,96** 221.50L -91,81%* 22350 P -86,75%*
MLO7*MT02 386.20 E -4,17%* 385.50 C -4,56%* 387.00 D -3,25 387.50C -3,79% 382.00 C -10,48%** 389.00 E 1,25
MLO08*MT02 361.10H 30,90%* 359.00 F 26,77 361.00 GH 34,58+ 363.00 EF 31,88 360.00 E 32,35%%* 362.50 G 28,927%:*
MLO1*MTO03 37740 F -0,08 379.00 D -1,48 372.50 EF -2,98 376.00 D 0,40 378.50 CD -0,75 381.00 F 4,42 %%
MLO02*MTO03 352801 2,45%: 358.50 F 4,02% 351.00 H 1,35 355.50 G 4,73* 349.00 F 1,25 350.00 I 0,92
MLO03*MTO03 3334017 -20,55%%* 337.00 H -21,81%* 331501 -19,48%* 331.50H -21,44%% 331.50 G -21,92% 335.50J -18,08%*
ML04*MTO03 288.80 PQ -41,28%* 302.50 LM -34,65%* 288.50 LM -39 8 1% 289.50 LM 40,44 282.50 K -44 5% 281.00 0 -46,92%
MLO5*MTO03 379.70 F -3,51%* 386.50 C -0,65 381.50 DE -2,48 379.50 D -2,44 372.50 CD -8,25%* 37850 F -3,75%
MLO6*MTO03 402.70 C 43,35%% 404.00 B 40,85%* 399.00 BC 43,69%* 401.00 B 42 23 406.00 B 44.75%* 403.50 C 45,25%
MLO7*MTO03 440.90 A 2,42%* 438.00 A -3,81%* 437.50 A 2.19 442.50 A 3.40 447.50 A 7,08%* 439.00 A 3,25%
MLO08*MTO03 395.50 D 17,19%* 401.50 B 17,527%%* 389.00 CD 17,527%: 392.50C 13,56%%* 398.00 B 22 42 396.50 D 14,927%

**: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.104° de sunulan test grubu-1 test melezlerinin bin dane agirligina iligkin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1 x
MTO1, ML0O3 x MTO1, ML04 x MTO01, MLO6 x MTO1, ML0O2 x MT02, ML0O3 x MT02, ML04 x
MTO02, MLOS5 x MT02, ML0O8 x MT02, ML02 x MTO03, ML06 x MT03, ML0O7 x MT03, MLOS8 x
MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde, ML0O7 x MTO1 melez kombinasyonu i¢in 0.05
diizeyinde onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, melez kombinasyonlari
icin 0.05 diizeyinde, ML02 x MTO01, MLO5 x MTO1, MLO8 x MT01, MLO1 x MT02, ML06 x MTO02,
MLO0O7 x MT02, ML03 x MT03, ML04 x MT03, MLO5 x MT03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01
diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Gerdan lokasyonunda
MLO1 x MTO1, ML04 x MTO01, ML06 x MTO1, ML07 x MTO01, ML02 x MT02, ML03 x MTO02,
ML04 x MTO02, MLO5S x MTO02, MLO8 x MT02, ML0O6 x MTO03, MLO8 x MTO03 melez
kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MT03 melez kombinasyonlar: i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO7 x MTO03 melez
kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT01, ML05 x MT01, MLO8 x MT01, MLO1 x MT02,
MLO06 x MT02, ML0O7 x MT02, ML03 x MT03, ML04 x MT03melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Kadirli lokasyonunda
MLO1 x MTO1, ML04 x MTO01, MLO6 x MTO1, ML02 x MT02, ML0O3 x MT02, ML04 x MTO02,
MLOS5 x MT02, MLO8 x MT02, ML06 x MT03, ML08 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01
onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML02 x MTO01, MLO5 x MTO01, MLO0S
x MTO1, MLO1 x MT02, ML06 x MT02, ML03 x MT03, ML04 x MT03 melez kombinasyonlarinda
ise 0.01 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO1 x MTO1, ML04 x MTO01, ML06 x MTO1, ML02 x MT02, ML0O3 x MT02, ML04
x MTO02, MLO5 x MT02, MLO8 x MT02, ML06 x MT03, MLO8 x MT03 melez kombinasyonlari
icin 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif
6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO7 x MT02 melez kombinasyonlari i¢in 0.05
diizeyinde, ML02 x MT01, MLO5 x MTO01, MLO8 x MT01, MLO1 x MT02, ML06 x MT02, MLO03
x MTO03, ML04 x MTO03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Halitpasa lokasyonunda MLO1 x MT01, ML04 x MT01, ML06
x MTO1, ML02 x MT02, ML0O3 x MT02, ML04 x MT02, MLO5 x MT02, ML0O8 x MT02, MLO06 x
MTO03, MLO7 x MT03, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 énemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML02 x MTO1, MLO5 x MTO1, MLO8 x MTO1, MLO1 x MT02,
MLO6 x MTO02, MLO7 x MT02, ML0O3 x MTO03, ML04 x MTO03, MLO5 x MTO03 melez
kombinasyonlarmda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmugstir. Torbali lokasyonunda MLO1 x MTO01, ML04 x MTO01, ML06 x MTO01, ML02 x MT02,
MLO3 x MT02, ML04 x MT02, MLO5 x MT02, ML0O8 x MT02, MLO1 x MT03, ML06 x MTO03,
MLO08 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, MLO7 x MTO03 melez

kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
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MLOS5 x MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT01, ML05 x MT01, MLO7 x
MTO1, MLO8 x MTO01, MLO1 x MT02, ML06 x MT02, ML0O3 x MT03, ML04 x MT03 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer alan melez misir kombinasyonlarinin
farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.104) belirlenmis olup, MLO7 x MT03, ML06 x MT03, ML0O7 x
MTO1 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, MLO7 x MT02, MLO05 x MT03
melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmustir. Bin dane agirligi bakimindan tester
hatlar incelendiginde, MTO1, MT02 ve MTO3 tester hatlarmin pozitif ve negatif OUY etkileri
gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MTO3 hatlar
yiiksek bin dane agirligina katki saglarken, MTO1 ve MTO2 hatti ise diisiik bin dane agirlig: {izerinde
olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, bin dane agirlig1 {izerinde eklemeli ve
dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Karim ve ark. (2024), Bozdag (2019),
Matin ve ark (2016) Kose ve Turgut (2011) yaptiklar: arastirmada, bin dane agirligi bakimindan 6zel
uyum yetenegini incelemis olup, melezlerin pozitif ile negatif yonde 6zel uyum yetenegi etkisi
gosterdigini tespit etmislerdir. Bu calismalar, bin dane agirlig1 6zelliginde aditif ve dominant gen
etkilerinin melez kombinasyonlari iizerinde degisiklik gosterebilecegi yoniinde benzer sonuglara

ulagmustir.
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Cizelge 4.105. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin bin dane agirligina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn | Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO1 Ana 348.67C 6.08%* 349.00 C 4.60%* 348.17C 6.67%* 347.17C 4.60%* 350.83 B 8.56%* 348.17C 5.96%*
MLO2 Ana 32153 F -21.05%* 323.00E | -21.40%* | 32233D | -19.17** | 32233E | -20.23** | 319.33D | -22.94** 320.67F | -21.54%**
MLO3 Ana 325.13E -17.45%* | 32733 DE | -17.06%* | 323.67D | -17.83** | 32450E | -18.06%* | 325.00D | -17.27** 325.17E | -17.04%*
MLO04 Ana 301.27 G -41.32%* 305.67F | -38.73** | 301.00E | -40.50%* 301.50F | -41.06%* | 298.67E | -43.60%* | 299.50 G | -42.71**
MLO5 Ana 35440 B 11.81%%* 355.67B 11.27%* 356.67 B 15.17%* 353.50B 10.94** 352.33B 10.06** 353.83B 11.63%*
MLO6 Ana 330.53D -12.05%* 331.67D | -12.73** | 328.00D | -13.50%* | 330.33D | -12.23** | 332.83C -0.44%%* 329.83D | -12.38%*
MLO7 Ana 409.67A 67.08%* 410.33A 65.94%%* 408.00A 66.50%* 410.67A 68.10%* 412.00A 69.73%* 407.33A 65.13%*
MLOS8 Ana 349.50 C 6.91%* 352.50 BC 8.10%* 344.17C 2.67* 350.50 BC 7.94%* 347.17B 4.90%* 353.17B 10.96%*
MTO1 Baba 333.08 B -9.51%* 333.19B | -11.21%*% | 331.94B -9.56%* 333.50 B -9.06%* 333.38 B -8.90%* 333.38B -8.83%*
MTO02 %jlt)zr 323.29C -19.30%** 324.13B | -2027*%% | 323.75C | -17.75%* | 323.19C | -19.38** | 322.75C | -19.52** | 32263 C | -19.58**
MTO03 Fl]?jtt)zr 371.40A 28.81%* 375.88A 31.48%* 368.81A 27.31%* 371.00A 28.44%* 370.69A 28.42%* 370.63A 28.42%%*
Tester

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
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Cizelge 4.105” de verilen test grup-1 test melezlerinin bin dane agirligina iligkin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1,
MLO5, MLO7, MLO8 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML02, ML03, ML04, ML06 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO1 ve MTO02 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin
pozitif, MT3 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. MTO03 baba tester hatlarinin
GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester hatlar1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda MLO1, MLO5, MLO7, MLO8
ana hatlari icin pozitif GUY saptanirken ML02, ML03, ML04, MLO06 ana hatlar1 i¢in negatif GUY
etkileri saptanmustir. MTO03 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif, MTO1 ve MTO02 baba tester
hatlar1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gére, ML0O7 ve
MLOS5 kendilenmis hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve énemli GUY etkisi
gosterdigi Cizelge 4.105’ten izlenebilmektedir. Bu durum 6zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin
melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi acisindan olduk¢a dnemlidir.
Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML02 ve ML04 hatlarinin ise GUY etkisinin diisitk bulunmasi, bu
ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni
cizelgeden, MTO3 tester hattinin yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO1 ve MTO02 tester
hatlarmin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MTO03 tester hattinin bin dane agirlig
bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. Karim ve ark. (2024), Lal ve ark
(2011), Armin ve ark. (2014), Aydin ve ark (2017) yaptiklar1 arastirmada, bin dane agirligi
bakimindan genel uyum yetenegini lizerinde ¢aligmis olup, melezlerin pozitif ile negatif yonde GUY
etkisi gosterdigini tespit etmislerdir. Bu ¢alisma, bin dane agirligi 6zelliginde aditif ve aditif olmayan
gen etkilerinin melez kombinasyonlari izerinde degisiklik gosterebilecegi yoniinde benzer bulgulara

ulagmistir.

4.8.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Bin Dane Agirhg:
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin bin dane agirligina iliskin saptanan tiim
lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.106’da, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.107’de verilmistir.
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Cizelge 4.106. Test Grubu-2 melezleri ve standart c¢esitlerin bin dane agirligma iligkin tiim

lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 23305.20%*
Lokasyon 4 6.14
LokasyonxGenotip 72 14.41
Tekerriir (lokasyon) 5 5.61
TekerriirxGenotip 90 11.05
Toplam 189 2230.57
Varyasyon katsayisi (%) 0.945

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.106° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 bin dane agirligi icin
lokasyonlar iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler arasinda

0.01olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmugtir.

Cizelge 4.107. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerin bin dane agirligma iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sg;?:;g;ik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 4617.90 4758.28%%* 4681.24** 4617.74%* | 4687.69**
Tekerriir 1 5.92 0.42 0.11 20.63 0.95

Tekerriir x Genotip 18 17.87 14.14 5.88 10.69 6.67
Toplam 37 2255.40 2321.73 2280.22 225222 2283.77
VK. % 1.201 1.068 0.691 0.928 0.735

*, **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.107° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
gesitlerin bin dane agirligma iliskin her bir lokasyon igin saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda

0.01 diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.108. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerde bin dane agirligina iligkin saptanan
ortalama veriler (g)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
ML09*MT04 405.80 C 401.50 C 410.50 A 407.00 B 407.50 BC 402.50 C
ML10*MT04 303.807 302.50 H 307.50 G 301.50 G 303.00 G 304501
ML11*MT04 385.10D 385.00 D 386.50 B 387.50C 382.50D 384.00 D
ML12*MT04 413.10 B 416.50 AB 412.50 A 411.50 AB 412.50 B 412.50 B
ML13*MT04 381.10D 382.50 D 379.00 BC 382.00C 381.00 D 381.00 DE
ML14*MT04 406.40 C 407.00 BC 407.00 A 408.00 B 402.50 C 407.50 BC
ML15*MT04 340.80 H 343.00 G 34350 E 33750 F 339.00 F 341.00 G
ML16*MT04 361.70 G 361.00 EF 361.00 D 363.00 DE 360.50 E 363.00 F
MLO9*MTO05 36590 F 363.50 EF 371.00 CD 363.50 DE 369.00 E 362.50 F
ML10*MTO5 276.60 L 273.007 277.50 HI 277.001J 279.00 H 276.50 KL
MLI11*MTO05 420.20 A 420.00 A 418.00 A 417.50 A 424.50 A 421.00 A
ML12*MTO05 370.80 E 373.50 DE 367.50 D 369.00 D 369.00 E 375.00 E
ML13*MTO05 334801 336.50 G 336.50 EF 332.00 F 341.00 F 328.00 H
MLI14*MTO05 283.60 K 288.001 281.00 H 283.50 HI 284.00 H 281.50 JK

ML15*MTO05 27320 L 276.501J 269.50 I 271507 275.00 H 273.50L
ML16*MTO05 360.60 G 356.50 F 363.00 D 360.00 E 361.50 E 362.00 F
T5MAY75 332,101 333.50 G 329.00 F 333.00 F 33250 F 332.50 H
DKC6980 285.40 K 284.001J 285.00 H 287.00 H 28450 H 286.507
P2088 382.10D 380.50 D 382.50 B 381.00 C 383.50D 383.00 D

Ortalama 351.74 351.82 352.00 351.21 35221 351.47

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin bin dane agirligi ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait bin dane agirligi degerleri Cizelge 4.108’de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak
iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama bin dane agirligi1 351.74 gr. olarak tespit edilmistir.
Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek bin dane agirligt ML11*MTO05
melez kombinasyonunda saptanirken, en diisiikk parselde bin dane agirligt ML15*MTO05 melez
kombinasyonunda 273.20 gr olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki bin dane agirligi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde bin dane agirliginin 420.00 gr ile ML11*MTO05 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
273.00 gr ile ML10*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda
tiim genotiplerin parselde ortalama bin dane agirligi 351.82 gr olarak belirlenmistir. Kadirli
lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane agirliginin 418.00 gr ile ML11*MTO5 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 269.50 gr ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama bin dane agirligi 352.00 gr olarak
belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane agirliginin 417.50 gr ile
ML11*MTO05 melez kombinasyonundan, en disiik ise 271.50 gr ile ML15*MTO05 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
bin dane agirligi 351.21 gr olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane
agirhiginin 424.50 gr ile ML11*MTO05 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 275.00 gr ile
ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi gorilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin parselde ortalama bin dane agirhig 352.21 gr olarak belirlenmistir. Torbali
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lokasyonunda en yiiksek parselde bin dane agirhiginin 421.00 gr ile ML11*MTO05 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 273.50 gr ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama bin dane agirligi1 351.47 gr olarak

belirlenmistir.

4.8.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Bin Dane Agirhgina liskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.109’ da, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.110° da verilmistir.

Cizelge 4.109. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin bin dane agirligna iliskin tiim
lokasyonlarin birlestirilmig line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamast
Genotip 15 24031.52%*
Ana hat 7 32104.94**
Baba hat 1 60879.01**
Baba x Ana hat 7 10694.18%*
Lokasyon 4 10.17
LokasyonxGenotip 60 16.16*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 9.21
Toplam 159 2278.05
Varyasyon katsayisi (%) 0.854

$?2(G.U.Y) 113.671
$?(0.UY) 1068.497
G.U.Y/O.U.Y. 0.106

*, *%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.109) genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde,

lokasyon x genotipler i¢in 0.05 diizeyinde istatistiki olarak énemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.110. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin bin dane agirliga iliskin lokasyonlar

bazinda line X tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbal1
derecesi

Genotip 15 4746.35%* | 4887.33** | 4882.13** 4721.40%* | 4858.93**

Ana hat 7 6441.07** | 6381.46%* | 6524.00%* 6481.03** | 6354.64**

Baba hat 1 12129.03* | 13081.53* | 13122.00** 10188.78* | 12482.00*

% % * %

Baba x Ana hat 7 1996.96** | 2222.60%* | 2063.14** 2180.71%* | 2274.21%*

Tekerriir 1 3.78 22.78 1.13 7.03 1.13

TekerriirxGenotip 15 13.78 9.18 6.19 10.16 6.73

Toplam 31 2303.41 2370.02 2365.35 2289.69 2354.39

Varyasyon katsayisi (%) 1.045 0.852 0.702 0.896 0.731

$? (G.U.Y) 117.161 113.554 120.127 108.268 110.144

$?(0.U.Y) 991.589 1106.711 1028.476 1085.273 1133.745

G.UY/O.UY. 0.118 0.103 0.117 0.100 0.097

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2 bin dane agirligina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.110), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur.
GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore,
tiim lokasyonlarda OUY varyansmin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi, bin dane agirlig

yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.111. Test Grubu-2 melezlerinin bin dane agirligina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan " Kadirli b Denizkuyuﬁu Halitpasa" Torbali "
Ortalama ouyY Ortalama (01604 Ortalama ouyY Ortalama ouyY Ortalama ouy Ortalama ouyY
MLO09*MT04 405.80 C 0,44 401.50 C -0,47 410.50 A -0,47 407.00 B 1,50 407.50 BC 1,41 402.50 C 0,25
ML10*MT04 303.80J -5,91%* 302.50 H -4,72 307.50 G -5,22% 301.50 G -8,00%* 303.00 G -5,84* 304.501 -5,75%*
ML11*MT04 385.10D -37,06%* 385.00 D -36,97%* 386.50 B -35,97%* 387.50 C -35,25%% 382.50 D -38,84%%* 384.00 D -38,25%%*
ML12*MT04 413.10 B 1,64 416.50 AB 2,03 412.50 A 2,28 411.50 AB 1,00 41250 B 391 41250 B -1,00
ML13*MT04 381.10D 3,64%* 382.50 D 3,53 379.00 BC 1,03 382.00 C 4,75% 381.00 D 2,16 381.00 DE 6,75%*
ML14*MT04 406.40 C 41,89%* 407.00 BC 40,03%* 407.00 A 42,78%%* 408.00 B 42,00%* 402.50 C 41,41%* 407.50 BC 43,25%%*
ML15*MT04 340.80 H 14,29%% 343.00 G 13,78%%* 34350 E 16,78** 33750 F 12,75%* 339.00 F 14,16%* 341.00 G 14,00%#*
ML16*MT04 361.70 G -18,96** 361.00 EF -17,22%% 361.00 D -21,22%% 363.00 DE | -18,75%* 360.50 E -18,34%%* 363.00 F -19,25%%*
MLO09*MTO05 36590 F -0,44 363.50 EF 0,47 371.00 CD 0,47 363.50 DE -1,50 369.00 E -1,41 362.50 F -0,25
ML10*MTO5 276.60 L 5,91%* 273.00J 4,72 277.50 HI 5,22% 277.001J 8,00%* 279.00 H 5,84* 276.50 KL 5,75%*
ML11*MTO05 420.20 A 37,06%* 420.00 A 36,97** 418.00 A 35,97%* 417.50 A 35,25%%* 424.50 A 38,84%* 421.00 A 38,25%*
ML12*MTO05 370.80 E -1,64 373.50 DE -2,03 367.50 D -2,28 369.00 D -1,00 369.00 E -3,91 375.00 E 1,00
ML13*MTO05 334801 -3,64%* 336.50 G -3,53 336.50 EF -1,03 332.00 F -4.75% 341.00 F -2,16 328.00 H -6,75%*
ML14*MTO05 283.60 K -41,89%* 288.00 1 -40,03%%* 281.00 H -42,78%%* 283.50 HI 42 00%* 284.00 H -41,41%* 281.50 JK -43,25%%*
ML15*MTO05 27320L -14,29%* 276.50 1) -13,78%* 269.501 -16,78%* 271507 -12,75%* 275.00 H -14,16%* 273.50L -14,00%*
ML16*MTO05 360.60 G 18,96%* 356.50 F 17,22%%* 363.00 D 21,22%%* 360.00 E 18,75%%* 361.50 E 18,34%** 362.00 F 19,25%*

-

**: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.111° de sunulan test grubu-2 test melezlerinin bin dane agirhigina iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML13 x
MTO04, ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML10 x MTO05, ML11 x MTO05, ML16 x MTO05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML10 x MT04, ML11 x MT04, ML16 x MT04, ML13 x MT05, ML14 x MTO05, ML15 x MTO05 melez
kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir.
Gerdan lokasyonunda ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML11 x MT05, ML16 x MT05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLI11 x MTO04, ML16 x MT04, ML14 x MTO05, ML15 x MT05 melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli lokasyonunda ML14
x MTO04, ML15 x MT04, ML11 x MTO05, ML16 x MT05 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde
pozitif, ML10 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde dnemli pozitif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanirken, ML10 x MT04 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde, ML11 x MT04,
ML16 x MT04, ML14 x MTO05, ML15 x MTO05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6énemli
negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannustir. Denizkuyusu lokasyonunda ML14 x MT04,
ML15 x MT04, ML10 x MT05, ML11 x MTO05, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlari igin 0.01
diizeyinde pozitif, ML13 x MT04 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML13 x MT05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML10
x MT04, ML11 x MT04, ML16 x MT04, ML14 x MT05, ML15 x MTO05 melez kombinasyonlarinda ise
0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Halitpasa lokasyonunda
ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML11 x MTO05, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlari igin 0.01
diizeyinde pozitif, ML10 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML10 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML11
x MT04, ML16 x MT04, ML14 x MTO05, ML15 x MTO05 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Torbali lokasyonunda ML13 x MT04,
ML14 x MT04, ML15 x MT04, ML10 x MT05, ML11 x MTO05, ML16 x MTO05 melez kombinasyonlari
i¢in 0.01 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML10 x MTO04,
ML11x MT04, ML16 x MT04, ML13 x MT05, ML14 x MT05, ML15 x MT05 melez kombinasyonunda
ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Ozel uyum yetenegi
yoniinden test grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlariin farkliliklar gosterdigi (Cizelge
4.111) belirlenmis olup, ML11 x MT05, ML12 x MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi
saptanirken, ML11 x MTO04, ML12 x MT05 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri
saptanmistir. Bin dane agirli§1 bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT04 ve MTO05 tester hatlarinin
pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi
durumunda MTO04 hatt1 yiiksek bin dane agirligina katki saglarken, MTO05 hatt1 ise diisiik bin dane
agirligi tizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, bin dane agirlig1 {izerinde

eklemeli ve dominant gen etkilerinin énemli olabilecegini gostermektedir. Turgut ve Duman (2004a),
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Abrha ve ark (2013), Konak ve ark (1999), Tezel ve Ustiin (20026) yaptiklar1 arastirmada, bin dane
agirligi bakimindan 6zel uyum yetenegini iizerinde ¢aligmis olup, melezlerin olumlu ve olumsuz yonde
0zel uyum yetenegi etkisi gosterdigini belirlemislerdir. Bu c¢aligmalar, bin dane agirligi 6zelliginde
eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin melez kombinasyonlari tizerinde farklilik gosterebilecegi

yoniinde benzer bulgulara ulagmistir.

168



691

Cizelge 4.112. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin bin dane agirliina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO09 Ana 385.85C 30.63** 382.50 B | 27.09%* | 390.75B | 35.03%* 385.25B 30.75%* | 388.25B 32.53%* 382.50C | 27.75%*
ML10 Ana 290.20 H -65.02%%* 287775 F | -67.66%* | 292.50F | -63.22** | 289.25F | -6525% | 291.00F | -64.72%* | 290.50 G | -64.25%*
MLI11 Ana 402.65A 47.43%%* 402.50A 47.09%* 402.25A 46.53** 402.50A 48.00%* 403.50A 47.78%%* 402.50A | 47.75%*
ML12 Ana 39195 B 36.73%* 395.00A 39.59%* | 390.00B | 34.28%* 390.25 B 35.75%* | 390.75B 35.03%* 393.75B 39.00%*
ML13 Ana 35795 E 2.73%* 359.50C 4.09%* 35775 C 2.03 357.00 C 2.50%* 361.00 C 5.28%%* 35450 D -0.25
ML14 Ana 345.00 F -10.22%* 34750D | -7.91%* 34400D | -11.72%* | 34575D -8.75%%* 34325D | -1247%*% | 34450E | -10.25%*
MLI15 Ana 307.00 G -48.22%* 309.75E | -45.66%* | 306.50E | -49.22%* | 30450E | -50.00%* | 307.00E | -48.72*%* | 307.25F | -47.50**
ML16 Ana 361.15D 5.93%* 358.75C 3.34% 362.00 C 6.28%* 361.50 C 7.00%* 361.00 C 5.28%% 362.50 D 7.75%*
MTO04 Baba 374.73A 19.51%* 374.88 19.47%%* 375.94 20.22%* 374.75 20.25%* 373.56 17.84%%* 374.50 19.75%*
MTO05 1;;‘: 335.71B -19.51%* 335.94 -19.47%%* 335.50 -20.22%%* 334.25 -20.25%* 337.88 -17.84%* 335.00 -19.75%*
Tester

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde onemlidir.




Cizelge 4.112’ de verilen test grup-2 test melezlerinin bin dane agirligina iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO09,
ML11, ML12, ML13, ML16 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML10, ML14, ML15 ana
hatlar igin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MT5
baba tester hatti icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan, Denizkuyusu ve Halitpasa
lokasyonlarinda ML09, ML11, ML12, ML13, ML16 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML10,
ML14, MLI5 ana hatlar1 icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY
etkisinin pozitif, MT5 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli ve Torbali
lokasyonlarinda ML09, ML11, ML12, ML16 ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken ML10, ML14,
ML15 ana hatlari icin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin
pozitif, MT5 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi
sonucuna gore, ML11, ML12 ve ML09 kendilenmis hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde
pozitif ve dnemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.112°den izlenebilmektedir. Bu durum 6zellikle bu
iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi
agisindan oldukc¢a 6nemlidir. Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML10 ve ML15 hatlarinin ise GUY
etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini
gostermektedir. Ayni gizelgeden, MTO04 tester hattinin yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin,
MTOS tester hattinin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT04 tester hattinin bin dane
agirligi bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. Soyeum ve ark (2016),
Kose ve Turgut (2011), Zararsiz (2019) yaptiklar arastirmalarda, bin dane agirligi bakimindan genel
uyum yetenegini 6zelligini incelemis olup, melezlerin pozitif ve negatif yonde GUY etkili sonuglar
verdigini tespit etmislerdir. Bu arastirmalar, bin dane agirligi 6zelliginde eklemeli ve dominant gen
etkilerinin melez kombinasyonlari iizerinde degisiklik gdsterebilecegi yoniinde benzer bulgulara

ulagmistir.

4.9. Hektolitre Agirhig:
4.9.1. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Hektolitre Agirhg:
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart cesitlerin hektolitre agirligina iliskin saptanan tiim
lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.113’te, her bir lokasyon igin

saptanan varyans analiz sonuclar1 Cizelge 4.114’te verilmistir.
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Cizelge 4.113. Test Grubu-1 melezleri ve standart cesitlerin hektolitre agirligina iligkin tiim

lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 20.33%*
Lokasyon 4 211.56**
LokasyonxGenotip 104 1.237#%*
Tekerriir (lokasyon) 5 2.59%:*
TekerriirxGenotip 130 0.32
Toplam 269 5.79
Varyasyon katsayisi (%) 0.746

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.113’ nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 hektolitre agirligt igin

lokasyonlar tizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler, lokasyonlar,

lokasyon x genotipler ve tekerriirler arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak énemli fark

saptanmigtir.

Cizelge 4.114. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerin hektolitre agirligina iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

VaryaS}ion Serbesth.k Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpasa | Torbali
kaynagi derecesi
Genotip 26 6.79%* 8.42%* 4.95%* 3.06%* 2.01%*
Tekerriir 1 9.13 2.04* 0.00 1.67* 0.13
Tekerrir x 26 0.25 0.41 0.25 0.36 0.34
Genotip
Toplam 53 3.62 4.37 2.55 1.71 1.15
VK. % 0.663 0.868 0.665 0.768 0.749

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.114’ iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart

gesitlerin hektolitre agirligma iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglart
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Kadirli ve Halitpasa lokasyonlarinda tekerriirler arasinda 0.05

diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmistir.
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Cizelge 4.115. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerde hektolitre agirligina iligkin saptanan
ortalama veriler (kg/hl)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal
MLO1*MTO1 76.90 C 75.90 B-D 75.10 B-E 75.20 C-G 79.00 A-C 79.30 A-C
MLO2*MTO1 76.53 C-E 75.95 B-D 75.30 B-E 75.40 B-F 77.65 C-G 78.35 A-D
MLO3*MTO1 74.44 KL 73.30F 72.50 G-1 72.10 M 76.80 D-H 77.50 C-E
MLO04*MTO1 75.93 E-G 75.65 C-E 73.05 F-1 74.05 F-K 78.70 A-D 78.20 A-E
MLO5*MTO1 76.81 CD 75.80 B-D 75.95 A-C 74.80 D-H 78.95 A-C 78.55 A-D
MLO6*MTO1 74.14 L 73.50F 71.75 HI 72.20 LM 76.45 F-H 76.80 DE
MLO7*MTO1 7427 L 7320 F 71.80 HI 72.55 K-M 76.20 GH 77.60 B-E
MLO8*MTO1 76.11 D-F 75.65 C-E 74.75 C-F 74.30 E-J 78.05 B-G 77.80 A-E
MLO1*MT02 75.24 G-J 7390 F 71.90 G-1 74.25 E-J 78.35 B-F 77.80 A-E
MLO02*MTO02 75.00 I-K 74.60 D-F 72.90 F-1 74.25 E-J 76.95 D-H 76.30 E
MLO03*MTO02 73.89 L 7320 F 71.00 1) 72.60 K-M 75.65 H 77.00 DE
MLO04*MT02 76.90 C 76.45 BC 73.85 E-G 75.70 B-E 79.40 A-C 79.10 A-C
MLO5*MTO02 77.19 BC 76.20 BC 75.95 A-C 76.50 A-C 78.35 B-F 78.95 A-C
MLO6*MT02 73.19 M 70.55 G 69.40 J 73.55 H-M 7575 H 76.70 DE
MLO7*MT02 74.59 J-L. 73.80 F 72.10 G-I 72.80 I-M 76.70 E-H 77.55 C-E
MLO8*MTO02 77.85B 77.35 AB 75.90 A-D 76.35 A-D 79.95 AB 79.70 A
MLO1*MTO03 77.73 B 76.95 A-C 76.80 AB 76.25 A-D 79.10 A-C 79.55 A

MLO02*MTO03 76.63 C-E 76.95 A-C 75.45 A-E 76.05 A-D 77.70 C-G 77.00 DE
MLO03*MTO03 75.75 F-H 74.15 EF 73.90 D-G 74.45 E-1 78.35 B-F 77.90 A-E
MLO04*MTO03 77.28 BC 76.90 A-C 75.10 B-E 76.25 A-D 79.20 A-C 78.95 A-C
MLO5*MTO03 78.56 A 78.10 A 7745 A 7745 A 80.50 A 79.30 A-C
MLO6*MTO03 74.12 L 71.60 G 71.65 HI 72.85 J-M 77.80 C-G 76.70 DE
MLO7*MTO03 75.60 F-1 74.40 D-F 72.90 F-1 74.30 E-J 78.05 B-G 78.35 A-D
MLO8*MTO03 77.64 B 77.25 A-C 77.00 AB 76.85 AB 79.15 A-C 77.95 A-E
T5SMAY75 75.11 H-K 74.20 EF 73.45 E-H 72.90 I-M 78.10 B-G 76.90 DE
DKC6980 75.32 G-I 74.25 EF 72.80 F-1 73.75 G-L 77.70 C-G 78.10 A-E
P2088 77.23 BC 76.45 BC 75.45 A-E 76.25 A-D 78.50 B-E 79.50 AB

Ortalama 75.92 75.04 73.89 74.59 78.04 78.05

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin hektolitre agirlig1 ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait hektolitre agirlig1 degerleri Cizelge 4.115’te verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak
iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama hektolitre agirhigt 75.92 kg/hl olarak tespit
edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek hektolitre agirligt
MLO5*MTO03 melez kombinasyonunda saptanirken, en diisilk parselde hektolitre agirlig
ML0O6*MTO02 melez kombinasyonunda 73.19 kg/hl olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda
parseldeki hektolitre agirligi bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde
Gerdan lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirliginin 78.10 kg/hl ile MLO5*MTO03 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 70.55 kg/hl ile MLO6*MT02 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama hektolitre agirligi 75.04
kg/hl olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirligmin 77.45
kg/hl ile MLO5*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 69.40 kg/hl ile MLO6¥MT02 melez
kombinasyonundan elde edildigi gériilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
hektolitre agirligi 73.89 kg/hl olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yliksek parselde
hektolitre agirligimin 77.45 kg/hl ile MLO5S*MTO03 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 72.10
kg/hl ile MLO3*MTO1 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
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genotiplerin parselde ortalama hektolitre agirhigi 74.59 kg/hl olarak belirlenmigtir. Halitpasa
lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirligimin 80.50 kg/hl ile MLO5*MTO03 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 75.65 kg/hl ile MLO3*MT02 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama hektolitre agirligi 78.04
kg/hl olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirligimin 79.70
kg/hl ile MLO8*MTO02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 76.30 kg/hl ile ML02*MTO02 melez
kombinasyonundan elde edildigi gériilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama

hektolitre agirlig1 78.05 kg/hl olarak belirlenmistir.

4.9.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Hektolitre Agirhgmna iliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.116° da, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuclar1 Cizelge

4.117’ de verilmistir.

Cizelge 4.116. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin hektolitre agirligina iligkin tim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 21.79%*
Ana hat 7 53.41**
Baba hat 2 32.93**
Baba x Ana hat 14 4.39%*
Lokasyon 4 185.61**
LokasyonxGenotip 92 1.31**
Tekerriir 5 5.00%%*
TekerriirxGenotip 115 0.33
Toplam 239 5.91
Varyasyon katsayisi (%) 0.759

S? (G.U.Y) 0.120
S2(0.U.Y) 0.406
G.UY/OUY. 0.296

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.116) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar, lokasyonlar, lokasyonlar

ve tekerriirler i¢in 0.01 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmistir.
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Cizelge 4.117. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin hektolitre agirligina iliskin lokasyonlar
bazinda line X tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
derecesi

Genotip 23 7.39%* 9.19%* 5.04%* 3.43** 1.97%*
Ana hat 7 18.86%** 21.33%* 11.06%* 7.58%* 4.26%*
Baba hat 2 6.98%* 18.77** 12.18** 5.91%* 0.43
Baba x Ana hat 14 1.71%* 1.75%* 1.02%* 1.00** 1.05*
Tekerriir 1 7.52%* 1.73 0.00 1.51% 0.08
TekerriirxGenotip 23 0.27 0.43 0.27 0.30 0.38
Toplam 47 391 4.75 2.60 1.86 1.15
Varyasyon katsayisi (%) 0.696 0.891 0.694 0.703 0.794
$? (G.U.Y) 0.196 0.257 0.139 0.084 0.032
$?(0.U.Y) 0.720 0.659 0.375 0.349 0.331
G.U.Y/O.UY. 0.272 0.390 0.371 0.241 0.096

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1 hektolitre agirligina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.117), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar, baba hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, tekerriirler arasinda
Gerdan lokasyonunda 0.01 diizeyinde, Halitpasa lokasyonunda 0.05 diizeyinde onemli fark
bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans
degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi,
hektolitre agirligt yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu

gostermektedir.
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Cizelge 4.118. Test Grubu-1 melezlerinin hektolitre agirligina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortalzimam Gerdan _ Kadirli _ Denizkuyus“u Halitpasa“ Torball _
Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO1*MTO1 76.90 C 0,56%* 75.90 B-D 0,50 75.10 B-E 0,62 75.20 C-G 0,77* 79.00 A-C 0,49 79.30 A-C 0,44
MLO02*MTO1 76.53 C-E 0,76%* 75.95 B-D 0,30 75.30 B-E 0,87 75.40 B-F 0,97%* 77.65 C-G 0,52 78.35 A-D 1,16%
MLO3*MTO01 74.44 KL 0,03 73.30F -0,06 72.50 G-1 0,15 72.10 M -0,15 76.80 D-H 0,17 77.50 C-E 0,06
MLO04*MTO1 7593 E-G -0,49%%* 75.65 C-E -0,50 73.05 F-1 -0,83 74.05 F-K -0,48 78.70 A-D -0,09 78.20 A-E -0,52
MLO5*MTO1 76.81 CD -0,42% 75.80 B-D -0,71 75.95 A-C -0,38 74.80 D-H -0,65 78.95 A-C -0,01 78.55 A-D -0,36
MLO6*MTO1 74.14 L 0,61%* 7350 F 1,80%* 71.75 HI 0,94 7220 LM 0,14 76.45 F-H 0,09 76.80 DE 0,09
MLO7*MTO1 7427 L -0,26 7320F -0,41 71.80 HI -0,35 72.55 K-M 0,14 76.20 GH -0,48 77.60 B-E -0,21
MLO8*MTO1 76.11 D-F -0,80%* 75.65 C-E -0,91% 74.75 C-F -1,01% 7430 E-J -0,73 78.05 B-G -0,69 77.80 A-E -0,66
MLO1*MTO02 75.24 G- -0,94*:* 7390 F -1,14%%* 71.90 G-1 -1,68%** 74.25 E-J -0,86* 78.35 B-F -0,07 77.80 A-E -0,93*
MLO02*MTO02 75.00 I-K -0,61%* 74.60 D-F -0,69 72.90 F-1 -0,63 74.25 E-J -0,86* 76.95 D-H -0,09 76.30E -0,77
MLO3*MT02 73.89 L -0,36 7320F 0,20 71.001J -0,45 72.60 K-M -0,32 75.65 H -0,89* 77.00 DE -0,32
ML04*MTO02 76.90 C 0,64%** 76.45 BC 0,66 73.85 E-G 0,87 75.70 B-E 0,49 79.40 A-C 0,69 79.10 A-C 0,50
MLO5*MTO02 77.19 BC 0,12 76.20 BC 0,05 75.95 A-C 0,52 76.50 A-C 0,38 78.35 B-F -0,52 78.95 A-C 0,17
MLO6*MT02 73.19M -0,18 70.55 G -0,79% 69.40J -0,51 73.55 H-M 0,81%* 75.75H -0,52 76.70 DE 0,12
MLO7*MTO02 74.59 J-L 0,22 73.80 F 0,55 72.10 G-1 0,85 72.80 J-M -0,29 76.70 E-H 0,11 77.55 C-E -0,13
MLO8*MT02 77.85B 1,10%* 77.35 AB 1,15%* 75.90 A-D 1,04% 76.35 A-D 0,64 79.95 AB 1,29%* 79.70 A 1,37%*
MLO1*MTO03 7173 B 0,37* 76.95 A-C 0,63 76.80 AB 1,06* 76.25 A-D 0,09 79.10 A-C -0,42 79.55 A 0,49
MLO02*MTO03 76.63 C-E -0,16 76.95 A-C 0,38 7545 A-E -0,24 76.05 A-D -0,11 77.70 C-G -0,43 77.00 DE -0,39
MLO03*MTO03 75.75 F-H 0,32 74.15 EF -0,13 73.90 D-G 0,30 74.45 E-1 0,47 78.35 B-F 0,72 77.90 A-E 0,26
MLO04*MTO03 77.28 BC -0,16 76.90 A-C -0,17 75.10 B-E -0,04 76.25 A-D -0,01 79.20 A-C -0,60 78.95 A-C 0,03
MLO5*MTO03 78.56 A 0,31 78.10 A 0,67 7745 A -0,14 7745 A 0,27 80.50 A 0,53 79.30 A-C 0,19
MLO06*MTO03 7412 L -0,43* 71.60 G -1,02% 71.65 HI -0,42 72.85J-M -0,95* 77.80 C-G 0,43 76.70 DE -0,21
MLO7*MTO03 75.60 F-1 0,05 74.40 D-F -0,13 72.90 F-1 -0,50 74.30 E-J 0,15 78.05 B-G 0,37 78.35 A-D 0,34
MLO08*MTO03 77.64 B -0,29 77.25 A-C -0,23 77.00 AB -0,02 76.85 AB 0,09 79.15 A-C -0,60 7795 A-E -0,71

**: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.118 de sunulan test grubu-1 test melezlerinin hektolitre agirligina iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1 x
MTO01, MLO2 x MTO01, ML06 x MTO01, ML04 x MT02, ML08 x MT02 melez kombinasyonlari i¢in 0.01
diizeyinde, MLO1 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML06 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML04
x MTO01, MLO8 x MTO01, MLO1 x MT02, ML02 x MT02 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan lokasyonunda ML06 x MTO1,
MLO08 x MT02 melez kombinasyonlar1 icin 0.01 énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, MLO8 x MTO01, ML06 x MT02, ML06 x MTO03, melez kombinasyonlart i¢in 0.05
diizeyinde, MLO1 x MTO02 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Kadirli lokasyonunda MLO8 x MT02, MLO1 x MT03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO08 x MT01 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, MLO1 x MT02 melez kombinasyonunda ise
0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO1 x MTO1, ML02 x MTO01, ML0O6 x MT02 melez kombinasyonlart i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmirken, MLO1 x MT02, ML02 x
MTO02, ML06 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde dnemli negatif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML0O8 x MT02 melez kombinasyonu icin 0.01
diizeyinde dnemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO3 x MT02 melez
kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde énemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir.
Torbal1 lokasyonunda MLO8 x MT02 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x MTO01
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO1 x MT02 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde dnemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanmistir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer alan melez musir
kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.118) belirlenmis olup, MLO1 x MTO03, MLO5 x
MTO03, ML08 x MT02 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptamirken, MLO8 x MTO03,
ML04 x MTO03 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptannustir. Hektolitre agirligt
bakimindan tester hatlar incelendiginde, MTO01, MT02 ve MTO03 tester hatlarinin pozitif ve negatif OUY
etkileri gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MTO02 ve
MTO3 hatlar1 yiiksek hektolitre agirligina katki saglarken, MTO1 hatt1 ise diigiik hektolitre agirlig
iizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, hektolitre agirligi 6zelligi {izerinde
eklemeli ve dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Bozdag (2019) yaptigi
arastirma sonucunda, hektolitre agirligi bakimindan melezlerin pozitif ile negatif yonde 6zel uyum
yetenegi etkisi gosterdigini tespit etmislerdir. Bu ¢alisma, hektolitre agirligi bakimindan eklemeli ve
dominant gen etkilerinin melez kombinasyonlar1 iizerinde farklilik gdsterebilecegi yoniinde destekleyici

bulgular elde etmistir.
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Cizelge 4.119. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin hektolitre agirligina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn | Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO1 Ana 76.62 B 0.69%* 75.58A 0.53%* 74.60 B 0.71%* 75.23A 0.61%* 78.82A 0.79%* 78.88AB 0.85%*
MLO02 Ana 76.05 C 0.12%* 75.83A 0.78%* 74.55B 0.66%* 75.23A 0.61%* 7743 B -0.60%** 77.22 BC -0.82%*
MLO3 Ana 74.69 D -1.24%%* 73.55B -1.50%* 7247 C -1.43%% 73.05B -1.58%%* 76.93 B -1.10%* 77.47A-C -0.57*
MLO04 Ana 76.70 B 0.77** 76.33A 1.28%* 74.00 B 0.11 75.33A 0.71%* 79.10A 1.07%* 78.75AB 0.71%*
MLO5 Ana 77.52A 1.59%* 76.70A 1.65%* 76.45A 2.56%* 76.25A 1.62%* 79.27A 1.24%* 78.93A 0.90%**
MLO6 Ana 73.82E S2. 11 71.88 C -3.17%* 7093 D -2.96%* 72.87B -1.76%* 76.67 B -1.36%* 76.73 C -1.30%*
MLO7 Ana 74.82D -1 73.80 B -1.25%* 72.27C -1.63%* 7322 B -1.41%* 76.98 B -1.05%* 77.83A-C -0.20
MLO08 Ana 77.20A 1.27%* 76.75A 1.70%* 75.88A 1.99%%* 75.83A 1.21%* 79.05A 1.02%* 78.48AB 0.45%
MTO1 Baba Tester 75.64 B -0.29%* | 74.87AB -0.19 73.78A -0.12 73.83A -0.80%* 77.73AB -0.31 78.01A -0.03
MTO02 Baba Tester 7548 B -0.45%%* 7451 B -0.55%%* 72.88A -1.02%%* 74.50A -0.13 77.64 B -0.39% 77.89A -0.15
MTO03 Baba Tester 76.66A 0.73%* 75.79A 0.73%* 75.03A 1.14%% 75.56A 0.93%* 78.73A 0.70%* 78.21A 0.17

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.119’° da verilen test grup-1 test melezlerinin hektolitre agirligina iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1,
MLO02, ML04, MLO05, MLO8 ana hatlar igin pozitif GUY saptanirken ML03, ML06, MLO7 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO03 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO1 ve MTO02 baba tester hatlari i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda
MLO1, ML02, MLO04, MLO05, MLO08 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML03, ML06, MLO07
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO03 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO02 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML01, MLO02,
MLOS5, MLO08 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken MLO3, ML06, MLO7 ana hatlar1 i¢in negatif
GUY etkileri saptanmustir. MTO03 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatti
icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda MLO1, ML02, ML04, MLO5,
MLOS8 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML03, ML06, MLO7 ana hatlar1 i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. MT03 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO1 baba tester hatt1 i¢in
negatif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda MLO1, ML04, MLO5, MLO08 ana hatlar
icin pozitif GUY saptanirken ML02, ML03, ML06, MLO7 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MTO3 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 baba tester hatt1 i¢in negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda MLO1, ML04, MLOS5, MLO08 ana hatlari i¢in pozitif
GUY saptanirken ML02, MLO03, ML06 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Genel
uyum yetenegi analizi sonucuna gore, MLOS5, MLO8 ve MLO04 saf hatlarinin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.119°dan izlenebilmektedir.
Bu durum o&zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a dnemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde MLO03 ve
MLO06 hatlarinin ise GUY etkisinin diisitk bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO03 tester hattinin yiiksek GUY
etkisi gostermesine karsin, MTO1 ve MTO2 tester hatlarmin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu
nedenle MTO3 tester hattinin hektolitre agirligi bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi
goriilmektedir. Bozdag (2019) hektolitre agirligt bakimindan genel uyum yetenegini iizerinde
aragtirmasini stirdiirmiis olup, melezlerin olumlu ve olumsuz yonde GUY etkisi gosterdigini
saptamistir. Bu ¢alisma, hektolitre agirhigi 6zelliginde eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin

ebeveyn hatlar iizerinde degisiklik gosterebilecegi yoniinde benzer bulgulara ulasmustir.

4.9.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Hektolitre Agirhg
Varyans Analiz Sonug¢lar1 ve Ortalama Degerleri

Aragtirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes

lokasyonda denenen test melezleri ve standart ¢esitlerin hektolitre agirligina iliskin saptanan tim
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lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.120’de, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.121°de verilmistir.

Cizelge 4.120. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerin hektolitre agirligma iliskin tim
lokasyonlar {izerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 18 39.58%*%*
Lokasyon 4 147.94%**
LokasyonxGenotip 72 1.00%**
Tekerriir (lokasyon) 5 0.96%*
TekerriirxGenotip 90 0.25
Toplam 189 7.43
Varyasyon katsayisi (%) 0.656

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Cizelge 4.120° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 hektolitre agirligt igin
lokasyonlar tizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler, lokasyonlar,
lokasyon x genotipler, tekerriirler arasinda 0.01olasilik diizeyinde istatistiki olarak onemli fark

saptanmistir.

Cizelge 4.121. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerin hektolitre agirligina iligkin her bir
lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyion Serbesth.k Gerdan Kadirli | Denizkuyusu | Halitpasa | Torbali
kaynagi derecesi
Genotip 18 13.53%* 12.08%** 6.49%* S5.14%% | 3.28%%*
Tekerriir 1 1.64** 2.13* 0.86 0.13 0.04
Tekerriir x 18 0.19 0.29 0.22 0.17 0.50
Genotip
Toplam 37 6.72 6.07 3.29 2.59 1.84
V.K. % 0.588 0.731 0.627 0.534 0.771

*, *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.121” in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin hektolitre agirligma iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin Gerdan lokasyonunda 0.01, Kadirli

lokasyonunda ise 0.05 diizeyinde istatistiksel olarak 6énemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.122. Test Grubu-2 melezleri ve standart cesitlerde hektolitre agirligina iligkin saptanan
ortalama veriler (kg/hl)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
MLO09*MT04 7735B 77.45 A-C 76.40 A-C 75.05 BC 79.35 AB 78.50 B-F
ML10*MTO04 77.43 B 77.45 A-C 75.90 BC 7590 B 79.20 AB 78.70 B-E
MLI11*MT04 74.16 FG 74.30 GH 7295 E 72.40 EF 75.90 G-1 75.25 HI
ML12*MT04 78.40 A 77.75 AB 76.90 AB 76.10 AB 80.30 A 80.95 A
ML13*MTO04 76.88 B 76.15 C-E 74.80 CD 74.90 B-D 79.30 AB 79.25 A-C
ML14*MTO04 7724 B 76.60 B-D 75.75 BC 76.30 AB 78.40 B-D 79.15 A-C
MLI15*MT04 75.04 DE 74.30 GH 73.30 DE 73.40 DE 77.05 E-G 77.15 D-H
ML16*MT04 78.90 A 78.60 A 77.70 A 77.40 A 80.40 A 80.40 AB
ML09*MTO05 73.73 G 71.70] 71.10 FG 72.45 EF 76.55 F-H 76.85 E-H
ML10*MTO05 74.51 EF 73.35 HI 72.35 EF 73.75 C-E 76.60 F-H 76.50 GH
MLI11*MTO05 71.83 H 69.10 K 69.80 GH 70.30 G 75.35 HI 74.60 1
ML12*MTO05 76.80 B 75.90 D-F 74.90 CD 7570 B 78.85 BC 78.65 B-E
ML13*MTO05 74.10 FG 72701 71.05 FG 73.55 C-E 76.25 F-1 76.95 D-H
ML14*MTO05 74.68 EF 73.15 HI 72.15 EF 74.15 CD 77.30 D-F 76.65 F-H
ML15*MTO05 7196 H 69.85 K 68.55H 71.65F 75.101 74.651

ML16*MTO05 75.88 C 74.85 E-G 73.30 DE 74.85 B-D 78.25 B-E 78.15 C-G
T5MAY75 74.79 DE 74.35 GH 7295 E 73.55 C-E 76.75 FG 76.35 G-1
DKC6980 75.33 CD 74.75 FG 72.80 E 73.75 C-E 77.55 C-F 77.80 C-G
P2088 76.98 B 76.25 CD 75.05C 76.10 AB 78.65 BC 78.85 B-D

Ortalama 75.58 74.66 73.56 74.28 77.74 77.65

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin hektolitre agirlig1 ortalama degerleri ve lokasyonlara
ait hektolitre agirlig1 degerleri Cizelge 4.122°de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak
iizere kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama hektolitre agirligi 75.58 kg/hl olarak tespit
edilmistir. Tiim lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek hektolitre agirligt
ML16*MT04 melez kombinasyonunda saptanirken, en diisilk parselde hektolitre agirlig
ML11*MTOS5 melez kombinasyonunda 71.83 kg/hl olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda
parseldeki hektolitre agirligi bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde
Gerdan lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirliginin 78.60 kg/hl ile ML16*MT04 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 69.10 kg/hl ile ML11*MTO05 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama hektolitre agirligi 74.66
kg/hl olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirliginin 77.70
kg/hl ile ML16*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 68.55 kg/hl ile ML15*MTO05 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama
hektolitre agirligi 73.56 kg/hl olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek parselde
hektolitre agirligimin 77.40 kg/hl ile ML16*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 70.30
kg/hl ile ML11*MTO0S5 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama hektolitre agirligi 74.28 kg/hl olarak belirlenmistir. Halitpasa
lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirligimin 80.40 kg/hl ile ML16*MTO04 melez
kombinasyonundan, en diisiik ise 75.10 kg/hl ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde
edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama hektolitre agirlig1 77.74
kg/hl olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en yiiksek parselde hektolitre agirliginin 80.95
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kg/hl ile ML12*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 74.60 kg/hl ile ML11*MTO05 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama

hektolitre agirligi 77.65 kg/hl olarak belirlenmistir.

4.9.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Hektolitre Agirhgmna iliskin Genel
Uyum Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.123” de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.124’° de verilmistir.

Cizelge 4.123. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin hektolitre agirligina iligkin tiim
lokasyonlarin birlestirilmis line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 15 45.72%*
Ana hat 7 53.33%*
Baba hat 1 300.03**
Baba x Ana hat 7 1.79%**
Lokasyon 4 127.35%*
LokasyonxGenotip 60 1.14%%*
Tekerriir 5 5.00*
TekerriirxGenotip 75 0.25
Toplam 159 8.09
Varyasyon katsayisi (%) 0.666

$? (G.U.Y) 0.374
$?(0.U.Y) 0.153
G.U.Y/O.U.Y. 2.441

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.123) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar, lokasyonlar, lokasyon x
genotipler i¢in 0.01 diizeyinde, tekerriirler i¢cin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak énemli fark tespit
edilmistir. GUY varyansinin OUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi, hektolitre agirlig

yoniinden eklemeli gen etkisinin baskin oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.124. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin hektolitre agirligina iliskin lokasyonlar
bazinda line X tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyu | Halitpasa Torbal1
derecesi su
Genotip 15 15.87%* 14.07** 7.24%* 5.92%* 7.21%*
Ana hat 7 14.28** 12.50%* 10.95%* 7.55%* 10.30%*
Baba hat 1 128.00%** 116.28** 28.31%* 30.62%* 33.42%*
Baba x Ana hat 7 1.43%** 1.04%+%* 0.52 0.76* 0.39
Tekerriir 1 1.28%* 2.00* 0.75 0.07 0.01
TekerriirxGenotip 15 0.22 0.24 0.25 0.20 0.36
Toplam 31 7.83 6.99 3.65 2.96 3.66
Varyasyon katsayisi (%) 0.633 0.663 0.669 0.581 0.768
$2(G.U.Y) 0.615 0.555 0.286 0.220 0.291
$?(0.U.Y) 0.603 0.401 0.137 0.278 0.016
G.U.Y/O.U.Y. 1.020 1.385 2.086 0.789 18.006

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2 hektolitre agirligina iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.124), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda
genotipler, ana hatlar ve baba hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, baba x ana hatlar i¢in Gerdan ve Kadirli
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Halitpasa lokasyonunda 0.05 diizeyinde, tekerriirler arasinda
Gerdan ve Kadirli lokasyonlarinda 0.05 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin
birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore, Halitpasa
lokasyonunda OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi, hektolitre agirlig
yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu gosterirken, Gerdan, Kadirli,
Denizkuyusu ve Torbali lokasyonlarinda GUY varyansimn OUY varyansindan daha yiiksek
saptanmas1 hektolitre agirligi yoniinden eklemeli (aditif) gen etkisinin 6nemli oldugunu tespit

edilmistir.
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Cizelge 4.125. Test Grubu-2 melezlerinin hektolitre agirligina iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan " Kadirli " Denizkuyus"u Halitpasa" Torball "

Ortalama ouyY Ortalama ouyY Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
ML09*MT04 7735B 0,44%%* 77.45 A-C 0,88* 76.40 A-C 0,74* 75.05 BC 0,36 79.35 AB 0,42 78.50 B-F -0,20
ML10*MTO04 7743 B 0,09 77.45 A-C 0,05 75.90 BC -0,13 7590 B 0,13 79.20 AB 0,32 78.70 B-E 0,08
MLI11*MT04 74.16 FG -0,20 74.30 GH 0,60 7295 E -0,33 72.40 EF 0,11 75.90 G-1 -0,70* 75.25 HI -0,70
ML12*MT04 78.40 A -0,57%%* 77.75 AB -1,08%%* 76.90 AB -0,91* 76.10 AB -0,74% 80.30 A -0,25 80.95 A 0,13
ML13*MT04 76.88 B 0,02 76.15 C-E -0,28 74.80 CD -0,03 74.90 B-D -0,27 79.30 AB 0,55 79.25 A-C 0,13
ML14*MT04 7724 B -0,09 76.60 B-D -0,28 75.75 BC -0,11 76.30 AB 0,13 78.40 B-D -0,43 79.15 A-C 0,23
ML15*MT04 75.04 DE 0,17 74.30 GH 0,23 73.30 DE 0,47 73.40 DE -0,07 77.05 E-G 0,00 77.15 D-H 0,23
ML16*MT04 78.90 A 0,14 78.60 A -0,13 77.70 A 0,29 7740 A 0,33 80.40 A 0,10 80.40 AB 0,10
ML09*MTO05 7373 G -0,44%#* 71701 -0,88%* 71.10 FG -0,74* 72.45 EF -0,36 76.55 F-H -0,42 76.85 E-H 0,20
ML10*MTO05 74.51 EF -0,09 73.35 HI -0,05 72.35 EF 0,13 73.75 C-E -0,13 76.60 F-H -0,32 76.50 GH -0,08
MLI11*MTO05 71.83 H 0,20 69.10 K -0,60 69.80 GH 0,33 7030 G -0,11 75.35 HI 0,70* 74.60 1 0,70
ML12*MTO05 76.80 B 0,57*%* 75.90 D-F 1,08%** 74.90 CD 0,91* 75.70 B 0,74* 78.85 BC 0,25 78.65 B-E -0,13
ML13*MTO05 74.10 FG -0,02 72701 0,27 71.05 FG 0,03 73.55 C-E 0,27 76.25 F-1 -0,55 76.95 D-H -0,13
ML14*MTO05 74.68 EF 0,09 73.15 HI 0,28 7215 EF 0,11 74.15 CD -0,13 77.30 D-F 0,43 76.65 F-H -0,23
MLI15*MTO05 71.96 H -0,17 69.85 K -0,22 68.55H -0,47 71.65F 0,07 75.101 0,00 74.65 1 -0,23
MLI16*MTO05 75.88 C -0,14 74.85 E-G 0,13 73.30 DE -0,29 74.85 B-D -0,33 78.25 B-E -0,10 78.15 C-G -0,10

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.125° de sunulan test grubu-2 test melezlerinin hektolitre agirligina iliskin 6zel
uyum yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gore
MLO09 x MT04, ML12 x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.01 diizeyinde dnemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT04, ML09 x MT05 melez kombinasyonlarinda ise
0.01 diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan
lokasyonunda ML 12 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML09 x MT04 melez
kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde énemli pozitif zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
MLO09 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML 12 x MT04 melez kombinasyonunda
ise 0.01 diizeyinde &nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Kadirli
lokasyonunda ML09 x MT04, ML12 x MTO0S5 melez kombinasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde énemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT04, ML09 x MT05 melez
kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde Snemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptannustir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML12 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif
6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT04 melez kombinasyonu icin 0.05
diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Halitpasa lokasyonunda
ML11 x MT05 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY)
etkileri saptanirken, ML11 x MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde dnemli negatif 6zel
uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 2’de yer alan
melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.125) belirlenmis olup, ML16 x
MT04, ML10 x MT04, ML09 x MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken,
ML12 x MT04, ML14 x MT04 melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmustir.
Hektolitre agirligi bakimindan tester hatlar incelendiginde, MT04 ve MTOS tester hatlarinin pozitif
ve negatif OUY etkileri gdsterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi
durumunda MT04 hatt1 yiiksek hektolitre agirligina katki saglarken, MTOS hatt1 ise diigiik hektolitre
agirligi iizerinde olumlu bir etkiye sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, dane nemi iizerinde aditif

ve dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gdstermektedir.
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Cizelge 4.126. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin hektolitre agirligina iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
ML09 Ana 75.54 BC -0.027%%* 74.58 B 0.00 7375 B 0.19 73.75C -0.49%* 7795 B 0.19 77.68 BC 0.03
ML10 Ana 7597 B 0.41%* 7540 B 0.82%* 74.13 B 0.57** 74.83 B 0.58%* 7790 B 0.14 77.60 BC -0.05
ML11 Ana 73.00E -2.56%% 7170 C -2.88%* 7138 C -2.18%* 7135E -2.89%* 75.63 C -2.13%* 74.93 D -2.72%%
MLI12 Ana 77.60A 2.04%* 76.83A 2.25%%* 75.90A 2.34%* 75.90A 1.66%* 79.58A 1.82%* 79.80A 2.15%*
MLI13 Ana 7549 C -0.07%* 7443 B -0.15 7293 B -0.63** | 7423 BC -0.02 7778 B 0.02 78.10AB 0.45*
ML14 Ana 75.96 B 0.40%* 74.88 B 0.30 7395 B 0.39* 75.23AB 0.98%* 77.85B 0.09 7790 B 0.25
MLI15 Ana 73.50 D -2.06%* 72.08 C -2.50%%* 7093 C -2.63%* 72.53D -1.72%* 76.08 C -1.68%* 7590 CD | -1.75%%*
ML16 Ana 77.39A 1.83%* 76.73A 2.15%* 75.50A 1.94%* 76.13A 1.88%* 79.33A 1.57%** 79.28AB 1.63%*
MTO04 Baba 76.93A 1.37%* 76.58 2.00%* 75.46 1.91%* 75.18 0.94** 78.74 0.98** 78.67 1.02%*
MTO05 ]l;ezftt)zr 74.19B -1.37%* 72.58 -2.00%* 71.65 -1.91%* 73.30 -0.94 %% 76.78 -0.98#* 76.63 -1.02%%*
Tester

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.126’° da verilen test grup-2 test melezlerinin hektolitre agirligina iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML10,
ML12, ML14, ML16 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken ML09, ML11, ML13, ML15 ana
hatlan igin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif,
MTOS baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML10, ML12,
ML16 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML11, ML15 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MTO04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MTO5 baba tester hatt1 i¢in negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML10, ML12, ML14, ML16 ana hatlar1 i¢in pozitif
GUY saptanirken ML11, ML13, ML15 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04
baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MT05 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML10, ML12, ML14, ML16 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY
saptanirken ML09, ML11, ML15 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba
tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MT05 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Halitpasa lokasyonunda ML12, ML16 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML11, ML15 ana
hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif,
MTOS5 baba tester hatti igin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML12, ML.13,
ML16 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML11, ML15 ana hatlar i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MT05 baba tester hatt1 i¢in negatif
GUY etkisi belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gore, ML12 ve ML 16 saf hatlarinin
genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve dnemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.126’dan
izlenebilmektedir. Bu durum &zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda
ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a onemlidir. Kendilenmis hatlar
igerisinde ML 15 ve ML11 hatlariin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez
kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO04 tester hattinin
yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTOS5 tester hattinin diisitk GUY etkisine sahip oldugu, bu
nedenle MTO04 tester hattinin hektolitre agirligi bakimindan uygun bir tester olarak kullanilabilecegi
goriilmektedir. Sanli (2013) hektolitre agirligt bakimindan genel uyum yetenegini iizerinde
aragtirmasini stirdiirmiis olup, melezlerin olumlu ve olumsuz yonde GUY etkisi gosterdigini
saptamistir. Bu ¢alisma, hektolitre agirhigi 6zelliginde eklemeli ve dominant gen etkilerinin ebeveyn

hatlar tizerinde degisiklik gosterebilecegi yoniinde benzer bulgulara ulasmustir.

4.10 Nem icerigi
4.10.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Nem Icerigi Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Aragtirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iligkin melezlerin toplam bes

lokasyonda denenen test melezleri ve standart g¢esitlerin nem igerigine iliskin saptanan tiim
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lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.127°de, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.128’de verilmistir.

Cizelge 4.127. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerin nem igerigine iliskin tiim lokasyonlar

iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 12.50%*
Lokasyon 4 45.61**
LokasyonxGenotip 104 1.20%*
Tekerriir (lokasyon) 5 1.58%#:
TekerriirxGenotip 130 0.49
Toplam 269 2.61
Varyasyon katsayisi (%) 4.087

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.127’ nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 nem igerigi bakimindan
lokasyonlar tizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gére genotipler, lokasyonlar,
lokasyon x genotipler ve tekerriirler arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6énemli fark

saptanmistir.

Cizelge 4.128. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin nem igerigine iligskin her bir lokasyon
icin saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S(;aé‘laeecset:lslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa | Torbali
Genotip 26 3.01%* 4.43%* 3.52%* 2.90%* 3.44%*
Tekerriir 1 0.18 0.09 5.16* 2.49%* 0.00

Tekerriir x Genotip 26 0.31 0.35 1.04 0.35 0.38
Toplam 53 1.63 2.35 2.33 1.64 1.87
VK. % 3.298 3.603 6.009 3.605 3.319

* **: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.128’ in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
cesitlerin nem igerigine iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 incelendiginde
genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda 0.01
diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin ise Denizkuyusu ve Halitpasa lokasyonlarinda 0.05

diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmustir.
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Cizelge 4.129. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerde nem igerigine iligkin saptanan ortalama

veriler (%)

Melezler (1)‘31;?; rillc:sll Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
MLO1*MTO1 15.99 K-M 15.05 HI 14.10 H-J 16.20 A-D 16.00 E-H 18.60 B-E
MLO02*MTO1 17.00 F-1 16.85 B-H 16.60 B-G 17.25 A-C 15.95 E-H 18.35 B-F
MLO03*MTO1 17.08 E-I 17.05 B-F 16.30 C-G 18.05 AB 16.55 B-H 17.45 D-G
ML04*MTO01 18.10 B-D 18.00 A-D 18.50 AB 18.35 AB 16.55 B-H 19.10 A-D
MLO5*MTO01 17.94 B-E 17.40 B-E 16.85 B-G 17.80 AB 17.75 A-E 19.90 A-C
MLO6*MTO1 17.42 C-G 15.55 F-1 16.60 B-G 17.35 A-C 17.95 A-D 19.65 A-C
MLO7*MTO1 16.18 I-L 15.00 1 16.80 B-G 16.20 A-D 15.85 E-1 17.05 E-G
MLO8*MTO1 18.65 B 18.55 AB 18.10 A-C 18.45 AB 18.35 AB 19.80 A-C
MLO1*MT02 17.53 C-F 16.80 BC-1 17.50 B-D 17.60 AB 16.40 C-H 19.35 A-D
MLO02*MT02 19.75 A 19.60 A 19.55 A 1940 A 19.50 A 20.70 A
MLO03*MTO02 16.96 F-J 16.80 BC-1 16.95 B-F 17.25 A-C 15.75 F-1 18.05 C-F
MLO04*MTO02 17.73 B-F 18.00 A-D 18.00 A-C 16.70 A-D 16.00 E-H 19.95 A-C
MLO5*MTO02 18.05 B-D 17.75 B-D 17.55 B-D 17.35 A-C 18.20 A-C 19.40 A-D
MLO06*MT02 16.06 JI-M 1545 F-1 15.95 D-H 14.15CD 16.15 D-H 18.60 B-E
MLO7*MT02 15.18 M 15.65 E-1 17.30 B-E 13.75D 14.001 1520 H

MLO8*MTO02 17.94 B-E 17.05 B-F 17.35 B-E 18.25 AB 17.40 B-F 19.65 A-C
MLO1*MTO03 15.55 1M 15.20 G-I 13.35) 15.60 B-D 15.40 G-1 18.20 B-F
MLO02*MTO03 17.77 B-F 16.90 B-G 16.50 C-G 17.85 AB 17.45 B-F 20.15 AB
MLO03*MTO03 17.18 D-H 18.00 A-D 15.55 E-1 17.70 AB 16.55 B-H 18.10 B-F
ML04*MTO03 16.59 G-K 16.20 D-1 15.00 G-J 16.70 A-D 15.80 E-1 19.25 A-D
MLO05*MTO03 16.30 H-L 16.60 C-I 13.951J 16.30 A-D 15.75 F-1 18.90 A-E
ML06*MTO03 16.92 F-J 16.80 BC-I 15.85 D-H 16.75 A-D 16.10 D-H 19.10 A-D
MLO7*MTO03 1553 LM 15.10 G-I 15.35 F-1 16.10 A-D 15.05 HI 16.05 GH
MLO8*MTO03 18.21 BC 18.30 A-C 17.65 B-D 17.80 AB 17.40 B-F 19.90 A-C
T5MAY75 18.00 B-E 17.60 B-D 17.45 B-E 18.50 AB 17.35 B-G 19.10 A-D
DKC6980 16.59 G-K 16.55 C-I 16.05 D-G 16.00 A-D 15.80 E-I 18.55 B-E
P2088 15.19M 15.15 G-I 14.10 H-J 15.15 B-D 15.00 HI 16.55 F-H

Ortalama 17.09 16.78 16.47 16.98 16.52 18.69

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin nem igerigi ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
nem igerigi degerleri Cizelge 4.129°da verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama nem igerigi 17.09% olarak tespit edilmistir. Tiim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek nem igerigi ML02*MTO02 melez
kombinasyonunda saptanirken, en diisiik parselde nem igerigi MLO7*MT02 melez
kombinasyonunda 15.18% olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki nem igerigi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde nem igeriginin 19.60% ile ML0O2*MTO02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 15.00%
ile MLO7*MT01 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama nem igerigini 16.78% olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en yiiksek
parselde nem igeriginin 19.55% ile MLO2*MTO02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 13.35%
ile MLO1*MT03 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 16.47% olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda
en yiiksek nem igeriginin 19.40% ile ML02*MT02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 13.75%
ile MLO7*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 16.98% olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en

yiiksek parselde nem igeriginin 19.50% ile ML02*MT02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
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14.00% ile MLO7*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 16.52% olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en
yiiksek parselde nem igeriginin 20.70% ile ML02*MTO02 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
15.20% ile MLO7*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin ortalama nem igerigi 18.69% olarak belirlenmistir.

4.10.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Nem I¢erigine iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.130° da, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuclar1 Cizelge

4.131° de verilmistir.

Cizelge 4.130. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin nem icerigine iligkin tiim lokasyonlarin
birlestirilmis line X tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 23 12.05%%*
Ana hat 7 23.77%*
Baba hat 2 9.54**
Baba x Ana hat 14 6.56%*
Lokasyon 4 41.17**
LokasyonxGenotip 92 1.32%*
Tekerriir 5 5.00%*
TekerriirxGenotip 115 0.49
Toplam 239 2.62
Varyasyon katsayisi (%) 4.062

$?2 (G.U.Y) 0.038
$?(0.U.Y) 0.607
G.U.Y/O.U.Y. 0.063

*, *%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
Test grubu-1°de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina

gore (Cizelge 4.130) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar, lokasyonlar, lokasyon x

genotipler ve tekerriirler i¢in 0.01 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmaistir.
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Cizelge 4.131. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin nem igerigine iliskin lokasyonlar
bazinda line X tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyu | Halitpasa Torbal1
derecesi su

Genotip 23 3.11%* 4.41%* 3.39%* 2.96%* 3.46%*
Ana hat 7 6.45%* 4.80** 6.08** 5.20%* 9.31%*
Baba hat 2 1.23% 18.35%* 2.11 1.97* 0.11
Baba x Ana hat 14 1.70%* 2.22%* 2.23 1.94%* 1.01*
Tekerriir 1 0.02 0.01 5.20%* 3.05%* 0.09
TekerriirxGenotip 23 0.24 0.30 1.16 0.36 0.37
Toplam 47 1.64 2.30 2.34 1.69 1.87
Varyasyon katsayisi (%) 2.894 3.297 6.324 3.644 3.224
$? (G.U.Y) 0.048 0.076 0.040 0.035 0.085
$?(0.U.Y) 0.734 0.961 0.536 0.786 0.322
G.U.Y/O.UY. 0.066 0.079 0.075 0.045 0.263

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1 nem igerigine iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari
incelendiginde (Cizelge 4.131), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda
genotipler ve ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, baba hatlar i¢in Gerdan ve Halitpasa lokasyonlarinda
0.05 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda 0.01 diizeyinde, baba x ana hatlar icin Gerdan, Kadirli,
Halitpasa lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Torbali lokasyonunda 0.05 diizeyinde, tekerriirler
arasinda Denizkuyusu lokasyonunda 0.05 diizeyinde, Halitpasa lokasyonunda tekerriirler i¢in 0.01
diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda
saptanan varyans degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansmin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmasi, nem igerigi yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli

oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.132. Test Grubu-1 melezlerinin nem igerigine iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon Ortalzimam Gerdan 4 Kadirli _ Denizkuyus"u Halitpasa" Torball _
Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
MLO1*MTO1 15.99 K-M -0,51* 15.05 HI -0,50 14.10 H-J -1,06* 16.20 A-D -0,69 16.00 E-H -0,22 18.60 B-E -0,09
MLO02*MTO1 17.00 F-1 -1,32%%* 16.85 B-H -0,80%* 16.60 B-G -1,13%% 17.25 A-C -1,34 1595 E-H -1,98%%* 18.35 B-F -1,35%%*
MLO3*MTO1 17.08 E-1 -0,14 17.05 B-F -0,10 16.30 C-G -0,15 18.05 AB -0,04 16.55 B-H -0,02 17.45 D-G -0,39
ML04*MTO1 18.10 B-D 0,48%* 18.00 A-D 0,74* 18.50 AB 1,15%* 18.35 AB 0,68 16.55 B-H 0,14 19.10 A-D -0,30
MLO5*MTO1 17.94 B-E 0,37 17.40 B-E 0,29 16.85 B-G 0,55 17.80 AB 0,23 17.75 A-E 0,22 19.90 A-C 0,53
MLO0O6*MTO1 1742 C-G 0,48* 15.55 F-1 -0,25 16.60 B-G 0,29 17.35 A-C 0,85 17.95 A-D 0,93* 19.65 A-C 0,56
MLO7*MTO1 16.18 I-L 0,41 15.001 -0,11 16.80 B-G 0,14 16.20 A-D 0,43 15.85 E-1 0,59 17.05 E-G 0,98*
MLO8*MTO1 18.65 B 0,24 18.55 AB 0,72%* 18.10 A-C 0,22 18.45 AB -0,14 18.35 AB 0,34 19.80 A-C 0,05
MLO1*MTO02 17.53 C-F 0,92%%* 16.80 BC-1 0,80* 17.50 B-D 1,55%* 17.60 AB 1,36 16.40 C-H 0,37 19.35 A-D 0,54
MLO0O2*MTO02 19.75 A 1,33** 19.60 A 1,50%* 19.55 A 1,03* 1940 A 1,46 19.50 A 1,77** 20.70 A 0,87
MLO3*MT02 16.96 F-J -0,36 16.80 BC-1 -0,80%* 16.95 B-F -0,29 17.25 A-C -0,19 15.75 F-1 -0,63 18.05 C-F 0,09
MLO04*MTO02 17.73 B-F 0,01 18.00 A-D 0,28 18.00 A-C -0,14 16.70 A-D -0,32 16.00 E-H -0,21 19.95 A-C 0,42
MLO5*MTO02 18.05 B-D 0,37 17.75 B-D 0,18 17.55 B-D 0,46 17.35 A-C 0,43 18.20 A-C 0,87 19.40 A-D -0,09
MLO6*MTO02 16.06 J-M -0,99%* 15.45 F-1 -0,80%* 15.95 D-H -1,15%% 14.15 CD -1,70%* 16.15 D-H -0,68 18.60 B-E -0,61
MLO7*MTO02 15.18 M -0,70%* 15.65 E-1 0,08 17.30 B-E -0,15 13.75D -1,37 14.00 I -1,06* 1520 H -0,99*
MLO8*MTO02 17.94 B-E -0,58%* 17.05 B-F -1,24%% 17.35 B-E -1,32%% 18.25 AB 0,31 17.40 B-F -0,41 19.65 A-C -0,23
MLO1*MTO03 15.55 LM -0,41 15.20 G-I -0,30 13357 -0,48 15.60 B-D -0,68 1540 G-1 -0,14 18.20 B-F -0,45
MLO02*MTO03 17.77 B-F -0,01 16.90 B-G -0,70 16.50 C-G 0,10 17.85 AB -0,13 17.45 B-F 0,21 20.15 AB 0,48
MLO03*MTO03 17.18 D-H 0,50* 18.00 A-D 0,90* 15.55 E-1 0,43 17.70 AB 0,22 16.55 B-H 0,66 18.10 B-F 0,30
MLO04*MTO03 16.59 G-K -0,49%* 16.20 D-1 -1,027%% 15.00 G-J -1,02%* 16.70 A-D -0,36 15.80 E-1 0,07 19.25 A-D -0,12
MLO5*MTO03 16.30 H-L -0,74°%%* 16.60 C-1 -0,47 13951 -1,02%* 16.30 A-D -0,66 15.75 F-1 -1,09* 18.90 A-E -0,44
MLO0O6*MTO03 16.92 F-J 0,51* 16.80 BC-1 1,05%* 15.85 D-H 0,87* 16.75 A-D 0,85 16.10 D-H -0,24 19.10 A-D 0,05
MLO7*MTO03 15.53 LM 0,29 15.10 G-I 0,03 1535 F-1 0,02 16.10 A-D 0,94 15.05 HI 0,47 16.05 GH 0,01
MLO8*MTO03 18.21 BC 0,34 18.30 A-C 0,51 17.65 B-D 1,10%* 17.80 AB -0,18 17.40 B-F 0,07 19.90 A-C 0,18

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.132° de sunulan test grubu-1 test melezlerinin nem igerigine iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO1 x
MTO02, ML02 x MT02 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, ML04 x MTO1, ML06 x MTO1,
MLO03 x MT03, ML06 x MT03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO1 x MTO1, ML0O8 x MT02 melez kombinasyonlar i¢in
0.05 diizeyinde, ML0O2 x MTO01, ML06 x MTO02, ML07 x MTO02, ML0O5 x MTO03 melez
kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmistir. Gerdan lokasyonunda ML02 x MTO02, ML06 x MT03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01
diizeyinde pozitif, ML0O3 x MT03 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML03 x MT02, ML06 x MT02 melez kombinasyonlari igin
0.05 diizeyinde, MLO8 x MT02, ML04 x MTO03 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif dzel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmstir. Kadirli lokasyonunda ML04 x
MTO1, MLO1 x MT02, MLO8 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde pozitif, ML02 x
MTO02, ML06 x MTO03 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi
(OUY) etkileri saptanirken, ML04 x MT03, MLO5 x MTO03 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05
diizeyinde, ML02 x MTO01, ML06 x MT02, MLO8 x MTO02 melez kombinasyonunda ise 0.01
diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Denizkuyusu
lokasyonunda MLO6 x MT02 melez kombinasyonu igin 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Halitpasa lokasyonunda ML02 x MT02 melez kombinasyonu
icin 0.01 diizeyinde pozitif, MLO6 x MTO1 melez kombinasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde dnemli
pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, MLO7 x MT02, ML05 x MT03 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MT01 melez kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda MLO7 x MT01
melez kombinasyonu ic¢in 0.05 diizeyinde onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, MLO7 x MTO02 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML02 x MTO1 melez
kombinasyonunda ise 0.01 diizeyinde onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 1°de yer alan melez misir kombinasyonlarinin
farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.132) belirlenmis olup, ML02 x MT02, ML08 x MT01, ML08 x
MTO03 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML08 x MT02, ML02 x MT03
melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmistir. Dane nemi bakimindan tester hatlar
incelendiginde, MTO01, MT02 ve MTO03 tester hatlarimin pozitif ve negatif OUY etkileri gosterdigi
tespit edilmistir, bunun yani sira tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda dane nemi
iizerindeki etkilerinin olumlu ve olumlu olmayan yonde farkliliklar gosterdigi belirlenmistir. Bu
durum, dane nemi iizerinde aditif ve dominant gen etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir.
Tezel (2007) yaptig1 aragtirma sonucunda, dane nemi bakimindan melezlerin pozitifile negatif yonde

0zel uyum yetenegi etkisi gosterdigini tespit etmislerdir. Bu ¢alisma, dane nemi {izerinde eklemeli
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ve dominant gen etkilerinin melez kombinasyonlar {lizerinde farklilik gdsterebilecegi yoniinde

destekleyici bulgular elde etmistir.
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Cizelge 4.133. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin nem igerigine iliskin genel uyum yetenegi verileri

Eb Ebeveyn Lgftzggg;r Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
eveynler durumu
Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY

MLO1 Ana 1636 D -0.79%** 15.68 B -1.14%* 1498 C -1.57%* 16.47AB -0.57 15.93AB -0.64%%* 18.72AB -0.05
MLO02 Ana 18.17A 1.02%%* 17.78A 0.96** 17.55A 1.00%* 18.17A 1.13%%* 17.63A 1.06%* 19.73A 0.96**
MLO03 Ana 17.07 BC -0.08%** 17.28A 0.46%* 16.27 B -0.28 17.67AB 0.63 16.28 AB -0.29 17.87 B -0.90%*
MLO04 Ana 1747 B 0.32%* 17.40A 0.58** 17.17AB 0.62%* 17.25AB 0.21 16.12AB -0.46%* 19.43A 0.66**
MLO5 Ana 17.43 B 0.28%*%* 17.25A 0.43* 16.12B -0.43%* 17.15AB 0.11 17.23A 0.66%* 19.40A 0.63**
MLO6 Ana 16.80 CD -0.35%* 1593 B -0.89%* 16.13 B -0.42% 16.08AB -0.95% 16.73AB 0.16 19.12A 0.35
MLO7 Ana 15.63E -1.52%* 1525B -1.57** 16.48 B -0.07 1535B -1.69%* 1497 B -1.61%* 16.10 C -2.67%*
MLO08 Ana 18.27A 1.12%%* 17.97A 1.15%* 17.70A 1.15%* 18.17A 1.13%* 17.72A 1.14%* 19.78A 1.01%*
MTO1 Baba Tester 17.30A 0.14** 16.68A -0.14 16.73A 0.18 17.46A 0.42* 16.87A 0.29* 18.74A -0.03
MTO02 Baba Tester 17.40A 0.25%%* 17.14A 0.32%%* 17.52A 0.97#%* 16.81A -0.23 16.68A 0.10 18.86A 0.09
MTO03 Baba Tester 16.76 B -0.39 16.64A -0.18 15.40A -1.15 16.85A -0.19 16.19A -0.39 18.71A -0.06

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.



Cizelge 4.133” de verilen test grup-1 test melezlerinin nem igerigine iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO02,
MLO04, ML05, MLO08 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML0O1, ML03, ML06, MLO7 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 ve MTO02 baba tester hatlarinin pozitif GUY
etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML02, MLO03, ML04, ML05, MLO8 ana hatlar1 igin
pozitif GUY saptanirken MLO1, ML06, ML0O7 ana hatlan i¢in negatif GUY etkileri saptanmugtir.
MTO02 baba tester hattinin pozitif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML02, ML04,
MLOS8 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML05, MLO6 ana hatlar1 i¢cin negatif GUY
etkileri saptanmistir. MTO02 baba tester hattinin pozitif GUY etkisi belirlenmistir. Denizkuyusu
lokasyonunda ML02, ML08 ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken ML06, MLO7 ana hatlari i¢in
negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 pozitif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda
MLO02, ML05, MLO08 ana hatlar1 igin pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04, MLO7 ana hatlar1 igin
negatif GUY etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda ML02, ML04, ML05, MLOS ana hatlar
icin pozitif GUY saptanirken ML03, MLO7 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Genel
uyum yetenegi analizi sonucuna gore, MLO8 ve MLO2 kendilenmis hatlarmin genel olarak
lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.133ten izlenebilmektedir.
Bu durum o&zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda ebeveyn olarak
kullanilmaya uygun olmasi agisindan oldukc¢a dnemlidir. Kendilenmis hatlar icerisinde MLO1 ve
MLO7 hatlarinin ise GUY etkisinin diisitk bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar
icin uygun olmayabilecegini gdstermektedir. Aym ¢izelgeden, MT02 ve MTO1 tester hatlarinin
yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO3 tester hattinin diisiik GUY etkisine sahip oldugu, bu
nedenle MTO01 ve MTO02 tester hatlarinin nem igerigi bakimindan uygun bir tester olarak
kullanilabilecegi goriilmektedir. Tezel (2007) dane nemi bakimindan genel uyum yetenegini
iizerinde arastirmasini siirdiirmiis olup, melezlerin olumlu ve olumsuz yonde GUY etkisi gosterdigini
saptamistir. Bu ¢alisma, dane nemi 6zelliginde eklemeli ve dominant gen etkilerinin ebeveyn hatlar

iizerinde degisiklik gdsterebilecegi yoniinde benzer bulgulara ulagmistir.

4.10.3 Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Nem igerigi Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart ¢esitlerin nem igerigine iliskin saptanan tiim
lokasyonlar iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.134°te, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuclar1 Cizelge 4.135’te verilmistir.
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Cizelge 4.134. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerin nem igerigine iliskin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi

Genotip 18 19.98%*

Lokasyon 4 51.96**

LokasyonxGenotip 72 1.07+%*
Tekerriir (lokasyon) 5 0.69
TekerriirxGenotip 90 0.47
Toplam 189 3.65

Varyasyon katsayisi (%) 4.316

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.134’ iin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 nem igerigi i¢in lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler, lokasyonlar ve lokasyon

x genotipler arasinda 0.01 olasilik diizeyinde istatistiki olarak dnemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.135. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin nem icerigine iligskin her bir lokasyon
icin saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi S(::rj;cs;lslik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
Genotip 18 4.01%* 9.59%%* 4.54%* 2.84%% 3.28%*
Tekerriir 1 0.00 1.01 2.38 0.04 0.04

Tekerriir x Genotip 18 0.39 0.55 0.59 0.30 0.50
Toplam 37 2.14 4.96 2.56 1.53 1.84
V.K. % 4.014 5.189 4.987 3.351 4.035

* *%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.135” in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin nem igerigine iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 incelendiginde
genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda 0.01

diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.136. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde nem igerigine iligkin saptanan ortalama
veriler (%)

Melezler O?t?ll;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbalt
ML09*MT04 16.72D 15.75 B-D 16.55 A-C 16.15 A-C 17.05 B-D 18.10 A-E
ML10*MT04 17.68 BC 16.70 A-C 17.60 AB 18.00 AB 17.55 AB 18.55 A-D
ML11*MT04 18.54 A 17.10 A-C 18.35 A 18.15 A 18.95 A 20.15 A
ML12*MT04 15.60 E-G 15.25CD 13.55E-H 15.90 A-C 16.05 B-F 17.25 B-F
ML13*MT04 15.76 E-G 15.50 B-D 13.50 E-H 15.30 C-E 16.75 B-D 17.75 B-F
ML14*MT04 16.90 CD 17.90 A 16.30 A-D 15.30 C-E 17.25 A-C 17.75 B-F
ML15*MT04 15.12 GH 15.30 CD 13.30 E-H 14.75 C-E 15.70 C-F 16.55 C-F
ML16*MT04 1534 E-G 15.70 B-D 14.10 D-G 14.85 C-E 15.70 C-F 16.35 D-F
MLO9*MTO05 13901 13.30E 12.20 G-I 13.25 DE 1455F 16.20 D-F
ML10*MTO5 16.04 D-F 15.35CD 13.80 E-G 1535 C-E 16.95 B-D 18.75 A-C
MLI11*MTO05 1691 CD 16.05 A-D 15.50 B-E 16.15 A-C 17.65 AB 19.20 AB
ML12*MTO05 15.61 E-G 15.90 A-D 13.35E-H 14.50 C-E 16.60 B-E 17.70 B-F
ML13*MTO05 13.691J 1325E 10.551 14.55 C-E 14.60 F 1550F

MLI14*MTO05 14.41 HI 14.30 DE 12.55F-1 14.45 C-E 14.75F 16.00 EF
ML15*MTO05 13487 12.55E 11.30 HI 12.85E 14.95 EF 15.75 EF
ML16*MTO05 15.65 E-G 15.70 B-D 13.85 E-G 15.60 B-D 15.40 D-F 17.70 B-F
T5SMAY75 18.01 AB 17.50 AB 17.90 A 18.20 A 17.30 A-C 19.15 AB
DKC6980 16.22 DE 16.75 A-C 14.95 C-F 16.25 A-C 15.90 B-F 17.25 B-F
P2088 15.18 F-H 15.65 B-D 13.30 E-H 13.90 C-E 16.10 B-F 16.95 B-F

Ortalama 15.83 15.55 14.34 15.44 16.30 17.51

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin nem igerigi ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
nem igerigi degerleri Cizelge 4.136°da verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama nem igerigi 15.83% olarak tespit edilmigtir. Tim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiikksek nem igerigi ML11*MTO04 melez
kombinasyonunda saptanirken, en diisik parselde nem igerigi MLI5*MT05 melez
kombinasyonunda 13.48% olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki nem igerigi
bakimindan melez kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek
parselde nem igeriginin 17.90% ile ML14*MT04 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 12.55%
ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 15.55% olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en
yiiksek parselde nem igeriginin 18.35% ile ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diigiik ise
10.55% ile ML13*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 14.34% olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda
en yiiksek parselde nem igeriginin 18.20% ile 77MAY35 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 12.85%
ile ML15*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 15.44% olarak belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda en
yiiksek parselde nem igeriginin 18.95% ile ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diigiik ise
14.55% ile MLO9*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriillmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 16.30% olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en

yiiksek parselde nem igeriginin 20.15% ile ML11*MT04 melez kombinasyonundan, en diigiik ise
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15.50% ile ML13*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin parselde ortalama nem igerigi 17.51% olarak belirlenmistir.

4.10.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Nem I¢erigine iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.137’ de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar1 Cizelge

4.138’ de verilmistir.

Cizelge 4.137. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin nem igerigine iliskin tiim lokasyonlarin
birlestirilmig line x tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamast
Genotip 15 20.27%%*
Ana hat 7 24.46%*
Baba hat 1 89.55%*
Baba x Ana hat 7 6.19%*
Lokasyon 4 48.70**
LokasyonxGenotip 60 1.01%*
Tekerriir 5 5.00
TekerriirxGenotip 75 0.49
Toplam 159 3.77
Varyasyon katsayisi (%) 4.444

$?(G.U.Y) 0.120
$?(0.U.Y) 0.570
G.U.Y/O.U.Y. 0.211

*, *#%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.137) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, baba x ana hatlar, lokasyonlar ve lokasyon x

genotipler i¢in 0.01 diizeyinde istatistiki olarak dnemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.138. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin nem igerigine iligkin lokasyonlar
bazinda line X tester analiz sonuglar1

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyu | Halitpasa Torbali
derecesi su

Genotip 15 4.02%* 9.54** 3.99%* 3.25%* 3.52%*
Ana hat 7 3.63** 10.68** 4.72%* 4.08** 5.35%*
Baba hat 1 20.48** 50.75%* 17.11%* 11.40%** 3.99*
Baba x Ana hat 7 2.07%%* 2.51%* 1.39 1.25%%* 1.62%*
Tekerriir 1 0.08 1.02 1.81 0.26 0.05
TekerriirxGenotip 15 0.33 0.60 0.69 0.28 0.54
Toplam 31 2.11 4.94 2.32 1.72 1.97
Varyasyon katsayisi (%) 3.742 5.463 5421 3.263 4.203
$? (G.U.Y) 0.083 0.299 0.111 0.085 0.081
S2(0.U.Y) 0.868 0.958 0.351 0.432 0.542
G.UY/OUY. 0.096 0.312 0.316 0.177 0.149

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Test grubu-2 nem igerigine iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

incelendiginde (Cizelge 4.138), Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Halitpasa, Torbal1 lokasyonlarinda
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genotipler, ana hatlar, baba hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, baba x ana hatlar i¢in Gerdan, Kadirli ve
Halitpasa lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Torbali lokasyonunda ise 0.05 diizeyinde 6nemli fark
bulunmustur. GUY ve OUY icin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans
degerlerine gore, tiim lokasyonlarda OUY varyansinin GUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi,

nem igerigi yoniinden eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.139. Test Grubu-2 melezlerinin nem igerigine iligkin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmi§ Gerdan " Kadirli " Denizkuyus"u Halitpasa" Torball "

Ortalama ouYy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouYy
ML09*MT04 16.72D 0,66** 15.75 B-D 0,43 16.55 A-C 0,92 16.15 A-C 0,72 17.05 B-D 0,65 18.10 A-E 0,60
ML10*MTO04 17.68 BC 0,07 16.70 A-C -0,12 17.60 AB 0,64 18.00 AB 0,59 17.55 AB -0,30 18.55 A-D -0,45
MLI11*MT04 18.54 A 0,07 17.10 A-C -0,27 18.35 A 0,17 18.15 A 0,27 1895 A 0,05 20.15 A 0,12
MLI12*MT04 15.60 E-G -0,75%* 15.25CD -1,13* 13.55 E-H -1,16* 15.90 A-C -0,03 16.05 B-F -0,87* 17.25 B-F -0,58
ML13*MT04 15.76 E-G 0,29 15.50 B-D 0,33 13.50 E-H 0,22 15.30 C-E -0,36 16.75 B-D 0,48 17.75 B-F 0,77
ML14*MT04 16.90 CD 0,50%* 17.90 A 1,00%* 16.30 A-D 0,62 1530 C-E -0,31 17.25 A-C 0,65 17.75 B-F 0,52
ML15*MT04 15.12 GH 0,07 1530 CD 0,58 13.30 E-H -0,26 14.75 C-E 0,22 15.70 C-F -0,22 16.55 C-F 0,05
ML16*MT04 1534 E-G -0,90%%* 15.70 B-D -0,80 14.10 D-G -1,13* 14.85 C-E -1,11 15.70 C-F -0,45 16.35 D-F -1,03
ML09*MTO05 13.901J -0,66%** 13.30E -0,42 12.20 G-I -0,92 13.25 DE -0,72 1455F -0,65 16.20 D-F -0,60
ML10*MTO05 16.04 D-F -0,07 1535 CD 0,13 13.80 E-G -0,64 15.35 C-E -0,59 16.95 B-D 0,30 18.75 A-C 0,45
MLI11*MTO05 16.91 CD -0,07 16.05 A-D 0,28 15.50 B-E -0,17 16.15 A-C -0,27 17.65 AB -0,05 19.20 AB -0,12
MLI12*MTO05 15.61 E-G 0,75%%* 15.90 A-D 1,13% 13.35 E-H 1,16%* 14.50 C-E 0,03 16.60 B-E 0,87* 17.70 B-F 0,58
ML13*MTO05 13.691J -0,29 1325 E -0,32 10551 -0,22 14.55 C-E 0,36 14.60 F -0,48 1550F -0,77
ML14*MTO05 14.41 HI -0,50* 14.30 DE -1,00* 12.55 F-1 -0,62 14.45 C-E 0,31 1475 F -0,65 16.00 EF -0,52
ML15*MTO05 13481 -0,07 1255E -0,57 11.30 HI 0,26 1285 E -0,22 14.95 EF 0,22 15.75 EF -0,05
ML16*MTO05 15.65 E-G 0,90%** 15.70 B-D 0,80 13.85 E-G 1,13* 15.60 B-D 1,11 15.40 D-F 0,45 17.70 B-F 1,03

**: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.139’ da sunulan test grubu-2 test melezlerinin nem igerigine iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML09 x
MTO04, ML12 x MTO05, ML16 x MT05 melez kombinasyonlari i¢in 0.01 diizeyinde, ML.14 x MT04
melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde onemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanirken, ML14 x MT05 melez kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML12 x MT04, ML16 x
MTO04, ML09 x MT05 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Gerdan lokasyonunda ML14 x MT04, ML12 x MT05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML12 x MT04, ML14 x MTO05 melez kombinasyonlar1 i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Kadirli lokasyonunda ML12 x MT05, ML16 x MT05 melez
kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde énemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken,
ML12 x MT04, ML16 x MT04 melez kombinasyonlari i¢in 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum
yetenegi (OUY) etkileri saptanmustir. Halitpasa lokasyonunda ML12 x MTO05 melez kombinasyonu
icin 0.05 diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML12 x MT04
melez kombinasyonlari igin 0.05 diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri
saptanmustir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test grubu 2°de yer alan melez misir kombinasyonlarinin
farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.139) belirlenmis olup, ML11 x MT04, ML10 x MT04, ML14 x
MT04 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi saptanirken, ML11 x MTO05, ML10 x MT05
melez kombinasyonlarinda negatif OUY etkileri saptanmistir. Dane nemi bakimindan tester hatlar
incelendiginde, MT04 tester hatt1 pozitif OUY etkisi gdsterirken, MTO05 tester hattinin negatif OUY
etkisi gosterdigi tespit edilmistir. Tester hatlarin farkli anaglarla melezlenmesi durumunda MT04
hatt1 yliksek dane nemine katki saglarken, MTO5 hatt1 ise diisiik dane nemi lizerinde olumlu bir etkiye
sahip oldugu belirlenmistir. Bu durum, dane nemi iizerinde eklemeli ve eklemeli olmayan gen
etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Bozdag (2019) dane nemi bakimindan melezlerin
olumlu ve olumsuz yonde 6zel uyum yetenegi etkisi gosterdigini saptamislardir. Bu ¢alisma, dane
nemi iizerinde eklemeli ve dominant gen etkilerinin melez kombinasyonlar1 iizerinde farklilik

gosterebilecegi yoniinde destekleyici bulgular elde etmistir.
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Cizelge 4.140.Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin nem igerigine iliskin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
durumu Ortalama GUY Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY | Ortalama | GUY
ML09 Ana 15.31CD -0.40%* | 14.53 BC |-0.83**| 1438 BC | 0.23 | 14.70AB | -0.62* | 15.80 BC | -0.48* | 17.15BC | -0.30
ML10 Ana 16.86 B 1.15%* | 16.03AB | 0.67** | 15.70AB | 1.55** | 16.68A | 1.36*%* | 17.25AB | 0.97** | 18.65AB | 1.20**
ML11 Ana 17.73A 2.02%%* 16.58A | 1.23%% | 16.93A | 2.78*%* | 17.15A | 1.83** | 18.30A | 2.02** | 19.68A | 2.22%*
ML12 Ana 15.61C -0.10¥* | 15.58A-C| 0.22 | 1345CD | -0.70* | 15.20AB | -0.12 | 1633 BC| 0.05 |17.48A-C| 0.02
ML13 Ana 14.73 DE -0.98** | 1438 BC |-0.98*%*| 12.03D |[-2.12**| 14.93AB | -0.39 | 15.68 BC |-0.60** | 16.63 BC | -0.83%**
ML14 Ana 15.66 C -0.05** | 16.10AB | 0.75*%* | 1443 BC | 0.28 | 14.88AB | -0.44 | 16.00BC | -0.28 | 16.88 BC | -0.58*
ML15 Ana 1430 E -1.41%* 13.93C |-1.43**| 12.30D |[-1.85%*| 13.80B |-1.52**| 1533 C |-0.95%*| 16.15C |-1.30**
ML16 Ana 15.50C -0.21** | 15.70AB | 0.35 1398C | -0.17 | 15.23AB | -0.09 | 15.55C |-0.73**| 17.03 BC | -0.43
MTO04 Baba 16.46A 0.75%%* 16.15 | 0.80%* 15.41 1.26%%* 16.05 0.73* 16.88 | 0.60** 17.81 0.35
MTO05 gejgzr 14.96 B -0.75%* 14.55 |-0.80**| 12.89 [-1.26%*| 14.59 -0.73* 15.68 |-0.60**| 17.10 -0.35
Tester

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.140° da verilen test grup-2 test melezlerinin nem igerigine iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML10,
MLI11 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML09, ML12, ML13, ML14, ML15, ML16 ana
hatlar icin negatif GUY etkileri saptanmigtir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif,
MTS baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML10, ML11,
ML14 ana hatlar igin pozitif GUY saptanirken ML09, ML13, ML15 ana hatlar1 i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT05 baba tester hatti i¢in
negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda ML10, ML11 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY
saptanirken ML12, ML13, ML15 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba
tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTO0S5 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda ML10, ML11 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML09, ML15
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin
pozitif, MTOS5 baba tester hatt1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir. Halitpasa lokasyonunda
ML10, ML11 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML09, ML13, ML15, ML16 ana hatlar1 i¢in
negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkilerinin pozitif, MTOS5 baba
tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Torbali lokasyonunda ML10, ML11 ana hatlari
icin pozitif GUY saptanirken ML13, ML14, MLI15 ana hatlarn i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. Tezel ve Ustiin (2006) ile Bozdag (2019) dane nemi bakimindan genel uyum
yetenegini lizerinde melezlerin olumlu ve olumsuz yonde GUY etkisi gosterdigini belirlemislerdir.
Bu calisma, dane nemi 6zelliginde eklemeli ve dominant gen etkilerinin ebeveyn hatlar tizerinde

degisiklik gosterebilecegi yoniinde benzer bulgulara ulagsmistir.

4.11 Dane Verimi
4.11.1 Test Grubu-1 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Dane Verimi Varyans
Analiz Sonuclari ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan lancaster tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin dane verimine iligkin saptanan tiim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.141°de, her bir lokasyon i¢in

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.142’de verilmistir.
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Cizelge 4.141. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin dane verimine iligkin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi
Genotip 26 176535.52**
Lokasyon 4 1113016.34*
LokasyonxGenotip 104 25226.34%%*
Tekerriir (lokasyon) 5 169902.15%*
TekerriirxGenotip 130 12594.67
Toplam 269 52610.95
Varyasyon katsayisi (%) 6.896

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.141” in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-1 dane verimi i¢in lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonuglarina gore genotipler, lokasyon x genotipler
ve tekerriirler arasinda 0.01, lokasyonlar arasinda 0.05 olasilik diizeyinde istatistiki olarak 6nemli

fark saptanmustir.

Cizelge 4.142. Test Grubu-1 melezleri ve standart ¢esitlerin dane verimine iliskin her bir lokasyon
icin saptanan varyans analiz sonuglari

Vlilr yasyon Serbesth_k Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
aynagi derecesi
Genotip 26 60912.87%%* 57540.81*%* 84361.17** 31827.59%* 42798.44%**
Tekerriir 1 5922.46 113097.67%* 72137.27 299515.36%* 358838.00%**
Tekerriir x 2 7383.63 11289.50 19151.33 15320.90 9827.97
Genotip
Toplam 53 33615.69 35899.73 52140.80 28780.68 32587.26
VK. % 4.890 6.996 7.657 8.243 6.385

* **: Srasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.142’° nin incelenmesinden goriilecegi gibi, test grubu-1 test melezleri ve standart
cesitlerin dane verimine iliskin her bir lokasyon igin saptanan varyans analiz sonuglari
incelendiginde genotipler arasindaki farkin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Torbal1 lokasyonlarinda
0.01 diizeyinde, Halitpasa lokasyonunda 0.05 diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin Kadirli,

Halitpasa ve Torbali1 lokasyonlarinda0.01 diizeyinde istatistiksel olarak 6nemli oldugu saptanmustir.
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Cizelge 4.143. Test Grubu-1 melezleri ve standart gesitlerde dane verimine iligkin saptanan
ortalama veriler (kg/da)

Melezler 331;12‘:1};1(;21 Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
MLO1*MTO1 166826 B-F | 1691.21 D-G | 1713.63 AB 1999.77 A-D 1418.82 1517.88 A-F
MLO02*MTO1 1719.83 A-D 2081.54 A 1656.09 A-C 1901.09 A-E 1343.34 1617.09 A-E
MLO03*MTO01 1843.02 A 1997.11 A-C 173191 A 2100.17 AB 1678.39 1707.51 A-C
ML04*MTO1 1661.41 B-G | 1903.45 A-D 1685.83 AB 1821.82 A-E 1384.29 1511.66 A-F
MLO5*MTO1 1745.63 A-C | 1895.69 A-D 1716.62 AB 2030.12 A-D 1516.19 1569.56 A-F
MLO06*MTO01 1780.57 A-C | 1903.47 A-D | 1665.89 A-C 1889.93 A-E 1661.66 1781.91 A
MLO7*MTO01 1838.58 A 2048.62 AB 1612.43 A-C 2052.97 A-C 1689.11 1789.77 A
MLO8*MTO1 1704.05 A-E 1804.92 B-E | 1585.01 A-C 2027.86 A-D 1559.86 1542.62 A-F
MLO1*MTO02 1385.40 K 1567.05 E-G 1197.90 D 1585.20 DE 1296.03 1280.83 F
MLO02*MT02 1555.82 E-] 1589.61 E-G | 1403.46 A-D 1699.38 B-E 1463.35 1623.32 A-E
MLO03*MT02 1632.82 C-H | 171642 D-G | 1451.01 A-D 1882.52 A-E 1632.62 1481.55 A-F
MLO04*MTO02 1475.82 I-K 1552.58 E-G | 1366.03 B-D 1642.35 C-E 1430.83 1387.34 C-F
MLO5*MT02 1536.82 F-J 144455 G 1451.35 A-D 1631.34 C-E 1600.94 1555.92 A-F
MLO06*MT02 1568.41 D-1 1584.83 E-G | 1396.41 A-D 1478.03 E 1626.05 1756.75 A
MLO7*MTO02 1570.93 D-1 1671.52 D-G | 1486.52 A-D 1781.13 A-E 1338.39 1577.12 A-F
MLO8*MTO02 1445.99 I-K 1494.45 FG 1427.23 A-D 1595.93 C-E 1336.70 1375.63 D-F
MLO1*MTO03 1509.50 G-K | 1659.48 D-G 1320.06 CD 1628.18 C-E 1513.46 1426.35 B-F
MLO02*MTO03 149293 H-K | 1739.36 C-F 1218.83 D 1642.85 C-E 1299.45 1564.19 A-F
MLO03*MTO03 1728.13 A-C | 1821.40 A-E | 1667.83 A-C 1878.99 A-E 1620.69 1651.76 A-D
ML04*MTO03 1417.39 JK 1723.99 C-G 1200.61 D 1476.70 E 1369.86 1315.80 EF
MLO5*MTO03 1580.48 D-1 1744.40 C-F | 1470.06 A-D 1810.43 A-E 1449.92 1427.59 B-F
MLO06*MTO03 1566.92 E-1 1597.16 E-G | 1409.57 A-D 1571.87 DE 1594.81 1661.22 A-D

MLO7*MTO03 1571.79 D-1 1676.55 D-G | 1503.68 A-D 1827.41 A-E 1545.60 1305.73 EF
MLO8*MTO03 1569.44 D-1 1714.65 D-G | 1577.79 A-C 1601.17 C-E 1466.41 1487.19 A-F
T5MAY75 1792.42 AB 1888.23 A-D 1710.58 AB 1960.50 A-D 1657.68 1745.13 AB
DKC6980 1793.19 AB 2038.23 AB 1738.84 A 2182.45 A 1439.19 1567.26 A-F
P2088 1787.04 AB 1893.77 A-D | 1639.92 A-C 2098.35 AB 1611.34 1691.84 A-D

Ortalama 1627.50 1757.19 1518.71 1807.35 1501.66 1552.61

Test grup-1 melezlerine ait genotiplerin dane verimi ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
dane verimi degerleri Cizelge 4.143’te verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama dane verimi 1627.50 kg/da olarak tespit edilmistir. Tiim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore en yiksek dane verimi MLO3*MTO01l melez
kombinasyonunda saptanirken, en diisiik dane verimi MLO1*MTO02 melez kombinasyonunda
1385.40 kg/da olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda dane verimi bakimindan melez
kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yliksek dane veriminin
2081.54 kg/da ile ML02*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise 1444.55 kg/da ile
MLO5*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama dane verimi 1757.19 kg/da olarak belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda en
yiiksek dane veriminin 1738.84 kg/da ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 1197.90 kg/da
ile MLO1*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin ortalama dane verimi 1518.71 kg/da olarak belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda
en yiiksek dane veriminin 2182.45 kg/da ile DKC6980 kontrol ¢esidinden, en diisiik ise 1476.70
kg/da ile ML04*MTO03 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim

genotiplerin ortalama dane verimi 1807.35 kg/da olarak belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en
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yiiksek dane veriminin 1789.77 kg/da ile MLO7*MTO01 melez kombinasyonundan, en diisiik ise
1280.83 kg/da ile MLO1*MTO02 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu

lokasyonda tiim genotiplerin ortalama dane verimi 1552.61 kg/da olarak belirlenmistir.

4.11.2. Test Grubu-1 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Dane Verimine iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Arastirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.144° de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglari

Cizelge 4.145’ da verilmistir.

Cizelge 4.144. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin dane verimine iliskin tim
lokasyonlarin birlestirilmis line X tester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamast
Genotip 23 160382.65**
Ana hat 7 158867.93**
Baba hat 2 1165939.03**
Baba x Ana hat 14 17489.09
Lokasyon 4 884898.36*
LokasyonxGenotip 92 24841.69**
Tekerriir 5 5.00%*
TekerriirxGenotip 115 11792.82
Toplam 239 48253.64
Varyasyon katsayisi (%) 6.757

$?(G.U.Y) 986.952
$?(0.U.Y) 569.628
G.U.Y/O.U.Y. 1.733

*, % Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-1’de yer alan melez kombinasyonlar igin saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.144) genotipler, ana hatlar, baba hatlar, lokasyon x genotipler ve tekerriirler igin

0.01 diizeyinde, lokasyonlar i¢in 0.05 diizeyinde istatistiki olarak onemli fark saptanmistir.

Cizelge 4.145. Test Grubu-1 melezlerinin ve ebeveynlerinin dane verimine iligkin lokasyonlar

bazinda line X tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
derecesi
Genotip 23 57784.57** | 55323.04** | 71295.28** | 32327.56* 43018.96**
Ana hat 7 32018.14** | 32672.07* 71210.01*%* | 65347.78%* | 75457.44**
Baba hat 2 464639.01** | 367358.29** | 504317.84** | 18707.11 103088.81**
Baba x Ana hat 14 12545.72 22072.07 9477.55 17763.23 18218.30
Tekerriir 1 6027.62 67760.50* 24959.16 238995.19** | 324874.36%*
TekerriirxGenotip 23 7939.76 10473.30 17978.40 12729.30 9843.32
Toplam 47 32291.22 33639.92 44218.17 27134.11 32780.99
Varyasyon katsayisi 5.138 6.839 7.562 7.556 6.450
(%)
$? (G.U.Y) 1562.303 1148.307 2134.847 502.972 856.479
S2(0.U.Y) 2302.983 5799.384 -4250.424 2516.964 4187.492
G.UY/OUY. 0.678 0.198 -0.502 0.200 0.205

* %% Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.
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Test grubu-1 dane verimine iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar
incelendiginde (Cizelge 4.145), genotipler icin Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Torbal
lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Halitpasa lokasyonunda 0.05 diizeyinde, ana hatlar i¢in Gerdan,
Denizkuyusu, Halitpasa, Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda 0.05, baba
hatlar i¢in Gerdan, Kadirli, Denizkuyusu, Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, tekerriirler i¢in
Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Kadirli lokasyonunda 0.05 diizeyinde 6nemli
fark bulunmustur. GUY ve OUY igin birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans
degerlerine gore, Gerdan, Kadirli, Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda OUY varyansinin GUY
varyansindan daha yiliksek saptanmasi, dane verimi bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen
etkisinin 6nemli oldugunu, Denizkuyusu lokasyonunda GUY varyansinin OUY varyansindan daha

yiiksek saptanmasi eklemeli (aditif) gen etkisinin 6énemli oldugunu gostermektedir.
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Cizelge 4.146.Test Grubu-1 melezlerinin dane verimine iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Lokasyon OrtalaI}las1 Gerdan . Kadirli _ DenizkquSli Halitpasa _ Torbali _
Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy Ortalama ouy
MLO1*MTO1 1668.26 B-F 9,12 1691.21 D-G 129,45 1713.63 AB 128,66 1999.77 A-D 57,30 1418.82 A -28,88 1517.88 A-F 17,96
MLO02*MTO1 1719.83 A-D -7,79 2081.54 A 96,62 1656.09 A-C 55,53 1901.09 A-E -51,43 1343.34 A -63,63 1617.09 A-E -76,02
MLO03*MTO1 1843.02 A -29,73 1997.11 A-C 2928 173191 A 59,44 2100.17 AB -58,47 1678.39 A -3,77 1707.51 A-C 2,34
ML04*MTO01 1661.41 B-G 5,11 1903.45 A-D 4,64 1685.83 AB 93,90 1821.82 A-E -29,89 138429 A -48,96 1511.66 A-F 15,16
MLO5*MTO1 1745.63 A-C -13,43 1895.69 A-D 19,39 1716.62 AB 3,82 2030.12 A-D 1,41 1516.19 A -44,42 1569.56 A-F -39,70
MLO6*MTO1 1780.57 A-C 3,85 1903.47 A-D 26,90 1665.89 A-C 0,83 1889.93 A-E 38,57 1661.66 A 4,11 178191 A -42,95
MLO7*MTO1 1838.58 A 40,06 2048.62 AB 68,30 1612.43 A-C 96,21 2052.97 A-C -38,95 1689.11 A 126,48 1789.77 A 140,66
MLO08*MTO1 1704.05 A-E -7,19 1804.92 B-E 47,84 1585.01 A-C 119,44 2027.86 A-D 81,46 1559.86 A 67,28 1542.62 A-F -17,43
MLO1*MT02 138540 K -50,07 1567.05 E-G 84,51 1197.90 D 113,63 1585.20 DE -41,28 1296.03 A -85,82 1280.83 F -94,15
MLO02*MT02 1555.82 E-J 51,87 1589.61 E-G 57,19 1403.46 A-D 76,34 1699.38 B-E 62,84 1463.35 A 122,22 1623.32 A-E 55,16
MLO03*MT02 1632.82 C-H -16,26 1716.42 D-G 28,15 1451.01 A-D 66,91 1882.52 A-E 39,86 1632.62 A 16,31 1481.55 A-F -98,69
ML04*MT02 1475.82 I-K 43,20 1552.58 E-G 17,39 1366.03 B-D 47,54 1642.35 C-E 106,63 1430.83 A 63,42 1387.34 C-F 15,77
MLO5*MT02 1536.82 F-J 1,42 1444.55 G 93,62 1451.35 A-D 434 1631.34 C-E -81,39 1600.94 A 106,18 1555.92 A-F 71,60
MLO6*MT02 1568.41 D-1 15,36 1584.83 E-G 46,38 1396.41 A-D 478 1478.03 E -57,35 1626.05 A 26,13 1756.75 A 56,83
MLO7*MT02 1570.93 D-1 -3,92 1671.52 D-G 29,33 1486.52 A-D 51,31 1781.13 A-E 5,19 133839 A -158,39 1577.12 A-F 52,95
MLO8*MT02 1445.99 I-K -41,59 1494.45 FG 20,18 1427.23 A-D 3,78 1595.93 C-E -34,49 1336.70 A -90,04 1375.63 D-F -59,48
MLO01*MTO03 1509.50 G-K 40,96 1659.48 D-G 44,94 1320.06 CD -15,03 1628.18 C-E -16,02 1513.46 A 114,70 1426.35 B-F 76,20
MLO02*MT03 1492.93 H-K -44,09 1739.36 C-F 3943 1218.83 D 131,86 1642.85 C-E -11,41 129945 A -58,59 1564.19 A-F 20,86
MLO03*MT03 1728.13 A-C 45,98 1821.40 A-E 1,13 1667.83 A-C 126,35 1878.99 A-E 18,61 1620.69 A -12,54 1651.76 A-D 96,35
ML04*MT03 1417.39 JK -48,31 1723.99 C-G 22,03 1200.61 D 141,45 1476710 E -76,74 1369.86 A -14,46 1315.80 EF -30,93
MLO05*MT03 1580.48 D-1 12,01 1744.40 C-F 74,23 1470.06 A-D 0,51 1810.43 A-E 79,99 1449.92 A -61,76 1427.59 B-F -31,90
MLO06*MTO03 1566.92 E-1 -19,20 1597.16 E-G 273,28 1409.57 A-D 5,62 1571.87 DE 18,78 1594.81 A -22,03 1661.22 A-D -13,87
MLO7*MTO03 1571.79 D-1 -36,13 1676.55 D-G 97,64 1503.68 A-D 44,91 1827.41 A-E 33,76 1545.60 A 31,91 1305.73 EF -193,61*
MLO08*MTO03 1569.44 D-1 48,79 1714.65 D-G 68,02 1577.79 A-C 123,22 1601.17 C-E -46,97 1466.41 A 22,76 1487.19 A-F 76,91

* *%*: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.146° da sunulan test grubu-1 test melezlerinin dane verimine iligkin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde Torbali lokasyonunda MLO7 x MTO03 melez kombinasyonu i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmugtir. Ozel uyum yetenegi
yoniinden test grubu 1’de yer alan melez misir kombinasyonlarinin farkliliklar gosterdigi (Cizelge
4.146), yiiksek verime sahip olan ML0O3 x MTO01 ve MLO5 x MTO1 melez kombinasyonunda negatif
OUY etkisi saptanirken, MLO7 x MTO1 ve ML06 x MTO01 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY
etkileri saptandig1 goriilmektedir. Yiiksek verim bakimindan tester hatlar incelendiginde, MTO1 tester
hattinin pozitif ve negatif OUY etkisi gosterdigi tespit edilmis olup, farkli ebeveyn hatlar ile elde edilen
melez kombinasyonlarda verime olumlu katki sagladigi tespit edilmistir. Bu durum, dane verimi
yoniinden eklemeli ve dominant gen etkilerinin dnemli olabilecegini gostermektedir. Apondi (2013),
Turgut ve Duman (2004a), Zararsiz (2019) dane verimi bakimindan melezlerin pozitif ile negatif yonde
0zel uyum yetenegi etkisi gosterdigi bulgusuna ulagmislardir. Bu aragtirmalar, dane verimi iizerinde
eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin melez kombinasyonlar1 {izerinde farklilik gdsterebilecegi

yoniinde destekleyici bulgular elde etmislerdir.
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Cizelge 4.147. Test Grubu-1 ana hatlar ve baba tester hatlarinin dane verimine iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Lokasyonlar Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali

durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO1 Ana 1521.05C -86.03%** 1639.24A -95.09%* 1410.53 B -85.96* 1737.71AB -35.50 1409.43 -83.76* 1408.35B | -129.83%%*
MLO02 Ana 1589.53 BC | -17.55%* 1803.50A 69.17* 1426.12 B -70.36 1747.77AB -25.44 1368.71 -124.48**% | 1601.53AB 63.35
MLO03 Ana 1734.66A 127.58** | 1844.97A 110.64** 1616.92A 120.43** 1953.89A 180.68** 1643.90 150.70** | 1613.60AB 75.43*
MLO04 Ana 1518.21 C -88.87** 1726.67A -7.66 1417.49 B -79.00* 1646.96 B | -126.26%* 1394.99 -98.21* 140493 B | -133.24%*
MLO5 Ana 1620.98 B 13.90%** 1694.88A -39.45 1546.01AB 49.52 1823.96AB 50.75 1522.35 29.15 1517.69AB -20.49
MLO06 Ana 1638.64 B 31.55%%* 1695.15A -39.18 1490.62AB -5.87 1646.61 B | -126.60%** 1627.50 134.31%** 1733.29A 195.11%*
MLO7 Ana 1660.43AB 53.35%% 1798.89A 64.56* 1534.21AB 37.72 1887.17A 113.95* 1524.36 31.17 1557.54AB 19.36
MLOS8 Ana 1573.16 BC | -33.92%** 1671.34A -62.99* 1530.01AB 33.52 1741.65AB -31.56 1454.32 -38.87 1468.48 B -69.70*
MTO1 Baba Tester 1745.17A 138.09** | 1915.75A 181.42%%* 1670.92A 174.44%%* 1977.96A | 204.75%%* 1531.45 38.26 1629.75A 91.57%*
MTO02 Baba Tester 1521.50 B -85.58** | 1577.62B | -156.71** | 1397.49B -99.00%* 1661.98A | -111.23%* 1465.61 -27.58 1504.80A -33.37
MTO03 Baba Tester 1554.57 B -52.51%% | 1709.62AB -24.71 1421.05B -75.44%* 1679.70A -93.52%* 1482.52 -10.67 1479.98A -58.20%*

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.147° de verilen test grup-1 test melezlerinin dane verimine iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére MLO3,
MLO5, ML06, MLO7 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML02, ML04, ML0O8 ana
hatlar i¢in negatif GUY etkileri saptanmigtir. MTO1 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif,
MTO02 ve MT3 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML02,
MLO03, MLO7 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, MLO08 ana hatlar i¢in negatif GUY
etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif, MT02 baba tester hatt1 i¢cin
negatif GUY etkisi belirlenmistir. Kadirli lokasyonunda MLO3 ana hatlar1 igin pozitif GUY
saptanirken MLO1, ML04 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester
hattinin GUY etkilerinin pozitif, MT02 ve MTO03 baba tester hatti icin negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Denizkuyusu lokasyonunda ML03, ML07 ana hatlar icin pozitif GUY saptanirken
MLO04, MLO06 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. MTO1 baba tester hattinin GUY
etkilerinin pozitif, MT02 ve MTO03 baba tester hatlar1 icin negatif GUY etkisi belirlenmistir.
Halitpasa lokasyonunda ML03, MLO06 ana hatlari i¢in pozitif GUY saptanirken MLO1, ML02, ML04
ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Torbali lokasyonunda ML03, ML06 ana hatlar
icin pozitif GUY saptanirken MLO1, ML04, MLOS ana hatlari i¢in negatif GUY etkileri saptanmustir.
MTO1 baba tester hatlarinin GUY etkilerinin pozitif, MTO03 baba tester hatt1 i¢in negatif GUY etkisi
belirlenmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gére, MLO3 ve MLO7 kendilenmig hatlarinin
genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve dnemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge 4.147°den
izlenebilmektedir. Bu durum &zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez kombinasyonlarda
ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a onemlidir. Kendilenmis hatlar
igerisinde MLO1 ve MLO04 hatlarinin ise GUY etkisinin diisitk bulunmasi, bu ebeveynlerin tiim melez
kombinasyonlar i¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni ¢izelgeden, MTO1 tester hattinin
yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTO03 ve MTO2 tester hatlarinin diisiik GUY etkisine sahip
oldugu, bu nedenle MTO1 tester hattinin dane verimi bakimindan uygun bir tester olarak
kullanilabilecegi goriilmektedir. Apondi (2013), Turgut ve Duman (2004B), Zararsiz (2019) dane
verimi bakimindan genel uyum yetenegini incelemis olup, melezlerin olumlu ve olumsuz yonde
GUY etkisi gosterdigini saptamistir. Bu ¢alisma, dane verimi 6zelliginde eklemeli ve dominant gen

etkilerinin ebeveyn hatlar tizerinde degisiklik gosterebilecegi yoniinde benzer sonuglara ulagsmustir.

4.11.3. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Standart Cesitlere Ait Parseldeki Dane Verimi Varyans
Analiz Sonuclar1 ve Ortalama Degerleri

Arastirmada on alt1 tane kendilenmis hat ve bes tane tester hat kullanilarak olusturulan iki
farkli test grubundan stiff stalk tester ile olusturulan test grubuna iliskin melezlerin toplam bes
lokasyonda denenen test melezleri ve standart gesitlerin dane verimine iliskin saptanan tiim
lokasyonlar tizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.148’de, her bir lokasyon igin

saptanan varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.149’da verilmistir.
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Cizelge 4.148. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerin dane verimine iligkin tiim lokasyonlar
iizerinden birlestirilmis varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamasi

Genotip 18 19.96**

Lokasyon 4 58.77*
LokasyonxGenotip 72 2.50%*

Tekerriir (lokasyon) 5 6.22%*
TekerriirxGenotip 90 1.61
Toplam 189 5.03

Varyasyon katsayisi (%) 7.886

* **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.148’ in incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 dane verimi i¢in lokasyonlar
iizerinden yapilan birlestirilmis varyans analiz sonug¢larina gore genotipler ve tekerriirler arasinda
0.01 diizeyinde, lokasyonlar ve lokasyon x genotipler arasinda 0.05 diizeyinde istatistiki olarak

onemli fark saptanmigtir.

Cizelge 4.149. Test Grubu-2 melezleri ve standart gesitlerin dane verimine iliskin her bir lokasyon
icin saptanan varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Sg;?::ilik Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbal1
Genotip 18 57608.24** 58066.25* 96606.89** 50066.62* | 37482.82%*
Tekerriir 1 773.47 168723.15%* 5372.38 29718.13 | 106261.30%*

Tekerriir x Genotip 18 8581.91 18647.47 24101.15 20352.64 8664.89
Toplam 37 32221.52 41880.28 58868.03 35061.21 25322.16
VK. % 5.358 9.319 8.964 9.509 5.771

* **: Srastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir, V.K.: Varyasyon katsayisi

Cizelge 4.149’ un incelenmesinden goriilecegi gibi, test grup-2 test melezleri ve standart
cesitlerin dane verimine iliskin her bir lokasyon i¢in saptanan varyans analiz sonuglar1 incelendiginde
genotipler arasindaki farkin Gerdan, Denizkuyusu, Torbal1 lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde, Kadirli
ve Halitpasa lokasyonlarinda 0.05 diizeyinde, tekerriirler arasindaki farkin Kadirli ve Torbali

lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde istatistiksel olarak énemli oldugu belirlenmistir.
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Cizelge 4.150. Test Grubu-2 melezleri ve standart ¢esitlerde dane verimine iligkin saptanan ortalama

veriler (kg/da)

Melezler O(I}tz?;rggm Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali
ML09*MT04 1711.11 A-C 1861.39 AB 1643.39 AB 177123 A-D 1503.57 1775.99 AB
ML10*MT04 1551.68 C-F | 1811.72 A-D | 1497.85 A-C 1654.40 A-D 1281.37 1513.06 BC
ML11*MT04 163534 A-E | 1840.93 A-C | 1451.27 A-C 1846.14 A-D 1401.68 1636.68 A-C
ML12*MT04 1660.45 A-D | 1808.78 A-D | 1559.62 A-C 1657.67 A-D 1623.28 1652.92 A-C
ML13*MT04 163530 A-E | 1578.40B-E | 1539.12 A-C 1890.69 A-C 1604.62 1563.65 A-C
ML14*MT04 1537.31 D-F | 1722.80 A-D | 1441.34 A-C 1640.15 A-D 1299.60 1582.66 A-C
ML15*MT04 1613.16 B-E | 1770.73 A-D | 1428.24 A-C 1884.94 A-C 1317.17 1664.71 A-C
ML16*MT04 1395.34 FG 141344 E 1242.34 BC 1381.05 CD 1472.12 1467.76 BC
ML09*MTO05 1732.88 AB 1948.21 A 1640.08 AB 1682.56 A-D 1526.38 1867.21 A
ML10*MTO5 1511.06 D-F | 1763.41 A-D | 1249.38 BC 1780.52 A-D 1358.16 1403.84 C
MLI11*MTO05 1769.49 AB 1906.90 A 1402.97 A-C 1946.38 AB 1736.21 1855.01 A
ML12*MTO05 1678.88 A-D | 1742.21 A-D | 1515.52 A-C 1776.67 A-D 1689.06 1670.98 A-C
ML13*MTO05 132522 G 1393.08 E 1164.46 C 1346.34 D 1330.51 1391.73 C

MLI14*MTO05 1402.84 FG 1507.93 DE 124592 BC 1476.96 B-D 1306.75 1476.63 BC
ML15*MTO05 155596 C-F | 165339 A-E | 1383.42 A-C 1598.61 A-D 1477.44 1666.96 A-C
MLI16*MTO05 1476.72 E-G | 1547.15C-E | 133521 A-C 1442.05 B-D 1584.02 1475.18 BC
T5SMAY75 1768.55 AB 1767.63 A-D | 1660.80 AB 2007.20 A 1686.15 1720.97 AB
DKC6980 1799.77 A 1960.57 A 1787.30 A 2101.15 A 1543.45 1606.40 A-C
P2088 1782.34 AB 1849.41 A-C | 1654.74 AB 2019.69 A 1764.73 1623.14 A-C

Ortalama 1607.55 1728.84 1465.42 1731.81 1500.33 1611.34

Test grup-2 melezlerine ait genotiplerin dane verimi ortalama degerleri ve lokasyonlara ait
dane verimi degerleri Cizelge 4.150°de verilmistir. Cukurova ve Ege bolgelerinde olmak iizere
kurulan toplam bes lokasyona ait ortalama dane verimi 1607.55 kg/da olarak tespit edilmistir. Tiim
lokasyonlarin ortalama degerlerine gore parselde en yiiksek dane verimi DKC6980 kontrol ¢esidinde
saptanirken, en diisiik parselde dane verimi ML13*MTO05 melez kombinasyonunda 1325.22 kg/da
olarak saptanmistir. Lokasyonlar bazinda parseldeki dane verimi bakimindan melez
kombinasyonlarin durumu degerlendirildiginde Gerdan lokasyonunda en yiiksek parselde dane
veriminin 1960.57 kg/da ile DKC6980 kontrol c¢esidinden, en diisiik ise 1393.08 kg/da ile
ML13*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim
genotiplerin parselde ortalama dane verimi 1728.84 kg/da olarak belirlenmistir. Kadirli
lokasyonunda en yiiksek parselde dane veriminin 1787.30 kg/da ile DKC6980 kontrol ¢esidinden,
en diigiik ise 1164.46 kg/da ile ML13*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir.
Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama dane verimi 1465.42 kg/da olarak belirlenmistir.
Denizkuyusu lokasyonunda en yiiksek parselde dane veriminin 2101.15 kg/da ile DKC6980 kontrol
cesidinden, en diisiik ise 1346.34 kg/da ile ML13*MTO05 melez kombinasyonundan elde edildigi
goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama dane verimi 1731.81 kg/da olarak
belirlenmistir. Torbali lokasyonunda en yiliksek parselde dane veriminin 1867.21 kg/da ile
ML09*MTO05 melez kombinasyonundan, en diisiikk ise 1391.73 kg/da ile ML13*MTO05 melez
kombinasyonundan elde edildigi goriilmektedir. Bu lokasyonda tiim genotiplerin parselde ortalama

dane verimi 1611.34 kg/da olarak belirlenmistir.
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4.11.4. Test Grubu-2 Test Melezleri ve Ebeveyn Hatlarin Dane Verimine iliskin Genel Uyum
Yetenegi (GUY) ve Ozel Uyum Yetenegi (OUY) Analizleri

Aragtirma kapsaminda denenen hibritlerin tiim lokasyonlarin birlestirilmis line x tester
varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.151° de, lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar Cizelge

4.152’ de verilmistir.

Cizelge 4.151 .Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin dane verimine iligkin tiim lokasyonlarin
birlestirilmis l.inextester varyans analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik derecesi Kareler ortalamast
Genotip 15 165656.85**
Ana hat 7 251705.30**
Baba hat 1 51342.96
Baba x Ana hat 7 95938.95**
Lokasyon 4 496504.84*
LokasyonxGenotip 60 22796.80
Tekerriir 5 5.00*
TekerriirxGenotip 75 17082.69
Toplam 159 46281.41
Varyasyon katsayisi (%) 8.301

$?(G.U.Y) 594.187
$?(0.U.Y) 7885.626
G.U.Y/O.U.Y. 0.075

*, % Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.

Test grubu-2’de yer alan melez kombinasyonlar i¢in saptanan varyans analiz sonuglarina
gore (Cizelge 4.151) genotipler, ana hatlar ve baba x ana hatlar i¢in 0.01 diizeyinde, lokasyonlar ve

tekerriirler i¢in 0.05 diizeyinde istatistiki olarak 6nemli fark saptanmugtir.

Cizelge 4.152. Test Grubu-2 melezlerinin ve ebeveynlerinin dane verimine iligskin lokasyonlar
bazinda line x tester analiz sonuglari

Varyasyon kaynagi Serbestlik | Gerdan Kadirli Denizkuyusu | Halitpasa Torbali
derecesi
Genotip 15 58557.26** | 41836.25 69329.79* 43878.64 43242.09%**
Ana hat 7 106791.81** | 53189.71 83329.76* 60304.17* 77075.93%*
Baba hat 1 14956.28 93791.05 57152.42 31892.01 311.13
Baba x Ana hat 7 16551.43 23060.68 57069.45 29165.49 15541.24
Tekerriir 1 570.97 155050.71* | 2244.84 10027.40 70968.40*
TekerriirxGenotip 15 6653.69 21922.05 28281.69 19710.40 8845.63
Toplam 31 31572.11 35852.43 47303.78 31092.36 27493.04
Varyasyon katsayisi (%) 4.786 10.418 10.049 9.554 5.863
S? (G.U.Y) 1790.021 800.095 522.458 626.981 1180.434
S2(0.U.Y) 4948.868 569.314 14393.879 4727.543 3347.806
G.UY/OUY. 0.362 1.405 0.036 0.133 0.353

*, #%: Sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde dnemlidir.
Test grubu-2 dane verimine iliskin lokasyonlar bazinda line x tester analiz sonuglar

incelendiginde (Cizelge 4.152), genotipler i¢in Gerdan ve Torbali lokasyonlarinda 0.01 diizeyinde,

Denizkuyusu lokasyonunda 0.05 diizeyinde, ana hatlar i¢in Gerdan ve Torbali lokasyonlarinda 0.01
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diizeyinde, Denizkuyusu ve Halitpasa lokasyonlarinda 0.05 diizeyinde, tekerriirler arasinda Kadirli
ve Torbali lokasyonlarinda 0.05 diizeyinde 6nemli fark bulunmustur. GUY ve OUY igin
birlestirilmis veriler ve lokasyonlar bazinda saptanan varyans degerlerine gore, Gerdan,
Denizkuyusu, Halitpasa ve Torbali lokasyonlarinda OUY varyansimin GUY varyansindan daha
yiiksek saptanmasi, dane verimi bakimindan eklemeli olmayan (dominant) gen etkisinin 6nemli
oldugunu, Kadirli lokasyonunda GUY varyansinin OUY varyansindan daha yiiksek saptanmasi

eklemeli (aditif) gen etkisinin 6nemli oldugunu gdstermektedir.
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Cizelge 4.153. Test Grubu-2 melezlerinin dane verimine iliskin 6zel uyum yetenegi verileri

Melezler Birlestirilmisn Gerdan _ Kadirli _ Denizkuyust.l' Halitpasa _ Torbali _
Ortalama ouYy Ortalama ouy Ortalama ouYy Ortalama ouy Ortalama ouYy Ortalama ouy
MLO09*MT04 1711.11 A-C -28,80 1861.39 AB -65,03 1643.39 AB -52,48 1771.23 A-D 2,07 1503.57 A 20,16 1775.99 AB -48,73
ML10*MT04 1551.68 C-F 2,40 1811.72 A-D 2,53 1497.85 A-C 70,09 1654.40 A-D -105,32 1281.37 A -6,82 1513.06 BC 51,49
ML11*MT04 1635.34 A-E -84,99* 1840.93 A-C -54,60 1451.27 A-C -29,99 1846.14 A-D -92,38 1401.68 A -135,70 1636.68 A-C -112,28
ML12*MT04 1660.45 A-D -27,13 1808.78 A-D 11,66 1559.62 A-C -32,09 1657.67 A-D -101,76 1623.28 A -1,32 1652.92 A-C -12,15
ML13*MT04 1635.30 A-E 137,12%* 1578.40 B-E 71,04 1539.12 A-C 133,19 1890.69 A-C 229,92 1604.62 A 168,63 1563.65 A-C 82,84
ML14*MT04 1537.31 D-F 49,32 1722.80 A-D 85,82 1441.34 A-C 43,57 1640.15 A-D 39,33 1299.60 A 27,99 1582.66 A-C 49,89
ML15*MT04 1613.16 B-E 10,68 1770.73 A-D 37,05 1428.24 A-C -31,73 1884.94 A-C 100,91 1317.17 A -48,56 1664.71 A-C -4,25
ML16*MT04 1395.34 FG -58,60 141344 E -88,48 1242.34 BC -100,57 1381.05 CD -72,76 1472.12 A -24,38 1467.76 BC -6,83
MLO09*MTO05 1732.88 AB 28,80 1948.21 A 65,03 1640.08 AB 52,48 1682.56 A-D -2,07 1526.38 A -20,16 1867.21 A 48,73
ML10*MTO05 1511.06 D-F -2,39 1763.41 A-D -2,53 1249.38 BC -70,09 1780.52 A-D 105,32 1358.16 A 6,82 1403.84 C -51,49
ML11*MTO05 1769.49 AB 84,99 1906.90 A 54,60 1402.97 A-C 29,99 1946.38 AB 92,38 1736.21 A 135,70 1855.01 A 112,28
ML12*MTO05 1678.88 A-D 27,13 1742.21 A-D -11,66 1515.52 A-C 32,09 1776.67 A-D 101,76 1689.06 A 1,32 1670.98 A-C 12,15
ML13*MTO05 132522 G -137,12%* 1393.08 E -71,04 1164.46 C -133,19 1346.34 D -229,92 1330.51 A -168,63 1391.73 C -82,84
ML14*MTO05 1402.84 FG -49,32 1507.93 DE -85,82 1245.92 BC -43,57 1476.96 B-D -39,33 1306.75 A -27,99 1476.63 BC -49,89
ML15*MTO05 1555.96 C-F -10,68 1653.39 A-E -37,05 1383.42 A-C 31,73 1598.61 A-D -100,91 147744 A 48,56 1666.96 A-C 4,25
ML16*MT05 1476.72 E-G 58,60 1547.15 C-E 88,48 1335.21 A-C 100,57 1442.05 B-D 72,76 1584.02 A 24,38 1475.18 BC 6,83

*, **: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.153” de sunulan test grubu-2 test melezlerinin dane verimine iliskin 6zel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine gére ML13 x
MT04 melez kombinasyonu i¢in 0.01 diizeyinde, ML11 x MTO05 melez kombinasyonu i¢in 0.05
diizeyinde 6nemli pozitif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanirken, ML11 x MT04 melez
kombinasyonu i¢in 0.05 diizeyinde, ML13 x MT05 melez kombinasyonlarinda ise 0.01 diizeyinde
onemli negatif 6zel uyum yetenegi (OUY) etkileri saptanmistir. Ozel uyum yetenegi yoniinden test
grubu 2’de yer alan melez misir kombinasyonlarmin farkliliklar gosterdigi (Cizelge 4.153), yiiksek
verime sahip olan ML11 x MTO05 ve ML09 x MT05 melez kombinasyonlarinda pozitif OUY etkisi
saptanirken, ML09 x MT04, ML12 x MT04, ML11 x MT04 melez kombinasyonlarinda negatif ouy
etkileri saptandig1 goriilmektedir. Yiiksek verim bakimindan tester hatlar incelendiginde, MTOS
tester hatt1 pozitif OUY etkisi gdsterirken, MT04 tester hattinin negatif OUY etkisi gdsterdigi tespit
edilmis olup, her iki tester hattinin da uygun anaglarla melezlenmesi durumunda verime olumlu katk1
saglayabilecegi saptanmistir. Bu durum, dane verimi yoniinden aditif ve aditif olmayan gen
etkilerinin 6nemli olabilecegini gostermektedir. Mwangi (2014), Turgut (2003), Tezel (2017) dane
verimi bakimindan melezlerin olumlu ve olumsuz yonde 6zel uyum yetenegi etkisi gosterdigini
saptamislardir. Bu arastirmalar, dane verimi iizerinde eklemeli ve dominant gen etkilerinin melez

kombinasyonlari {izerinde farklilik gosterebilecegi yoniinde benzer sonuglar elde etmislerdir.
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Cizelge 4.154. Test Grubu-2 ana hatlar ve baba tester hatlarinin dane verimine iligkin genel uyum yetenegi verileri

Ebeveynler Ebeveyn Genotip Ortalamasi Gerdan Kadirli Denizkuyusu Halitpasa Torbali

durumu Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY Ortalama GUY
MLO09 Ana 1722.00A 147.45%%* 1904.80A 200.40%* | 1641.73A | 220.47** | 1726.89AB 53.37 1514.97A 45.48 1821.60A | 217.54%*
ML10 Ana 1531.37 CD -43.18%* 1787.56 A-C | 83.16%* | 1373.61A -47.64 1717.46AB 43.94 1319.76A |-149.73** | 1458.45B | -145.61**
ML11 Ana 1702.41AB 127.87%%* 1873.91AB | 169.51** | 1427.12A 5.86 1896.26A | 222.74** | 1568.95A | 99.45* 1745.84A | 141.79%*
MLI12 Ana 1669.67AB 95.12%* 1775.49 A-C 71.09* 1537.57A | 116.31* | 1717.17AB 43.65 1656.17A | 186.67** | 1661.95AB 57.89
MLI13 Ana 1480.26 CD -94.20%* 1485.74D | -218.66** | 1351.79A -69.47 1618.51AB | -55.01 1467.56A -1.93 1477.69 B | -126.37**
ML14 Ana 1470.07CD | -104.47** | 161536 CD | -89.04** | 1343.63A -77.63 1558.55AB | -114.97 | 1303.18A |-166.32*%*| 1529.64 B | -74.41*
ML15 Ana 1584.56 BC 10.01%* 1712.06 BC 7.66 1405.83A -15.43 1741.77AB 68.25 1397.30A -72.19 1665.83AB 61.78
MLI16 Ana 1436.03 D -138.52%* 148029 D | -224.11%* | 1288.77A | -132.48% | 1411.55B |-261.97**| 1528.07A 58.57 147147 B | -132.59%*
MTO04 Baba 1592.46A 17.91%%* 1726.02 21.62 1475.39 54.14 1715.78 4226 1437.92 -31.57 1607.18 3.12
MTO05 %jlt)zr 1556.63A -17.91%* 1682.78 -21.62 1367.12 -54.14 1631.26 -42.26 1501.06 31.57 1600.94 -3.12

Tester

* *%: Sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeyinde 6nemlidir.




Cizelge 4.154° de verilen test grup-2 test melezlerinin dane verimine iliskin genel uyum
yetenegi verileri incelendiginde, tiim lokasyonlarin birlestirilmis ortalama verilerine goére MLO09,
ML11, ML12, ML15 ana hatlan i¢in pozitif GUY saptanirken ML10, ML13, ML14, ML16 ana
hatlan igin negatif GUY etkileri saptanmistir. MT04 baba tester hattinin GUY etkisinin pozitif,
MTOS baba tester hatti i¢in negatif GUY etkisi belirlenmistir. Gerdan lokasyonunda ML09, ML10,
ML11, ML12 ana hatlar i¢in pozitif GUY saptanirken ML13, ML14, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif
GUY etkileri saptanmistir. Kadirli lokasyonunda ML09, ML12 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY
saptanirken ML16 ana hatt1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmistir. Denizkuyusu lokasyonunda
ML11 ana hatt1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML16 ana hatt1 i¢in negatif GUY etkileri saptanmuistir.
Halitpasa lokasyonunda ML11, ML12 ana hatlar1 i¢in pozitif GUY saptanirken ML10, ML14 ana
hatlar1 icin negatif GUY etkileri saptanmustir. Torbali lokasyonunda ML0O9, ML11 ana hatlar i¢in
pozitif GUY saptanirken ML10, ML13, ML14, ML16 ana hatlar1 i¢in negatif GUY etkileri
saptanmistir. Genel uyum yetenegi analizi sonucuna gére, ML09, ML11 ve ML12 kendilenmis
hatlarinin genel olarak lokasyonlarin hepsinde pozitif ve 6nemli GUY etkisi gosterdigi Cizelge
4.154’ten izlenebilmektedir. Bu durum o6zellikle bu iki kendilenmis elit hatlarinin melez
kombinasyonlarda ebeveyn olarak kullanilmaya uygun olmasi agisindan olduk¢a onemlidir.
Kendilenmis hatlar i¢erisinde ML16 ve ML14 hatlarinin ise GUY etkisinin diisiik bulunmasi, bu
ebeveynlerin tiim melez kombinasyonlar ig¢in uygun olmayabilecegini gostermektedir. Ayni
cizelgeden, MTO04 tester hattinin yiiksek GUY etkisi gostermesine karsin, MTOS5 tester hattinin diigiik
GUY etkisine sahip oldugu, bu nedenle MT04 tester hattinin dane verimi bakimindan uygun bir tester
olarak kullanilabilecegi goriilmektedir. El-Azeem ve ark. (2024), Mwangi (2014), Karim ve ark.
(2022), Turgut (2003) dane verimi bakimindan genel uyum yetenegini incelemis olup, melezlerin
pozitif ve negatif yonde GUY etkisi gosterdigini saptamistir. Bu ¢alisma, dane verimi 6zelliginde
eklemeli ve dominant gen etkilerinin ebeveyn hatlar iizerinde degisiklik gosterebilecegi yoniinde

destekleyici bulgular elde etmisglerdir.

4.12. Molekiiler Analizler

Bu c¢aligsmada, saf hatlar, tester hatlar ve Lancaster, Stiff Stalk, lodent (Troyer, 1999; Mikel
ve Dudley, 2006) kdkenli oldugu bilinen hatlar genetik benzerlikler ve farkliliklar agisindan hatlarin
genomik profillerini ortaya koymak amaciyla molekiiler analizlere tabi tutulmustur. Analiz
sonuglarina gore, lodent kokenli hatlar (PHR25, PHG29, PH207), Stiff Stalk kdkenli hatlar (B73,
B14, B37) ve Lancaster kokenli hatlar (Oh43, Mol17, C103) ayr1 bir grup olarak goriilmektedir.
Genetik uzakliklar g6z oniinde bulundurularak degerlendirildiginde, bu durum kullanilan hatlar
arasinda genomik olarak belirgin farkliliklarin oldugunu isaret etmektedir. Sekil 4.1’ de sunulan
filogenetik agacin incelenmesinden, ML09, MTO03 ve MTO1 tester hatlarinin genomik olarak
Lancaster grubu, MLO1, ML02, ML03, ML04, MLO5 ve MT04 hatlarinin Stiff Stalk grubu, ML11,
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ML13, ML12 ve MLO8 hatlarmin lodent grubu ile benzerlik tasidigini, MT05 ve MLO6 hatlarmin

genetik olarak birbirine ¢ok benzer oldugu ve Iodent grubu ile benzerlik gosterdigi tespit edilmistir.

Misir saf hatlarinin lodent, Stiff Stalk ve Lancaster gibi heterotik gruplarin belirlenmesi melez

azmanlig1 gosterebilecek hibritlerin tahminlenmesinde ve melezleme planlarinin yapilmasinda

biiylik 6nem arz etmektedir.
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Sekil 4.1. Misir Hatlarinda Filogenetik Aga¢ Gorliniimleri

Misir saf hatlarinin genetik benzerliklerinin belirlenmesi, melez azmanlig1 gosterebilecek
hibritlerin melezleme planlarinin olusturulabilmesi agisindan biiylik bir 6neme sahiptir. Bu
baglamda, heterotik gruplarin belirlenmesi, yiiksek verimli hibritlerin gelistirilmesinde kritik bir rol
oynamaktadir. Melchinger (1999), misirda heterosis gosteren hibritlerin gelistirilmesinde kullanilan
ebeveyn hatlarin heterotik gruplarinin belirlenmesinin biiyiik avantaj sagladigina dikkat cekmektedir.
Goodman (1999) calismasinda, heterosisin genetik temellerini ve heterotik gruplarin melez
iiretimindeki katkilarini inceleyerek, bu gruplarin dogru bir sekilde tespit edilmesinin hibritlerin
yiiksek verimliligi i¢in énemini vurgulamistir. Liu ve ark. (2003), farkli gruplar arasinda molekiiler
markorler kullanarak genetik cesitliligin belirlenmesi {izerine ¢aligmis ve heterotik gruplarin
belirlenmesinin, hibrit performansi {izerinde 6nemli bir etki yarattigina isaret etmistir. Troyer (2006)
aragtirmasinda, Stiff Stalk ve Lancaster gruplarinin heterosis potansiyelinin yiiksek oldugunu
belirtmistir. Glover ve ark. (2005), heterotik gruplarin olusturulmasinda genetik ¢esitliligin 6nemine
dikkat ¢cekmis ve bu gruplarin dogru tanimlanmasinin hibritlerin verimliligi tizerinde belirleyici bir
rol oynadigini belirtmistir. Misir saf hatlarinin, lodent, Stiff Stalk ve Lancaster gibi heterotik
gruplarinin belirlenmesinin, melez azmanhigi gosterebilecek hibritlerin gelistirilmesinde bitki
1slahgilarina yol gostermektedir ve 1slah programlarinin bagariya ulasabilmesi i¢in bilyilik bir 6neme

sahiptir.
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5. SONUCLAR VE ONERILER

Misir, diinya genelinde onemli bir tarim iiriiniidiir. Bu nedenle genetik 1slah ¢aligmalari,
verimlilik ve dayaniklilik agisindan 6nemli bir rol oynamaktadir. Bu ¢aligma, musir bitkisi {izerinde
genel uyum yetenegi (GUY) ve 6zel uyum yetenegi (OUY) etkilerinin belirlenmesi amaciyla
gerceklestirilmistir. Caligmada, 16 tane saf hat ve 5 tane tester hat kullanilarak yapilan line x tester
analizleri, bitki boyu, kogan yiiksekligi, kogan uzunlugu, kogan ¢api, kocan etrafi sira sayisi, kocan
iizeri sira sayisi, somek capi, 1000 dane agirligi, hektolitre agirligi, nem igerigi ve dane verimi
ozellikleri bakimindan farkli lokasyonlarda gosterdikleri performanslarinin degerlendirilerek
yorumlanmasina olanak saglamistir. Incelenen ozellikler melez kombinasyonlarimin verim
performansina dogrudan veya dolayli olarak etki eden ve iistiin performansa sahip ticari hibrit
cesitlerin, ebeveyn hatlarin ve tester hatlarin gelistirilmesi i¢in géz 6niinde bulundurulmasi gereken
en 6nemli faktorlerdir. Aragtirma bulgulari, lancaster heterotik grubunda ait MTO1 tester hattinin
genel uyum yetenegi en yiiksek performansa sahip tester hat oldugunu ortaya koymustur. Yiiksek
verim potansiyelini olumlu yonde etkileyen 6zellikler incelendiginde, kocan etrafi sira sayis1 6zelligi
bakimindan MT02, MT04 ve MTO5 tester hatlarinin, hektolitre agirligi 6zelligi bakimindan MTO02,
MTO03 ve MTO04 tester hatlarinin, kogan iizerindeki sira sayisi bakimindan MTO3 tester hattinin, 1000
tane agirligi bakimindan MTO03 ve MTO04 tester hatlarmin yiiksek performans gosterdigi tespit
edilmistir. Bunun yan1 sira, bitki boyu verimi etkileyen 6nemli bir 6zellik olmakla birlikte, yiiksek
bitki boyunun degisen iklim kosullarinda yatmaya neden olabilecegi géz dniinde bulundurulmalidir.
Bu baglamda, bitki boyu arttik¢a kocan yiiksekliginin azalmasi, danelik ticari hibritlerde arzu edilen
bir 6zellik olarak kabul edilmektedir. Bu 6zellik bakimindan, MT02, MTO03 ve MTOS5 tester hatlari,
diisiik kocan yiiksekligi ile yatmaya kars1 daha toleransli gesitlerin gelistirilmesinde bagar1 sansini
artiran tester hatlar olarak 6ne ¢ikmaktadir. Ayrica, kogan ¢api ile dane derinligi arasinda verimi
olumlu yonde etkileyen bir iligki s6z konusudur. Genis kogan ¢ap1 ve dar sémek ¢api, daha derin
dane yapisina sahip ¢esitlerin gelistirilmesine katki saglayarak verimi arttiran bir faktdr olarak dne
cikmaktadir. Bu dogrultuda, MTO1 ve MTOS tester hatlar1, genis kogan ¢ap1 ve dar sdmek ¢apina
sahip olmalar1 nedeniyle verim iizerinde olumlu bir etki yaratma potansiyeline sahiptir. MTO02,
MTO03, MT04 ve MTOS tester hatlar1, yiiksek 6zel uyum yetenegine sahiptir. Ancak verime olumlu
yonde etkileyen Ozelliklere sahip olduklari belirlenmistir. Bu aragtirma ile, istenilen 6zellikler
bakimindan ayni1 heterotik gruba ait hatlar arasinda farkli melezlemeler yaparak genel uyum yetenegi
yiiksek ve verimli tester hatlar1 1slah programlarina kazandirilmasimin miimkiin oldugu sonucuna
varilmistir. Analizler sonucunda elde edilen bulgular, GUY varyansinin QUY varyansindan yiiksek
olmasi durumunda, eklemeli (aditif) etkilerin baskin etki gostermesine ve daha iistiin 6zellik gosteren
basarili hibritlerin gelistirilmesine olanak saglarken, OUY varyansinin GUY varyansindan yiiksek
oldugu durumlarda dominant etkilerin baskin hale gelmesine olanak saglayarak mevcut hatlardan

daha sinirli sayida Gstiin 6zellik gosteren hibritlerin elde edilebilecegi sonucuna varilmigtir. Bu bulgu,
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bitki 1slahinda genetik cesitliligin artirilmasinin énemini vurgulamaktadir. Misir bitkilerinin ¢evresel
kosullara uyum yeteneklerini artirmak i¢in, 6zellikle eklemeli (aditif) gen etkilerinin 6n planda
oldugu durumlarda genetik ¢esitliligin artirilmasi, bu ¢esitlerin adaptasyon yeteneklerini
giiclendirmektedir ve tarimsal verimliligi arttirmaktadir. Eklemeli olmayan (dominant) ve epistatik
gen etkileri ise 0zel uyum yetenegini artirarak, belirli stres faktorlerine karsi dayanikliligi
yiikseltmektedir. Ornedin, bazi hatlarin belirli cevresel streslere karst daha iyi performans
gostermesi, bu hatlarin sahip oldugu eklemeli olmayan (dominant) gen etkilerinin bir sonucudur. Bu
durum, musir hibrit ¢esitlerinin kiiresel iklim degisikligi, kuraklik veya hastalik tolerans1 gibi farkl
cevresel stres kosullarina karst nasil tepki verdigini anlamak agisindan 6nemlidir. Yiiksek GUY
varyans, genel adaptasyon yeteneginin yiiksek oldugunu, yiiksek OUY varyansi ise belirli kosullar
altinda iistiin 6zellikler gdsterebilen bireylerin varligini isaret etmektedir. Bitki 1slah¢ilarinin mevcut
gen havuzundaki hatlarin bu o6zellikleri bilerek Pazar talepleri dogrultusunda melez programin
planlamasi, istenen 6zelliklere sahip hibrit ¢esitlerin gelistirilmesine ve basarili bir programa sahip
olmasina olanak tanimaktadir.

Calismanin sonuglari, aragtirmada kullanilan ebeveyn hatlar, tester hatlar ve melez
kombinasyonlarmin genetik &zelliklerinin énemli bir rol oynadigini ortaya koymustur. Incelenen
oOzelliklerin, ebeveyn hatlar ve melez kombinasyonlarin eklemeli ve dominant etkilerinin kullanilan
materyale bagl olarak farkliliklar gésterdigi sonucuna ulasilmistir. Islah programlari, gen havuzunda
bulunan materyallerin &zelliklerini belirlemenin yani sira, bu bilgiler dogrultusunda hat ve hibrit
gelistirme planlarini optimize etmenin ticari hat ve hibrit gelisiminde elde edilecek basari igin dnemli
oldugunu agikca ortaya koymaktadir. Boylece, daha etkili ve verimli 1slah programi yoneterek,
pazarda rekabet avantaji saglayacak kaliteli hat ve hibritlerin gelistirilmesi miimkiin hale
gelmektedir. Islah programindaki hatlarin farkli ¢evrelerde adaptasyon yeteneginin belirlenmesi,
hastalik ve zararlilara toleransi, verim performanslarinin belirlenmesi, istenen 6zellikler bakimindan
seleksiyon yapilmasi basarili hibrit cesitlerin gelistirilmesini destekleyen onemli bir siirectir.
Gelistirilen hibrit adaylarinin farkli c¢evre ve stres kosullarinda test edilerek, cok yillik
performanslaria gore basari gosteren melezlerden secilmesi, daha dayanikli ve verimli misir hibrit
cesitlerinin gelistirilmesine olanak tanimaktadir. Genetik cesitliligin artirilmasi, ayni zamanda
bitkilerin hastaliklara ve zararlhlara kars1 direng kazanmasina da yardime1 olacaktir. Ornegin, gesitli
gen havuzlarindan elde edilen bireylerin ¢caprazlanmasi, daha fazla genetik ¢esitlilik saglayarak, 1slah
programlarinin etkinligini artirmaktadir. Aragtiricilarin bu etkilesimleri dikkate alarak yeni stratejiler
gelistirmesi, bitki 1slah1 alaninda 6nemli bir ilerleme saglayabilir. Ozellikle, molekiiler genetik ve
biyoteknoloji yontemlerinin 1slah faaliyetlerinde kullanimi, bitkilerin genetik yapilarinin daha iyi
anlagilmasina ve bu sayede daha odakli 1slah galismalarinin yapilmasina olanak tanimaktadir. Misir
bitkisinin ¢evresel faktorlere karsi duyarliliginin daha iyi anlagilmasi i¢in daha fazla alanda deneme
kurulmasi, tekerriir sayisinin arttirilmasi ve ¢ok yillik deneysel arastirmalar yapilmasi basari sansini

arttirmaktadir. Bu, genetik cesitliligin optimize edilmesine ve g¢evresel degisimlere adaptasyon
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siireglerinin hizlandirilmasima yardimer olabilir. Ozellikle iklim degisikligi gibi global sorunlarmn
etkileri g6z 6niinde bulunduruldugunda, misir gibi temel tarim iiriinlerinin adaptasyon yeteneklerinin
artirilmasi kritik bir 6nem tagimaktadir.

Genel olarak, bu ¢alisma, misir bitkisinin 1slah faaliyetlerinde GUY ve OUY etkilerinin hibrit
cesitlerin gelistirilmesindeki 6nemi vurgulamaktadir. Elde edilen bulgular dogrultusunda, 1slah
programlarinin farkli ¢evresel kosullara ve istenen Ozelliklere uygun olarak optimize edilmesi,
genetik cesitliligin artiritlmasi ve ¢ok yillik deneme sonuglarinin gbz 6niinde bulundurulmasi 1slah
programinin daha etkin yonetilmesine olanak saglamaktadir. Boylece, 1slah¢i farkli iklim kosullarina
dayanikl1 ve verimli misir gesitleri gelistirme sansini yakalayabilir ve tarimsal verimliligi arttirabilir.
Ayrica, musir hatlari iizerinde eklemeli (aditif) ve eklemeli olmayan (dominant) gen etkilerinin
belirlenmesine olanak taniyarak ve bitki Ozelliklerinin iyilestirilmesine yonelik stratejilerin
gelistirilmesine katki saglamaktadir. Yenilik¢i 1slah yontemlerinin uygulanmas: ve farkli stres
kosullarinda bitki performanslarinin test edilmesi, daha dayanikli ve verimli misir ¢esitleri gelistirme

potansiyelini artiracaktir.
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