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Bu calisma, Tiirkiye’deki acur genetik cesitliliginin ve acurun diger Cucumis
tiirleri icerisindeki yerinin belirlenmesi amaciyla C.U. Ziraat Fakiiltesi Bahge
Bitkileri Bolimii sera ve laboratuvarlarinda yiiriitiilmiistiir. Tiirkiye’nin farkli
bolgelerinden, Ulusal Gen Bankasi’ndan ve Fransa Diinya Kavun Gen Bankasi’ndan
temin edilen 68 acur, 9 kavun ve 1 hiyar genotipi hem morfolojik, hem de molekiiler
olarak karakterize edilmistir.

Morfolojik karakterizasyon UPOV deskriptoriine gore yapilmistir. Ayrica 3’1
fidede, 3’ii bitkide, 3’1 yaprakta, 2’si yumurtalikta ve 3’ii de meyvede olmak iizere
toplam 14 kantitatif karakterde oOl¢tim yapilmistir. Morfolojik karakterizasyon
neticesinde genotiplerin 4 ana gruba ayrildig: saptanmustir.

Molekiiler karakterizasyon 17 adet primer ile RAPD yontemi kullanilarak
yapilmistir. Toplam 132 bant elde edilmis olup, bunlardan 126 adedi polimorfik, 6
adedi monomorfik olarak bulunmustur. Polimorfizm orani ise % 95.45’dir. Genetik
olarak birbirine en yakin genotipler A-7, A-9 ve A-8 olarak tespit edilmistir.

Anahtar Kelimeler: Acur, kavun, hiyar, UPOV deskriptorii, RAPD
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This research was carried out in greenhouse and laboratory of Department of
Horticulture, Faculty of Agriculture, University of Cukurova for detecting the
genetic diversity of Turkish snake melon and its relation with other Cucumis species.
Sixty eight snake melons, 9 melons and 1 cucumber genotype obtained from
different regions of Turkey, National Gene Bank and France World Melon Gene
Bank were characterized morphologically and molecularly.

Morphological characterization was done according to UPOV descriptor list.
Besides, totally 14 quantitave characters were measured in seedling (3), plant (3),
leaf (3), ovary (2) and fruit (3) traits. As a result of morphological characterization,
it was determined that the genotypes were seperated into four main groups.

Molecular characterization was conducted using 17 RAPD primers. Totally
132 bands were produced, 126 of them were polymorphic and 6 of them were
monomorphic. Polymorphism rate was % 95.45. Genetically A-7, A-9 and A-8 were
detected closest genotypes to each other.

Key Words: Snake melon, melon, cucumber, UPOV descriptor, RAPD
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1. GIRiS Murat Talha KOSE

1. GIRIS

Kavunun anavatam1 Afrika kitasidir; ikincil gen merkezi olarak da
Tiirkiye’den Japonya’ya kadar uzanan bir alanda cesitli bolgeler bilinmektedir
(Robinson ve Decker-Walters, 1997). Kavunun sistematigi asagidaki gibidir.

Boliim: Spermatophyta

Alt Boliim: Angiospermae
Smf: Dicotyledoneae
Takim: Cucurbitales
Familya: Cucurbitaceae

Alt Familya: Cucurbitoideae
Cins: Cucumis

Grup: Melothrieae

Alt Grup: Cucumerinae
Tir: Cucumis melo L.

Robinson ve Decker-Walters (1997)’a gore kavun agronomik o6zellikleri
bakimindan subsp. agrestis ve subsp. melo olmak iizere iki alt gruba ayrilmistir.
Subs. melo da alt1 alt gruba ayrilmistir. Bu alti alt grup: 1) cantalupensis, 2)

inodorus, 3) flexuosus, 4) conomon, 5) dudaim ve 6) momordica seklindedir.

Kavun, bugiin diinyanin sicak ve tropik bolgelerinin hemen her yerinde
yetistirilmektedir. Cin’de diger iilkelerden iki kat daha fazla iiretim yapilmaktadir.
Japonya’da kavun ¢ok degerli bir iiriindiir, seralarda yetistirilmekte ve sik sik hediye
olarak verilmektedir. Bat1 Asya (Tiirkiye ve Iran) ve Kuzey Afrika (Misir ve Fas)
kavun iiretimi icin 6nemli bolgelerdir. ispanya, Romanya ve Fransa, Avrupa’nin en

biiytik iiretici tilkeleridir (Robinson ve Decker-Walters, 1997).

Kavun Cucurbitaceae familyasinin kiiltire alinmis 6nemli tiirlerindendir.

Farkli cografik orijinlerden tanimlanmis yabani ve kiiltiire alinan bircok kavun
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tipleri vardir (Pitrat ve ark., 2000). Bu tiirler icinde yaprak, bitki ve meyve
karakterleri bakimindan yiiksek diizeyde morfolojik cesitlilik bulunmaktadir
(Kirkbride, 1993; Sar1 ve Solmaz, 2007; Sensoy ve ark., 2007). Kavun, yiiksek
degerde A vitamini ve potasyum minerali icermesinin yani sira; kandaki pihtilagsma
ve dolayisiyla damarlardaki tikanmay1 engelleyen 6nemli bir sebzedir (Anonim 1,
2008).

Acurun (Cucumis melo var. flexuosus) anavatan1 hakkinda kesin bir bilgi
bulunmamakla birlikte; Anadolu, iran, Afganistan ve Giiney Bat1 Asya anavatani
olarak kabul edilmektedir (Vural ve ark., 2000). Acur sofralik ve tursuluk olarak yaz
aylarinda acik tarla kosullarinda yetistirilen bir sebze olup, Tiirkiye’de 22 000 ton
civarmnda iiretilmektedir (TUIK, 2004). Acur tamamen i¢ pazar icin yetistirilmekte
ve tiiketilmektedir. Halk arasinda hitta, hiti, acur olarak da adlandirilir.

Acur, iilkemizde, Giliney Dogu Anadolu bolgesinin yami sira, Akdeniz
bolgesinde Kahramanmaras ve Adana illeriyle, Ege bolgesinin bazi illerinde
yetistirilmektedir, fakat yapilan kaynak arastirmalarmin 151gimda acur konusunda ¢ok
az ¢alisma yapildigi anlasilmistir (Caglar ve ark., 2004).

Acur (Cucumis melo var. flexuosus) genellikle uzun, ince ve kivrilmis bir
yapiya sahiptir ve genel ismi acurdur. Acurlar Orta Dogu’da oldukga popiilerdir.
Olgunlagmadan hasat edilir ve hiyar gibi tiiketilir. Acur bu iilkelerde goriilen yiiksek
sicakliklara hiyardan daha dayaniklidir (Robinson ve Decker-Walters, 1997). Acur
bitkisinin kokleri toprak yapisina bagl olarak su ve besin maddelerini alabilecek
sekilde gelisirler ve genellikle derinlere dogru biiyiirler. Ana govde 1-2 metreye
kadar uzayabilir ve iizerinde yan dallar olusur. Acur yapraklari, kavun yapraklarma
cok benzer. Yuvarlak, kalp sekilli veya bes koseli olabilirler. Acurlar biyolojik
bakimdan monoiktir ve genellikle ¢igekler yaprak koltuklarindan ¢ikar. Acurlarda
farkli sekil ve renklerde meyvelere rastlanir. Acur meyveleri uzun ve silindire yakin,
15-90 cm uzunlugunda, 2.5-7.5 cm ¢apinda, ¢ogunlukla egri ve orak seklindedir.
Meyvelerin renkleri yazlik kabaklarda oldugu gibi gri-beyaz renkten koyu yesile
kadar degisebilir. Acur tohumlar1 hiyar ve kavun tohumlarina benzer. Tohumlarin

renkleri hiyarlarda oldugu gibi beyazdir (Anonim 2, 2008).
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Bitki genetik kaynaklar1; kdy populasyonlar: ile bunlarin yabani akrabalari,
kullanilmayan eski ¢esitler ve genetik ozellikleri tam olarak belirlenmis hatlardan
olusur. Bitki genetik kaynaklari, genetik cesitlilik icin 6nemli kaynak niteliginde
olup, bir bitki tiirliniin gen havuzundaki kalitsal bilginin ¢esitliligi, zenginligini
icermektedir. Bitki genetik kaynaklarinmn karakterizasyonu, temel olarak tohum
ornekleri ya da populasyonlar arasindaki genetik farkliliklarin, bu Ornek ve
populasyonlardaki genetik varyasyonun miktar1 ve dagilimmin ortaya konmasi
amactyla yapilir (Anonim 3, 2008).

Florasinda 163 familyaya iligkin 1225 cins ve 9000 tiir bulunan ve bunlardan
3000 tiirii endemik nitelikte olan Tiirkiye 'nin; 203 familyaya bagli 2.500’ti endemik
12.000 tiire sahip tiim Avrupa iilkeleri ile karsilastirildiginda bitkisel gen kaynaklar:
bakimmdan ne kadar zengin bir iilke konumunda oldugu kolaylikla anlasilir. Bu
nedenle, genetik materyalin korunmast ve kullanimina iliskin caligmalarin Tiirkiye
icin ayr1 bir onemi vardir. Bitkisel gen kaynaklarmin korunmasmda ve 1slah
programlarinda daha etkin bicimde kullanilmasinda son yillarda gelistirilen,
molekiiler genetik, doku kiiltiirii ve rekombinant DNA teknolojisi gibi konular:
kapsayan teknikler ile yeni olanaklar saglanmustir (Ozgen ve ark., 2000).

Giiniimiizde bitkisel acidan yeni teknolojileri, biyoloji, kimya ve
mithendislik temel bilim dallarmin igerisinde yer alan genetik, mikrobiyoloji,
molekiiler biyoloji, hiicre ve doku kiiltiirii, bilesikler, madde ve enzim teknolojisi
konularim kapsayan; organizma, biyolojik yontem ve biyolojik sistemler araciligi ile
bitkisel tiretim yapmak demek olan biyoteknoloji ile; bitkisel kalititm materyalinin
belirleme, izolasyon ve aktarma c¢alismalarini temel alan genetik miihendisligi
teknikleri olusturmaktadir. Biyoloji ve biyokimya bilimlerinde oldugu kadar, bilgi
teknolojisindeki gelismeler de bu konuda yeni olanaklar saglamaktadir. Giiniimiizde
dogru, genis dagilimhi ve giivenilir izleme bilgilerine izoenzim analizleri gibi
biyokimyasal yontemlerle, ya da “RAPD”, “RFLP”, “AFLP”, “SSR”, “SRAP” gibi
molekiiler tekniklerle ulasilabilmektedir. Bu tekniklerle genetik materyalde DNA
diizeyindeki en kiiciik degisiklikler bile belirlenebilir. Ozellikle daha hizli ve ucuz
olan “RAPD” teknigi, genetik materyalin izlenmesinde Onemli gelismeler

saglamustir (Ozgen ve ark., 2000).
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Bu ¢aligma ile, iilkemizin de gen merkezi i¢inde bulundugu acurda (Cucumis
melo var. flexuosus) genetik cesitliligin morfolojik ve molekiiler olarak tespit
edilmesi ve acurun diger kavun genotipleri ve diinyada baska iilkelerde yetistirilen
acur genotipleri ile akrabaliklarmin tespiti amaclanmistir. Diinya’da kavun tiiriinde
bu yonde calismalar bulunmakla birlikte, iilkemizin de anavatani arasinda bulundugu
acur tiirlinde pek fazla calismaya rastlanmamistir. Bazi acur genotiplerinin
morfolojik karakterizasyonu ile ilgili bir ¢alisma Cukurova Universitesi Ziraat
Fakiiltesi Bah¢e Bitkileri Boliimii’'nde (Solmaz ve ark., 2004) yapilmistir. Yiiriitiilen
bu tez caligmasi kapsaminda ise acurun (Cucumis melo var. flexuosus), diger
Cucumis tiirleri ile akrabalik iligkileri morfolojik ve molekiiler olarak belirlenmeye

calistimastir.
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2. ONCEKI CALISMALAR

Tiirkiye acurun gen merkezleri arasindadir. Bununla birlikte, acurda
Tiirkiye’de ve Diinya’da yapilan arastirma sayist olduk¢a azdir. Acur konusunda
Tiirkiye’de ilk calisma Besirli ve Yanmaz (1997) tarafindan yapilmistir.
Karakterizasyonla ilgili olarak da Solmaz ve ark. (2004) tarafindan bir calisma
yiiriitiilmiistiir. Diinya’da acur ve kavunun morfolojik ve genetik karakterizasyonu ile
ilgili baz1 calismalar asagida sunulmustur.

Besirli ve Yanmaz (1997) tarafindan Giiney Dogu Anadolu bolgesinde cok
fazla yetistirilen acur tiplerini belirlemek amaciyla bir ¢calisma yapilmistir. Materyal
morfolojik ve fenolojik olarak incelenmek iizere, bolgenin cesitli yerlerinden
toplanmistir. Bitkilerde; bitki boyu, yan dal sayisi, bogum sayisi, bogum arasi
uzunlugu, yaprak rengi, alant ve uzunlugu, ¢icek sap1 uzunlugu, olgun meyvede;
uzunluk, cap, agirlik, renk, verim, suda ¢oOziinebilir kuru madde miktari, titre
edilebilir asitlik, 1000 tohum agirhig1 ve gramdaki tohum sayisi belirlenmistir.
Cucumis melo var. flexuosus Naud. ait olan oluklu ve agik yesil renkli materyalden
sadece iki farkl ¢esit acur belirlenmistir.

Staub ve ark. (1997), 8 hiyar ve 7 kavun genotipindeki izoenzim ve RAPD
lokuslarinin varyasyonunu belirlemislerdir. Ayrica her tiiriin populasyonlar arasi
genetik  varyasyonunu degerlendirmek icin bu  markorlerin  yararlarimi
arastrmiglardir. Yapilan markor analizleri arasindaki farklarin, populasyondaki
orneklerin varyasyona etkileri ve tiirlerdeki 6zel markor sistemlerinin kendine has
genom koruma miktarlariyla ilgili olabilecegini belirtmislerdir.

Garcia ve ark. (1998), 7 kavun cesidine ait 32 hat arasindaki genetik
akrabaliklar1  belirlemek icin RAPD markorleri ve tarimsal Ozellikleri
kullanmislardir. Calismada Ispanya’da en ¢ok yetistirilen cesitlerden Galia ve Piel
de Sapo genotipleri de yer almistir. Arastiricilar, genetik farkliligin hesaplanmasi ve
kiimeleme analizleri i¢in 24 tarimsal ozellik ve 43 primerden toplam 115 giivenilir
bant skorlamiglardir. Hatlar arasi genetik akrabaliklar degerlendiginde, tarimsal

ozellikler ve RAPD arasinda uyum oldugu gozlenmistir.
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Silberstein ve ark. (1999), kavunda (Cucumis melo L.) molekiiler ¢esitliligin
ortaya c¢ikarilmasinda RAPD ve RFLP markorlerini kullanmislardir. Arastiricilar,
temsil edilen ¢esitli kavun tiplerinde 18 RAPD primerini incelemislerdir. Kullanilan
RAPD primerlerinin % 61’1 Topmark (var. cantalupensis) ve PI 414723 (var.
momordica) arasinda polimorfik bulunmustur. Sekiz tiiriin alt gruplarint da RFLP
problar1 ile incelemislerdir. Alt1 kesici enzimli 56 probun denenmesi ile 8 tiir
arasinda % 80 oraninda polimorfizm belirlemislerdir.

Staub ve ark. (2000), RAPD ve SSR markorlerini Cucumis melo L. subsp.
melo ve subsp. agrestis gruplarinin 46 cesidi arasinda genetik akrabaligi karakterize
etmek i¢cin kullanmiglardir. Genetik uzaklik hesabr yapilan 135 RAPD bandi ve 54
SSR band: arasinda farkliliklar belirlenmistir. Sonucta her iki markor analizi sonucu
elde edilen genetik iliskilerin genelde benzer oldugu saptanmistir. RAPD markor
analizleri sonucunda 80 markor bandinin denenen cesitlerdeki genetik varyasyonun
degerlendirilmesi i¢in yeterli oldugunu 6nermislerdir.

Garcia-Mas ve ark. (2000), caliymalarinda kavunda genetik cesitliligin
belirlenmesinde RAPD, RFLP ve AFLP markorlerinin  karsilagtirmasimi
yapmislardir. Molekiiler markorlerin 3 farkli tipi olan RAPD, RFLP ve AFLP’yi
kavunun (Cucumis melo L.) 6 genotipi arasinda genetik cesitliligin belirlenmesinde
kullanmiglardir. Her hat farkli bir kavun genotipi ile temsil edilmis olup, bunlar; Piel
de Sapo, Ogen, PI 161375, PI 414723, Agrestis ve C105°dir. Polimorfik RAPD,
RFLP ve AFLP bantlarin1 biitiin materyaller icin skorlamislardir. Elde edilen
verilerden 3 markor sisteminin de esit seviyede bilgi verici oldugu, AFLP’nin ise
polimorfizm belirlemede en etkili yontem oldugu belirlenmistir.

Lopez-Sese ve ark. (2002), cogunlugu inodorus grubundan olan 15 Ispanyol
kavun cesidinin populasyon yapisint 12 SSR lokusu allelik varyasyonu ve 36 primer
tarafindan iiretilen 100 RAPD bandi kullanilarak degerlendirmislerdir. Sonugta
RAPD markoérleri kullanilarak oldukga yiiksek diizeyde polimorfizm elde edilmis ve
8 SSR lokusunun da, cesitleri ayirmada yararli oldugu bulunmustur. Arastiricilar
oldukca yiiksek diizeyde heterojenite elde etmislerdir. Bununla beraber denenen
Ispanyol kavunlarmin oldukca genis bir genetik temele sahip olduklari tespit

edilmistir.
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Monforte ve ark. (2003), yabani ve Kkiiltiirii yapilan kavunlarin genel
smiflarmi temsil eden 27 genotipin genetik ¢esitliligini belirlemek i¢in bu ¢caligmada
18 SSR markodr seti kullanmiglardir. Calisilan materyalde toplam 114 allel elde
edilmis ve SSR i¢in olduk¢a polimorfik oldugu belirlenmistir. Kiimeleme analizleri
sonucunda 2 ana grup olusmustur. Bunlarin da biiyiik cogunlukla Cucumis melo’nun
2 alt tiirli olan agrestis ve melo ile uygun oldugunu belirlemislerdir.

Solmaz ve ark. (2004)’nin bildirdigine gore; Anadolu, acurun anavatani
sayllmasina ragmen, hem diinyada hem de iilkemizde bu tiirde fazla caligilmamistir.
Tiirkiye'nin bircok bolgesinde yetistirilmesine ve farkli tiplerinin bulunmasma
ragmen, iiretim degerleri tam olarak bilinmemektedir. Bu arastirmada Ege, Akdeniz,
Ic Anadolu ve Giineydogu Anadolu bolgelerinden toplanmis ve bu bolgelerde
yetistiriciligi yapilan populasyonlar ile Ege Tarimsal Arastirma Enstitiisii Bitki
Genetik Kaynaklar1 Boliimii'nden temin edilen bazi acur genotiplerinde, UPOV
kurallarina gore kavun i¢in verilen kriterler acura uyarlanarak fidede 3, bitkide 1,
yaprakta 9, meyvede 20 ve tohumda 4 Ozellik belirlenerek acurun bitkisel
karakterizasyonu yapilmistir. Acurda, bitkisel Ozellikler bakimimdan genotipler
arasinda onemli derecede farkliliklar tespit edilmistir.

Nakata ve ark. (2005), bes tohum firmasindan temin ettikleri 67 kavun
(Cucumis melo L.) ¢esidi arasindaki genetik c¢esitliligi 25 RAPD primeri kullanarak
degerlendirmislerdir. Bu genotipler 8 market sinifindan olusan 3 varyeteye (var.
cantalupensis market siniflar1 Earl’s, House, Galia, Charentais, ve Ogen, var.
inodorus Honeydew ve Casaba melons, var. conomon market sinift Oriental) aittir.
Bu genotipler arasindaki genetik cesitliligi referans c¢esitlerle karsilastirarak
belirlemeye calismiglardir. 15 Japon oryantal kavun cesidinden 11°1 Giiney Afrika
referans cesitleriyle birlikte ayn1 grupta yer almistir. Japon conomon genotipleri
Casaba ve Honeydew cesitleriyle birlikte gruplanmistir. Sonu¢ olarak yabani
tiirlerden kiiltiire alman kavun tipleri arasinda genetik farkliliklar tespit edilmistir.

Dey ve ark. (2006), ac1 kavun (Momordica charantia L.) genotiplerinin
genetik cesitliliklerini ortaya koymak icin yaptiklari calismada RAPD markorlerini
kullanmislar ve tarimsal 6zellikleri incelemislerdir. Bu caligmada Hindistan’in farkl

bolgelerinden toplanmis ve birkag ticari c¢esidi iceren Momordica tiiriine ait 38
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genotip kullanmiglardir. Sonucta toplam 208 markdrden 76 tanesi (% 36.50)
polimorfik bulunmustur.

Dhillon ve ark (2007) yaptiklar1 ¢aligmada Hindistan’in 2 tarimsal-ekolojik
bolgesinden toplanan 36 momordica (Cucumis melo var. momordica) genotipi
arasindaki gesitliligi RAPD primerleri, morfolojik olarak bitki yetismesi ve meyve
ozellikleri, iki verimle 1ilgili Ozellik, zararli ile hastaliklara direnglilik ve
biyokimyasal kompozisyon kullanarak belirlemeye c¢alismislardir. Momordica
genotipleri arasinda bitki ve meyve karakterleri bakimindan tipik farkliliklar
gorilmiistiir. Koleksiyondaki genotiplerin titre edilebilir asit oranina sahip mildiyd,
CMV, ZYMV, PRSV, Aphis gossypii ve Meloidogyne incognita’ya dayanikli oldugu
tespit edilmistir. RAPD markor teknigi ile yapilan molekiiler karakterizasyona gore
Hindistan momordicalarinda zengin bir genetik cesitlilik tespit edilmistir. Var.
agrestis ve var. momordica genotipleri ayni grup igerisinde yer almis, var.
reticulatus genotipleri ise ayr1 bir grup olusturmustur.

Sensoy ve ark. (2007) tarafindan yapilan bir ¢alismada, Tiirkiye'nin degisik
bolgelerinden toplanmis olan toplam 56 kavun genotipi ve toplam 23 yerli ve
yabanc1 genotip, hem fenotipik hem de molekiiler 6zelliklerine bakilarak incelenmis
ve kavunlarin genetik akrabalik diizeyleri arastirilmistir. Fenotipik yontemde, kavun
genotiplerine ait toplam 61 adet Ol¢iim veya gozlemden yararlanilmis; molekiiler
yontemde ise 33 primerden elde edilen 109 adet polimorfik RAPD markorii
kullanilmigtir. Kavun genotipleri arasindaki genetik akrabalik dereceleri, fenotipik ve
molekiiler veriler kullanilarak elde edilen degisik matrikslerden dendrogramlar
olusturularak incelenmistir.

Tanaka ve ark. (2007) yaptiklar1 ¢alismada genetik akrabaligi Hindistan,
Myanmar, Cin, Kore ve Japonya’dan saglanan 69 kavun genotipinde RAPD teknigi
kullanarak arastirmislardir. 18 RAPD primerinden 27 polimorfik bant elde
edilmistir. En iyi polimorfik bant A20-800 primerinden elde edilmistir. Polimorfizm
her genotipin iki bitkisinde belirlenmistir. Genetik farkliliga gore yapilan kiimeleme
analizlerinde, genotipler 17 grupta smiflandirilmis ve bu gruplar 2 ana kiimede

toplanmistir. Birinci kiime 12 grup Hindistan ve Myanmar genotiplerinden
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olusmakta iken, 2. kiime ise Dogu Asya’dan grup conomon var. makuwa ve var.
conomon’un 5 grubundan olusan genotipleri igermektedir.

Behera ve ark. (2008), 38 Hindistan Momordica genotipini, 29 RAPD ve 15
ISSR markorii kullanarak genetik analizlerini yapmuslardir. RAPD primerleri 208
bant olusturmus, bunlardan 76 tanesi polimorfik olarak bulunmustur. 15 ISSR
primeri, toplam 125 bant olusturmus ve bunlardan 94 tanesinin polimorfik oldugu
tespit edilmistir. Momordica charantia var. charantia ve var. muricata genotipleri
genetik olarak farkli bulunmustur. Bu farklar bu tiirlerde iiriin gelistirmesi ve genetik

analiz stratejilerinin gelisimi i¢in yarar saglamistir.
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3. MATERYAL VE YONTEM

Bu calisma Cukurova Universitesi Ziraat Fakiiltesi Bahce Bitkileri Boliimii

sera ve laboratuvarlarinda yiriitiilmiistiir.

3.1. Materyal

Tiirkiye’nin Orta Anadolu, Giineydogu Anadolu ve Akdeniz bdlgelerinden
toplanan acur genotipleri ile Cucumis cinsinin diger tiirlerine ait genotiplerin
morfolojik ve molekiiler karakterizasyonunun yapildig1 bu caligmada, 68 adet acur
(Cucumis melo. var. flexuosus), 9 adet kiiltiirii yapilan ve yapilmayan kavun
(Cucumis melo L.) ve 1 adet de hiyar (Cucumis sativus L.) genotipi olmak lizere
toplam 78 genotip kullanilmistir. Calismada materyal olarak Tiirkiye Bitki Gen
Bankasi olan Tarim ve KOoyisleri Bakanligt Menemen Tarimsal Arastirma
Enstitiisii’nden temin edilen 17 adet genotiple birlikte; Orta Anadolu’dan Ankara,
Kayseri ve Nigde; Akdeniz Bolgesi'nden Kahramanmaras, Adana ve Isparta;
Giineydogu Anadolu Boélgesi’'nden ise Sanlhwrfa, Mardin, Diyarbakir, Kilis ve
Siirt’ten toplanan materyaller kullanilmastir.

Sahit olarak Diinya Kavun Gen Bankasi’ndan saglanan Cucumis melo var.
flexuosus’a ait 25 genotip ile birlikte, Cucumis melo var. inodorus, Cucumis melo
var. dudaim, Cucumis melo var. chito, Cucumis melo var. momordica, Cucumis melo
var. conomon ve Cucumis melo var. cantalupensis kullanilmistir. Ayrica Cucumis
cinsine giren Cucumis sativus (hiyar) ile Giiney Dogu Anadolu Bolgesi’nde tiiylii
acur olarak bilinen baska bir genotip de sahit grubu olusturmustur. Ayrica, Fransa
(INRA), Hindistan, Ispanya, Libya, Irak, Suriye, Fas, Tunus, Afganistan, Suudi
Arabistan, Sudan, Misir gibi degisik iilkelerden acur genotipleri istenmis ve
calismaya eklenmistir. Caliymada kullanilan bitkisel materyalin listesi Cizelge 3.1°de

sunulmustur.
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Cizelge 3.1. Calismada Kullanilan Bitkisel Materyalin Listesi

No Kodu Alindig Yerdeki ismi Materyalin Saglandig Yer
AC 1 Beyaz Acur Kisa TAEK, Ankara
1 Meyve
AC 2 Beyaz Acur Uzun TAEK, Ankara
2 Meyve
Siyah Acur
3 AC3 AN Tipi TAEK, Ankara
Siyah Acur

4 AC 4 Kulzagag Tipi TAEK, Ankara

5 ACS Hitta Birecik, Sanlwurfa

6 AC6 Hitta Birecik, Sanlwurfa

7 AC7 Kiziloren 1 Incesu, Kayseri

8 AC 8 Kiziloren 2 Incesu, Kayseri

9 ACO Kiziloren 3 Incesu, Kayseri

10 AC 10 Isparta 1 SDU, Isparta

11 AC 11 Isparta 2 SDU, Isparta

12 AC 13 Isparta 4 SDU, Isparta

13 AC 14 Midyat 1 Midyat, Mardin

14 AC 15 Midyat 2 Midyat, Mardin

15 AC 16 Adana Karsiyaka, Adana
16 AC 17 Diyarbakir 1 KTAE, Kahramanmaras
17 AC 18 Diyarbakir 2 KTAE, Kahramanmaras
18 AC 20 Minehdyiik KTAE, Kahramanmaras
19 AC 21 Urfa KTAE, Kahramanmaras
20 AC 22 Kilis 1 KTAE, Kahramanmaras
21 AC 23 Kilis 2 KTAE, Kahramanmaras
22 AC 24 TR 47842 ETAE, Izmir

23 AC 25 TR 48637 ETAE, Izmir

24 AC 26 TR 40308 ETAE, Izmir

25 AC 28 TR 35301 ETAE, Izmir

26 AC 30 TR 47818 ETAE, Izmir

27 AC 31 TR 40517 ETAE, Izmir

28 AC 32 TR 47782 ETAE, {zmir

29 AC 33 TR 47808 ETAE, Izmir

30 AC 36 TR 47782 ETAE, izmir

31 AC 38 TR 40328 ETAE, Izmir

32 AC 40 TR 48612 ETAE, izmir

33 AC41 TR 48643 ETAE, izmir

11
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Cizelge 3.1.”in Devam
34 AC 42 TR 47807 ETAE, izmir
35 AC 44 TR 26439 ETAE, Izmir
36 AC 45 TR 40398 ETAE, izmir
37 AC 46 TR 51027 ETAE, Izmir
38 AC 47 TR 51559 ETAE, izmir
39 ACS51 Hitta Birecik, Sanlwurfa
40 AC 54 Adsiz Gozpinar-Kurtalan, Siirt
41 AC 55 Adsiz Nusaybin—Ciﬁzr Igiarfayolu—Clglr,
42 AC 56 Adsi1z Nigde-Nevsehir arasi
43 AC 60 Tiylii Acur Birecik, Sanlurfa
44 AC 61 Ames 20443, Hindistan INRA, Fransa
45 AC 62 Ames 20836, Hindistan INRA, Fransa
46 AC 63 Cohombro, Ispanya INRA, Fransa
47 AC 64 Cum 309, Libya INRA, Fransa
48 AC 65 Cum 350, Irak INRA, Fransa
49 AC 66 Cum 353, Irak INRA, Fransa
Damascus Long Gren,
50 AC 67 Suriye INRA, Fransa
51 AC 68 Faggous, Fas INRA, Fransa
52 AC 69 Fagus, Libya INRA, Fransa
53 AC 70 Fakouss, Tunus INRA, Fransa
54 AC71 Fakouss Syrie 1, Suriye INRA, Fransa
55 AC T2 Fegouss 1, Fas INRA, Fransa
56 AC73 Fqus, Tunus INRA, Fransa
57 AC 74 PI 176949, Tiirkiye INRA, Fransa
58 AC75 P1 220170, Afganistan INRA, Fransa
59 AC 76 PI 222187, Afganistan INRA, Fransa
60 AC77 P1 245735, Tiirkiye INRA, Fransa
61 AC 78 PI 525133, Misir INRA, Fransa
62 AC79 Saudi, Suudi Arabistan INRA, Fransa
63 AC 80 Shendi, Sudan INRA, Fransa
64 AC 81 Silka, Sudan INRA, Fransa
65 AC 82 Sm Egypt, Misir INRA, Fransa
66 AC 83 Serpent Vegetal 1 INRA, Fransa
ME 0733 = Fazaizabadi,
67 KAV-176 C.melo var. flexuosus INRA, Fransa

12
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Cizelge 3.1.”in Devam

ME 0491 = snakemelon,
68 KAV-188 C.melo var. flexuosus INRA, Fransa
69 KAV-52 Acur Kavunu Balikesir
70 | KAV-105 Kirkagag 637 ETAE, izmir
ME 0516 = Honeydew
KAV-177 Green Flesh, C.melo INRA, Fransa
71 var. inodorus
ME 1000 = Vedrantais,
KAV-190 C.melo var. INRA, Fransa
72 cantalupensis
73 | Kav-175 | MEO705=Cuba l, INRA, Fransa
C.melo var.chito
74 | KAV-130 | ME08S7=MRI, INRA, Fransa
C.melo var.momordica
ME 0594 =PI
75 KAV-183 | 414723G, C.melo var. INRA, Fransa
momordica
ME 1134 = Queen’s
76 KAV-186 | Pocket Melon, C.melo INRA, Fransa
var. dudaim
ME 0241 = Shiro Uri
77 KAV-187 | Okayama, C.melo var. INRA, Fransa
conomon
78 Hivar Cucumis sativus cv. Eastern Seed-Cukurova Tohum
Y Beith Alpha Adana
3.2. Yontem

3.2.1. Morfolojik Karakterizasyon

Tohumlar 12.02.2007°de 2 kisim torf:1 kisim perlit doldurulmus 45°1i gozlere

sahip viyollere her genotipten 10’ar adet olacak sekilde ekilmistir. Bitkiler ilk gercek

yaprakli oldugu donemde fide gozlemleri ile birlikte fidelikte hipokotil ve kotiledon

Olctimleri yapilmistir (Solmaz ve ark., 2004). Dikim biiyiikliigiine ulasan fidelerden 5
adedi 20.03.2007°de (1 — 0.4) x 0.4 m mesafelerle seraya dikilmistir. Bitkiler askida

tek govdeli olarak yetistirilmis ve gerekli bakim islemleri yapilmistir. Sekil 3.1.°de

13
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morfolojik karakterizasyon caliymalarinin yapildig1 seradan genel bir goriiniim

sunulmustur.

Sekil 3.1. Acur Bitkilerinin Yetistirildigi Seradan Bir Goriiniim

Calismada yapilan gozlemler UPOV (Uluslararast Yeni Bitki Cesitlerini
Koruma Birligi)'ca kurallar1 belirlenmis olan, Tarim ve Koyisleri Bakanligi'nca
Tiirkce'ye uyarlanarak 12 Ekim 1998 tarihinde ve 23491 sayili Resmi Gazete'de yer
alarak yiiriirliige giren, "Bitki Ozellik Belgeleri Hakkinda Teblig" e gore yapilmustir.
Genotipler 3'u fide, 1'i bitki, 9'u yaprak, 1’1 cicek, 36's1t meyve ve 4'ii tohumlarda
olmak iizere Cizelge 3.2°de verilen toplam 54 adet 6zellik bakimindan karakterize
edilmistir. Ancak fide asamasindan sonra serada gelisme gostermeyen A-9, A-10, A-
11, A-22, A-24, A-26, A-28, A-36, A-42, A-45, A-46, A-65, A-70, A-71, A-76, A-

79, A-83 ve K-52 genotiplerinde dl¢iim ve gbézlem yapilamamistir.

14
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Cizelge 3.2. Denemede Kullanilan Modifiye Edilmis UPOV Ozellik Belgesi

Ozellikler

Aciklamalar

Not

1. Fide devresi: Hipokotil uzunlugu (ilk
yapraktan itibaren)

cok kisa
kisa

orta
uzun

cok uzun

O J DN W =

2. Fide devresi: Kotiledon biiyiikliigii
(1'deki gibi)

cok kiigtik
kiigiik
orta
biiyiik
cok biiyiik

3. Fide devresi: Kotiledonlarin yesil
rengi (1'deki gibi)

acik
orta
koyu

4. Bitki: Ana govde ilizerinde bogum
sayist (ilk siiliik dahil)

birkac tane
orta
cok

5. Yaprak ayasi: Biyiiklugi

ufak
orta
biiyiik

6. Yaprak ayasi: Yesil renk

acik
orta
koyu

7. Yaprak sayis1: Loblarin gelisimi

zayif
orta
kuvvetli

8. Yaprak ayas1: U¢ lobun uzunlugu

kisa
orta
uzun

9. Yaprak ayas1: Kenarda dislilik

zayif
orta
kuvvetli

10. Yaprak ayasi: Kenarda dalgalilik

zayif
orta
kuvvetli

11. Yaprak ayas1: Kabarciklilik

zayif
orta
kuvvetli

12. Yaprak sapr: Durumu (iiciincii
yaprakta)

15
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Cizelge 3.2.’nin Devam

13. Yaprak sapr: Uzunlugu

kisa
orta
uzun

14. Cicek Durumu: Cinsiyeti

monoik
andromonoik

15. Meyve: Kabuk zemin rengi
(olgunluk 6ncesi)

beyaz
sar1
yesil
gri-yesil

16. Meyve: Zemin renginin olgunluk
oncesi yogunlugu

acik
orta
koyu

17. Meyve: Uzunlugu

cok kisa
kisa

orta
uzun
cok uzun

18. Meyve: Cap1

cok dar
dar

orta
genis
cok genis

19. Meyve: Uzunluk cap orani

cok kiigtik

cok kiigtik-kiiciik
arast

kiigiik
kiigiik-orta arasi
orta

orta-biiyiik arasi
biiyiik
biiyiik-cok biiyiik
arast

cok biiyiik

N =[O JWUNWF| OJWUVNWRFRI~JWUVWAQWNDDRND=RS 3w

(o BN Ie) NV, IF SRV}

20. Meyve: Maksimum genislik durumu

cicek ucuna dogru
merkezde
sap ucuna dogru

21. Meyve: Uzunlamasma sekli

16

oval
yuvarlak
yumurta
eliptik
basik oval
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Cizelge 3.2.’nin Devam
22. Meyve: Olgun meyve zemin rengi beyaz 1
sar1 2
sar1-yesil 3
yesil 4
koyu sar1 5
23. Meyve: Olgunluk doneminde zemin | agik 3
rengi yogunlugu orta 5
koyu 7
24. Meyve: Kabukta ikincil renkler yok 1
(¢cizgi renkleri harig) mevcut 9
25. Meyve: Kabuktaki ikincil renklerin | noktalar seklinde 1
dagilimi (24'deki gibi) noktalar ve lekeler 2
seklinde
26. Meyve: Noktalarin yogunlugu seyrek 3
orta 5
yogun 7
27. Meyve: Lekelerin yogunlugu seyrek 3
orta 5
yogun 7
28. Meyve: Cicek sap1 uzunlugu kisa 3
orta 5
uzun 7
29. Meyve: Meyvelerden 1cm uzaklikta | ince 3
meyve sap1 kalinligi orta 5
kalin 7
30.Meyve: Meyve sapmda kopma yok 1
mevcut 9
31. Meyve: Meyve sapinda kolay kopma | zayif 3
orta 5
kuvvetli 7
32. Meyve: Taban sekli sivri uglu 1
yuvarlak 2
diiz 3
33. Meyve: Siirgiin ucu sekli sivri 1
yuvarlak 2
yassi 3
34. Meyve: Pistilin ebat1 kiigiik 3
orta 5
biiyiik 7
35. Meyve: Oluklar: yok 1
var 9
36. Meyve: Oluklar arasinda maksimum | dar 3
genislik orta 5
genis 7
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Cizelge 3.2.’nin Devam

37. Meyve: Oluklarin genisligi

dar
orta
genis

38. Meyve: Oluklarin derinligi

cok yiizeysel
yiizeysel
orta

derin

cok derin

39. Meyve: Yiizeyde kirigiklik,
putiirliiliik

yok veya ¢ok zayif
zayif

orta

kuvvetli

cok kuvvetli

40. Meyve: Citi olusumu

yok
var

41. Meyve: Citi tabakasinin kalinlig

cok ince
ince

orta
kalin

cok kalin

42. Meyve: Citi olusumunun sekli

kiigiik noktalar
seklinde

cizgi seklinde
ag seklinde

=[O J DN W= O =[O JWUn WO JWL WkFIJ WL W

43. Meyve: Olusan ¢itinin yogunlugu

cok seyrek
seyrek
orta
yogun
cok yogun

44. Meyve: Oluk rengi

beyaz
sar1
portakal

yesil

45. Meyve: Oluk renginin yogunlugu

acik
orta
koyu

46. Meyve: Enine kesitte maksimum
meyve eti genisligi

ince
orta
kalin

47. Meyve: Enine kesitte maksimum
kabuk kalinlig1

ince
orta
kalin

18

N N WJW0N WY DWW W= O W —WIN




3. MATERYAL ve YONTEM Murat Talha KOSE

Cizelge 3.2.’nin Devam

48. Meyve: Meyve eti rengi krem
yesil
portakal
49. Meyve: Meyve eti rengi yogunlugu | acik

orta

koyu

50. Meyve: Meyve eti dis kabuk rengi krem
yesil
portakal
51. Tohum: Iriligi cok kiiciik
kiigiik
orta
biiyiik
cok biiyiik

O W =] W= WU WL N —

52. Tohum: Hilum sonu sekli sivri uglu
kiit uclu
53. Tohum: Enine kesit sekli dar eliptik
eliptik

54. Tohum: Rengi fildisi
krem sar1

N =[N =N =

Ayrica her genotipteki tiim bitkilerde 09.03.2007 tarihinde fidelikte kotiledon
genisligi (cm), kotiledon uzunlugu (cm) ve hipokotil uzunlugu (cm); serada
05.05.2007 tarihinde, bitki boyu (cm), ana govde c¢apt (mm), bogum sayisi
(adet/bitki), yaprak genisligi (cm), yaprak uzunlugu (cm), yaprak sapr uzunlugu

(cm), yumurtalik uzunlugu (mm) ve yumurtalik capi (mm) 6l¢timleri yapilmustir.
3.2.2. RAPD Markorleri ile Genetik Karakterizasyon
3.2.2.1. DNA izolasyonu

Genotiplere ait morfolojik karakterizasyon i¢in ekilen tohumlardan olusan

fideler 2-3 yaprakli asamaya ulastiginda DNA izolasyonu icin Ornekler aliarak

aliiminyum folyoya sarilip, sivi azotta -196°C’de dondurularak -85°C’de muhafaza
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edilmistir. DNA izolasyonunda Dneasy Plant Mini Kit (Qiagen S.A.) kullanilmis ve

izolasyon Onerilen sekilde gerceklestirilmistir.

10.

11.

12.

13.

Bu yonteme gore;

Yaprak ornekleri porselen havan icerisinde siv1 azotla ogiitiiliir.

20 mg kuru yaprak dokusu ependorf tiip icerisine aktarildiktan sonra iizerine
400 ul Buffer API1 (ekstraksiyon buffer) ve 4 ul RNase eklenir ve kuvvetli
sekilde vortex yardimiyla karistirilir.

Tiipler 10 dakika boyunca 65°C’de inkiibe edilir ve inkiibasyon sirasinda 2-3
defa karistirilir.

Karisima 130 pl Buffer AP2 eklenir ve 5 dakika siire ile buz iizerinde
bekletildikten sonra 14.000 rpm'de 5 dakika siireyle santrifiigasyon islemi
yapilir.

Tiipler igerisindeki sivi kisim 6zel tiiplere aktarilir ve 2 dakika siireyle 14.000
rpm'de santrifiigasyon islemi gerceklestirilir.

Siiziilen s1v1 kisim yeni bir ependorf tiipe aktarilir.

Siiziik igerisine 675 pul Buffer AP3 eklenir.

Elde edilen karistm Dneasy mini tiiplere aktarilir ve 1 dakika siireyle 8000
rpm'de santrifiigasyon islemi gerceklestirildikten sonra, sivi  kisim
uzaklastirilir.

8. asama tekrarlanir.

Kolon yeni bir 2 ml'lik toplama tiipiine aktarilir, iizerine 500 ul Buffer AW
eklenir, 1 dakika siireyle 8000 rpm'de santrifiigasyon islemi
gerceklestirildikten sonra sivi kisim uzaklagtirilir.

Kolona yeniden 500 pulBuffer AW eklenir, 2 dakika siireyle maksimum hizda
santrifiigasyon islemi yapildiktan sonra siiziilen sivi kisim uzaklastirilir ve
toplama tiipii atilir.

Kolon yeni bir ependorf tiip igerisine aktarilir ve iizerine 65°C’de 1sitilmis 40
ul Buffer AE eklendikten sonra 5 dakika oda sicakliginda bekletilir ve 1
dakika siireyle 8000 rpm’de santrifiigasyon islemi gerceklestirilir.

12. asama tekrarlanir.
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[zole edilen DNA’larin  miktar ve Kkaliteleri Nanodrop ND-1000

spektrofotometrede olciilmiistiir ve DNA’lar -20 °C’de muhafaza edilmistir.

3.2.2.2. RAPD Analizinde Kullanilan Primerler

Acurda genetik karakterizasyon RAPD markor teknigi ile arastirilmustir.
Calismada 48 primer (OPAA1, OPAA2, OPAA6, OPAAI18, OPACS, OPACT,
OPACS8, OPACY9, OPACI11, OPACI3, OPACl16, OPAF3, OPAF6, OPAF7,
OPAF10, OPAF11, OPAF13, OPAF19, OPAH4, OPAH6, OPAHS, OPAHI2,
OPAH15, OPAHI16, OPAH17, OPAH18, OPAHI19, OPAIl, OPAIS5, OPAI7,
OPAI10, OPAI12, OPAI13, OPAJ3, OPAJS, OPAJ15, OPAJ18, OPAK4, OPAKS,
OPAK7, OPAKS, OPAKY9, OPAKI12, OPAK15, OPAK18, OPB4, OPB6, OPB10)
denenerek, polimorfik olanlar c¢alismada kullanilmigtir. Primerler Operon
Technologies (Almeda CA) firmasindan temin edilmistir. Ayrica daha 6nce yapilan
caligmalarda polimorfik olarak bulunan OPB12 ve OPAJ18 (Lopez-Sese ve ark.,
2002) primerler de kullanilmistir. Kullanilan primerler ve bunlara ait baz dizilimleri

Cizelge 3.3’de verilmistir.

Cizelge 3.3. RAPD analizlerinde kullanilan primerler

Primer Kodlar1 Baz (I;;l?,;ﬂeri Primer Kodlar1 Baz (I;;l?,;ﬂeri
OPAA2 GAGACCAGAC OPAI7 ACGAGCATGG
OPACS5 GTTAGTGCGG OPAII0 TCGGGGCATC
OPAC7 GTGGCCGATG OPAJ18 GGCTAGGTGG
OPAC8 TTTGGGTGCC OPAK4 AGGGTCGGTC
OPACY9 AGAGCGTACC OPAKO9 AGGTCGGCGT
OPAC13 GACCCGATTG OPB4 GGACTGGAGT
OPAF6 CCGCACTCTG OPB10 CTGCTGGGAC
OPAF7 GGAAAGCGTC OPB12 CCTTGACGCA
OPAH15 TGTGGCCGAA
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3.2.2.3. DNA Amplifikasyonu (PCR)

Izole edilen DNA’lar seyreltilerek sentetik olarak hazirlanmis olan RAPD
primerleri ve reaksiyon komponentleri ile karigtirilarak Sekil 3.2°de goriilen
Eppendorf marka “termalcycler” icerisinde reaksiyona sokulmustur. PCR reaksiyon

kosullar1 ve PCR dongiisii asagida verilen yonteme gore yapilmistir.

Sekil 3.2. DNA’nm Cogaltildigi PCR Cihazi

Reaksiyon Kosullar:
Her biri 0.2 ml'lik 8'li tip igerisine; 3 ul genomik DNA (5 ng), 6 ul 2X

PCRmix (Fermentas), 0.5 ul MgCl, (Fermentas), 0.05 ul Taq polimeraz (Fermentas),
1.45 pl ddH,O, 1 pl primer (20 ng) (Operon) koyularak toplam 12 plolacak sekilde
ayarlanmustir.

PCR Dongii Programu:

94°C 2 dk 6n denatiirasyon, 94°C 2 dk DNA'nin ¢ift iplik¢iginin ayrilmasi

"denaturation', 37°C 1 dk primer baglanmasi 'annealing', 72°C 2 dk yeni
iplik¢igin yazilimi "extension'’, 55 dongii, 72°C 6 dk son yazilim, 4°C oo seklinde

ayarlanmustir.
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3.2.2.4. Agaroz Jel Elektroforez

PCR’den elde edilen iiriinlerin iizerine 3 pl 6X yiikleme solusyonu eklenerek
toplam 15 pl PCR iiriinii % 1.5 agarose jelin (jel i¢cine 0.5 mg/ml ethidium bromide
eklenmis) yiikleme kuyucuklarina yiiklenip Sekil 3.3’de goriilen elektroforez
tanklarinda 3.5 saat 70 volt altinda kosturulmus ve UV altinda fotograflar: bilgisayar
yardimiyla ¢ekilmistir. Cekilen jel resimlerinden OPB10 primerine ait resim Sekil

3.4’de sunulmustur.

Sekil 3.3. Elektroforez Tanki
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Sekil 3.4. OPB10 Primerine Ait Jel Resmi

3.2.2.5. Verilerin Analizi ve Dendongramlarin Olusturulmasi

Calismada kullanilan acur, kavun ve hiyar genotipleri 54 6zellik bakimindan
UPOV deskriptoriine gore siniflandirildiklarindan, elde edilen veri dosyasi kategorik
degiskenler icermistir. Bu yiizden, bu veri dosyasi ¢oklu degisken analizlerinden
kiimeleme (clustering) ve temel koordinatlar (principle coordinate) analizlerine tabi
tutulmuslardir. Analizler, NTSYS programi (Rohlf, 1998) kullamilarak yapilmistir.
Veri dosyasindan Oncelikle Jaccard katsayisi kullanilarak bir benzerlik matriksi
olusturulmustur. Bu matriks kiimeleme analizi icin kullamilarak UPGMA
(Unweighted Pair Group Method using Arithmetic Average) metodu ile bir
dendrogram elde edilmistir. Elde edilen dendrogramin benzerlik matriksini ne dlgiide
temsil ettigi Mantel’in Matriks Benzesme testi (Mantel’s matrix correspondence test)
ile test edilmistir (Mantel, 1967). Bu test sonucunda cophenetic correlation

coefficient, r, degeri elde edilmistir. Temel koordinat analizi i¢in de aym1 benzerlik
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matriksi kullanilmis, elde edilen temel koordinatlar iizerinde genotiplerin dagilimlar:
grafik yoluyla belirlenmistir.

Elektroforez sonucunda agaroz jelde her bir primer i¢in olusan bantlarin
degerlendirilmesinde 1kb DNA markir kullanilmigtir. Bu markirlarm 300 ile 1500 bp
arasinda c¢ikan bantlar degerlendirmeye almmustir. Cekilen jel resimlerinden elde
edilen sonuglar da bant varligi durumunda (1), yoklugu durumunda (0) ve
amplifikasyonun olmadig1 durumlarda (9) degeri verilecek sekilde Microsoft Excel
programina girilerek bir tablo olusturulmustur. Bu tablo, kiimeleme (cluster) ve
temel koordinat (principle coordinate) analizlerine tabi tutulmustur. Bu analizler
NTSYS (Rohlf, 1998) adh bilgisayar paket programi ile yapilmistir. Morfolojik
testlerde oldugu gibi oncelikle Jaccard yontemi kullanilarak bir benzerlik matriksi
olusturulmus ve bu matriks kullanilarak UPGMA metodu ile dendogramlar elde
edilmistir. Benzerlik matriksi ile dendogramin ne 6lgiide birbirine benzedikleri ise

yine Mantel’in Matriks Benzesme testi kullanilarak hesaplanmistir (Mantel, 1967).
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4. BULGULAR VE TARTISMA

4.1. Morfolojik Karakterizasyon Cahsmalar1 Bulgulan

Morfolojik karakterizasyona iliskin farkli bolgelerden ve Uluslararasi Kavun
Gen Bankasi araciligiyla farkl iilkelerden temin edilen 68 acur, 9 kavun ve 1 hiyar

ile yapilan caligmadan elde edilen bulgular asagida sunulmustur.

4.1.1. UPOYV Deskriptoriine Gore Yapilan Gozlemlerin Bulgular

Tiirkiye’nin farkli bolgelerinden ve Fransa Diinya Kavun Gen Bankasimdan
temin edilen 68 acur, 9 kavun ve 1 hiyar genotiplerinden seraya dikimi yapilabilen
60 genotipte UPOV’a gore 54 6zellik bakimindan yapilan morfolojik karakterizasyon
sonucunda elde edilen rakamlar, Microsoft Excel programina girilmis ve sonuglari
Cizelge 4.1°de sunulmustur. Cizelgeden de incelenebilecegi gibi, fidelerde hipokotil
uzunlugu 5 (% 8.3) genotipte kisa, 15 (% 25) genotipte orta, 27 genotipte (% 45)
uzun ve 13 (% 21.7) genotipte ise ¢ok uzun olarak degerlendirilmistir. Kotiledon
biiyiikliigli incelendiginde, genotiplerin 1’inin (% 1.7) cok kiigiik, 4’liniin (% 6.7)
kiiciik, 17’sinin (% 28.3) orta, 37 sinin (% 61.6) biiyiik ve 1’inin (% 1.7) ¢ok biiyiik
oldugu tespit edilmistir. Kotiledonlarin tamami yesil renkli olup, renk diizeyleri
hepsinde orta olarak gozlenmistir. Ana govde tizerindeki bogum sayis1 10 genotipte
(% 16.7) birkac tane, 24 genotipte (% 40) orta ve 26 genotipte (% 43.3) ¢ok olarak
degerlendirilmistir.

Genotipler yaprak ayasi biiyiikliigii bakimindan degerlendirildiginde 14 (% 23.3)
genotip ufak, 28 (% 46.7) genotip orta ve 18 (% 30) genotip biiyilk olarak
degerlendirilmistir. Yaprak ayasi yesil rengi 4 (% 6.7) genotipte agik, 44 (% 73.3)
genotipte orta ve 12 (% 20) genotipte koyu olarak gozlenmistir. Yaprak ayasi kenarmnda
dalgalanma 13 genotipte (% 21.7) zayif, 31 genotipte (% 51.7) orta ve 16 genotipte (%
26.6) kuvvetli olarak saptanmustir. Yaprak ayasi kabarcikliligi 17 genotipte (% 28.3)
zayif, 37 genotipte (% 61.7) orta ve 6 genotipte (% 10) kuvvetli olarak gozlenmistir.
Yaprak sapt durumu 55 (% 91.7) genotipte yar1 dik ve 5 (% 8.3) genotipte yatay olarak
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tespit edilmistir. Yaprak sap1 uzunlugu 19 genotipte (% 31.7) kisa, 28 genotipte (% 46.6)
orta ve 13 genotipte (% 21.7) uzun olarak gozlenmistir.
Cigeklerin cinsiyeti 11 (% 18.3) genotipte andromonoik, 49 (% 81.7)
genotipte monoik olarak tespit edilmistir.
Kabuk zemin rengi 55 (% 91.7) genotipte yesil, 1 (% 1.7) genotipte beyaz, 4 (%
6.6) genotipte gri-yesil olarak bulunmustur. Meyve zemin rengi olgunluk Oncesi
yogunlugu 35 (% 58.3) genotipte acik, 10 (% 16,7) genotipte orta ve 15 (% 25)
genotipte koyu olarak degerlendirilmistir. Meyve uzunlugu incelendiginde, 6 (% 10)
genotip kisa, 13 (% 21,7) genotip orta, 30 (% 50) genotip uzun ve 11 (% 18.3)
genotip ¢ok uzun olarak Olciilmiistiir. Meyve capinda ise 10 genotip (% 16.7) ¢ok
dar, 36 genotip (% 60) dar ve 14 genotip (% 23.3) orta olarak belirlenmistir. Meyve
maksimum genislik durumuna bakildiginda, 1 (% 1.7) genotipte sap ucuna dogru, 12
(% 20) genotipte ¢igek ucuna dogru ve 47 (% 78.3) genotipte ise merkezde oldugu
gozlenmistir. Meyvenin uzunlamasina sekli 1 (% 1.7) genotipin yumurta seklinde, 3
(% 5) genotipin yuvarlak ve 56 (% 90.3) genotipin ise oval oldugu belirlenmistir.
Olgun meyvede zemin renklerine bakildiginda, 2 (% 3.3) genotipin beyaz, 9 (% 15)
genotipin sar1, 1 (% 1.7) genotipin koyu sar1 ve 48 (% 80) genotipin ise yesil oldugu
goriilmiistiir. Meyve kabugunda ikincil renkler incelendiginde 34 (% 59.6) genotipte
yok, 23 (% 40.4) genotipte ise mevcut oldugu saptanmustir. Meyveler cicek sapi
uzunluklar1 bakimindan degerlendirildiginde, 11 (% 18.3) genotipin kisa, 36 (% 60)
genotipin orta ve 13 (% 21.7) genotip uzun olarak tespit edilmistir. Meyve sapinda
kopma incelendiginde 1 (% 1.7) genotipte mevcut, 59 (% 98,3) genotipte yok olarak
bulunmugstur. Meyvede taban sekli 4 (% 6.7) genotipte diiz, 22 (% 36.7) genotipte
yuvarlak ve 34 (% 56.6) genotipte sivri u¢lu olarak gozlenmistir. Meyvelerde siirgiin
ucu seklinin 5 (% 8.3) genotipte yassi, 9 (% 15) genotipte yuvarlak ve 46 (% 76.7)
genotipte sivri oldugu belirlenmistir. Meyvelerde pistilin ebat1 43 (% 71.7) genotipte
kiiciik, 15 (% 25) genotipte orta ve 2 (% 3.3) genotipte biiyiik olarak tespit edilmistir.
Meyve oluklarinm 40 (% 66.7) genotipte var oldugu belirlenirken, 20 (%
33.3) genotipte olmadig1 tespit edilmistir. Oluk tespit edilen 40 genotipin 39 (%
97.5)’unda oluklar dar, 1 (% 2.5) genotipte ise orta darlikta oldugu tespit edilmistir.
Meyve oluklariin derinligi incelendiginde 2 (% 5) genotipte ¢ok yiizeysel, 6 (% 15)
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genotipte yiizeysel, 11 (% 27.5) genotipte orta, 19 (% 47.5) genotipte derin ve 2 (%
5) genotipte ¢cok derin oldugu saptanmistir. Meyvede citi olusumu 4 (% 6.7)
genotipte varken, 56 (% 93.3) genotipte gozlenmemistir. Meyve enine kesitte
maksimum meyve eti genisliginin 52 (% 86.7) genotipte ince, 7 (% 11.6) genotipte
orta ve 1 (% 1.7) genotipte kalin oldugu belirlenmistir. Acur meyvelerinin tiimii
citisiz ve ince meyve etli olarak tespit edilmistir. Meyvenin enine kesitinde
maksimum kabuk kalinligi, 28 (% 46.7) genotipte ince, 27 (% 45) genotipte orta ve 5
(% 8.3) genotipte kalin olarak tespit edilmistir. Meyvelerde et rengi 45 (% 75)
genotipte yesil, 10 (% 16.7) genotipte portakal ve 5 (% 8.3) genotipte krem olarak
gozlenmistir. Meyvelerde et renginin yogunlugu 15 (% 25) genotipte acik, 41 (%
68.3) genotipte orta ve 4 (% 6.7) genotipte koyu olarak saptanmistir. Meyve eti dis
kabuk rengi ise 55 (% 91.6) genotipte yesil, 1 (% 1.7) genotipte portakal ve 4 (% 6.7)

genotipte krem olarak bulunmustur.

Genotiplere ait tohumlarmn 3’ii (% 5) cok kiiciik, 7’s1 (% 11.7) kiigiik, 25’1
(% 41.6) orta, 18’1 (% 30) biiyiik ve 7’si (% 11.7) c¢ok biiylik olarak gozlenmistir.
Tohumlarin rengine bakildiginda 45 (% 75) tanesinin fildisi ve 15 (% 25) tanesinin

krem sar1 oldugu belirlenmistir. Acur tohumlar: genel olarak fildisi rengindedir.

Sekil 4.1. ile 4.5. arasinda acur genotipine ait bazi resimler, Sekil 4.6. ile
4.13. arasinda kavun genotipine ait resimler ve Sekil 4.14.’de ise hiyar genotipi

sunulmustur.
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Cizelge 4.1. UPOV Deskriptoriine Gore Yapilan Morfolojik Gozlem Sonuglari
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A-4 Uzun |Biiyiik |Orta [BT | Kiiciik |Orta |Orta |Uzun |Kuv. [Kuv.
A-5 Uzun |Biiyiik |Orta [Cok |Orta |Orta |Zayif |Kisa |Zayif |Zayif
A-6 CU [Orta |Orta [Orta [Orta |Orta |Kuv. [Uzun [Orta |Orta
A-7 Uzun |Biiyiik |Orta [Cok |Orta |Orta [Orta |Orta [Zayif |Orta
A-8 Uzun |Biiyiik |Orta [Cok |Orta |Orta |Orta |Orta |Zayif |Zayif
A-13 CU |Biiyik |Orta [Orta |Orta |Orta [Orta |Orta [Kuv. |Orta
A-14  |Uzun |Biiyiik |Orta |Orta |Orta |Orta [Orta |Orta [Orta |Orta
A-15 Orta |Orta |Orta [BT |Kiigiik |Orta |Zayif |Kisa |Orta |[Orta
A-16 Uzun |Biiyiik | Orta [Orta |Kiiciik | Orta |Zayif |Kisa |Zayif [Kuv.
A-17 Uzun |Biiyiik | Orta [Cok |Orta |Orta |[Zayif |Kisa [Kuv. |Orta
A-18 CU |Biiyiik |Orta [Orta |Orta |Acik [Orta |Orta [Zayif |Orta
A-20  |Uzun |Biiyiik | Orta |Orta |Kiiciik | Koyu[Orta |Orta |[Zayif |Zayif
A-21 Kisa |Kiiciik |Orta [Orta |Orta |Koyu|Orta |Orta |Orta [Kuv.
A-23 Uzun |Biiyiik |Orta [Cok |Orta |Koyu|[Orta |Uzun |[Zayif |Orta
A-25 Uzun |Biiyiik | Orta [Orta |Biiyiikk |Orta [Orta |Orta [Orta |Orta
A-30 [CU [Biiyiik [Orta [Cok [Orta |Orta |Orta [Orta [Orta [Kuv.
A-31 Orta |Orta |Orta [Orta |Orta |Orta |Zayif |Uzun |Orta [Kuv.
A-32  |CU |Biiyiik|Orta |Cok |Orta |Orta [Orta |Orta [Zayif |Orta
A-33  |Uzun |Biiyiik |Orta |BT |Kiiciik |Orta |[Zayif |Kisa |[Zayif |Zayif
A-38 |Uzun |Biiyiik | Orta |Orta |Kiiciik |Orta [Orta |Orta |[Zayif |Orta
A-40  |Uzun |Biiyiik | Orta |Cok |Kiiciik |Orta [Kuv. |Orta [Orta |Orta
A-41 Uzun |Orta |Orta [BT |Orta |Orta [Orta |Orta [Kuv. |Orta
A-44 |CU |Orta |Orta |Cok |Orta |Orta [Orta |Kisa [Orta |Kuv.
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam

A-47 CU |Biiyiik |Orta [Cok |Biiyiikk |Orta |Kuv. |Uzun |Kuv. [Kuv.

A-51 CU | Biiyiik |Orta [Cok |Biiyiik | A¢ik [Orta |Orta [Zayif |Orta

A-54 |CU |Biiyiik |Orta |Orta |Kiiciik |Orta [Zayif |Kisa [Orta |Zayif

A-55 |Uzun |Biiyiik |Orta |Cok |Orta |Orta [Orta |Orta [Orta |Orta

A-56  |Uzun |Biiyiik |Orta |Cok |Orta |Orta |[Zayif |Kisa [Zayif |Zayif

A-60 Orta |Orta |Orta [Orta |Orta |Orta |Orta |Orta |Zayif [Kuv.

A-61 Kisa |Orta |Orta [BT |Biiyiik | Koyu|Zayif |Kisa |Orta |[Orta

A-62 Orta |Orta |Orta [Orta |Biiyiikk |Orta |Orta |Orta |Kuv. [Kuv.

A-63 |CU |Biiyiik | Orta |Cok |Biiyiik | Koyu[Orta |Orta [Orta |Orta

A-64 |Uzun |Biiyiik |Orta |Orta |Orta |Orta [Zayif |Kisa [Kuv. |Orta

A-66 Uzun |Biiyiik |Orta [Orta |Orta |Orta |[Zayif |Orta [Kuv. |Orta

A-67 Orta |Orta |Orta [Cok |Biiyiik|Orta |Zayif |Kisa |Orta |[Orta

A-68 |Uzun |Biiyiik | Orta |Cok |Biiyiik|Orta [Orta |Orta |[Zayif |Orta

A-69 |Uzun |Biiyiik | Orta |Cok |Biiyiik | Koyu[Orta |Orta [Orta |Kuv.

A-T72 Orta |Biiyiik |Orta [Cok |Biiyiikk|Orta |Orta |Orta |Orta |[Orta

A-73 Orta |Biiyiik |Orta [Orta |Biiyiik |Orta |Zayif |Kisa |Orta |[Orta

A-74  |Uzun |Biiyiik | Orta |Cok |Biiyiik |Orta |[Zayif |Kisa [Zayif |Zayif

A-75 CU | Biiyiik |Orta [Cok |Biiyiik |Orta |[Zayif |Kisa [Kuv. |Orta

A-T77 Uzun |Biiyiik | Orta [Orta |Biiyiik | Acik |Zayif |Kisa |Kuv. [Zayif

A-78 Uzun | Biiyiik | Orta [Cok |Biiyiik | Koyu[Orta |Orta [Zayif |Orta

A-80 Kisa [Orta |Orta [Orta |[Orta |Orta |Orta |Orta |[Orta |Orta

A-81 Orta |Orta |Orta [Cok |Orta |Koyu|Zayif [Kisa |Orta |Zayif

A-82 |Uzun |Biiyiik |Orta |Cok |Orta |Orta [Zayif |Kisa [Orta |Zayif

K-105 [Orta |Orta |Orta [Orta |Kiiciikk |Orta |Orta |Uzun |Kuv. [Kuv.

K-175 [Kisa |CK Orta [Orta |Kiiciik | Koyu [Zayif |Kisa [Orta |Orta

K-176 [CU |Kiiciik |Orta [Cok |Biiyiik |Orta |Zayif |Kisa |Orta [Kuv.

K-177 [Uzun |Biiyiik | Orta [Cok |Biiyiik |Orta [Orta |Orta [Kuv. |Orta

K-180 [Orta |Orta |Orta [BT |Kiiciikk |Orta |Kuv. |Orta |Orta [Kuv.

K-183 |[Orta [Orta |[Orta |BT Orta |[Orta |Orta |Orta |Kuv. |Orta

K-186 [Kisa |Kiiciik |Orta [Orta |Orta |Acik [Orta |Orta [Orta |Orta

K-187 [Orta |Kiiciik |Orta [Orta |Kiiciik | Koyu|Orta |Orta |Orta [Kuv.

K-188 [CU |CB Orta [BT |Orta |Orta |Zayif |Kisa [Zayif |Orta

K-190 [Orta |Orta |Orta [Cok |Orta |Orta |Orta |Orta |Orta [Kuv.

H Orta |Biiyiikk |Orta [BT |Biiyiik | Koyu|Kuv. |Uzun |Kuv. [Kuv.

CU: Cok Uzun, CK: Cok Kiiciik, CB: Cok Biiyiik, BT: Birka¢ Tane, Kuv.: Kuvvetli
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam
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A-1 Zayif |[YD |Kisa [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |Dar |BCBA (M
A-2 Kuv. [YD |Kisa |TE [Yesil |Acik |Orta [Dar |Biyiik |M
A-3 Zayif |[YD |Kisa [TE |Yesil |Koyu [Uzun |Orta|Biiyik (M
A-4 Orta [YD |Kisa [A GY [Orta |Orta [Orta|OBA |M
A-5 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |Dar |BCBA (M
A-6 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Orta [Dar |Biiyiik |M
A-7 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Orta [Dar |Biiyiik |M
A-8 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |[BCBA |M
A-13 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |[BCBA |M
A-14 Orta [YD |Kisa |TE [Yesil |Acik |CU [Dar |CB CUD
A-15 Orta [YD |Kisa [A Yesil |Koyu |Kisa [Orta|Orta M
A-16 Orta [YD |Kisa |TE [Yesil |Acik |Uzun |[Dar |Biyik |M
A-17 Orta [YD |Kisa [A Yesil |Koyu |Orta [Orta|]OBA |M
A-18 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |CD |BCBA (M
A-20 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |Dar |BCBA (M
A-21 Orta |YD |Orta |A Yesil [Orta [Kisa [Dar |OBA |M
A-23 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [CU |Dar |CB CUD
A-25 Zayif |YD |Uzun [TE |Yesil |A¢ik [CU |Dar |CB CUD
A-30 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |Dar |BCBA (M
A-31 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [CD |CK M
A-32 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |Dar |BCBA (M
A-33 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Koyu |Uzun |[Dar |Biyik |M
A-38 Kuv. [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |[BCBA |CUD
A-40 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |[BCBA |M
A-41 Orta [YD |Kisa [A Yesil |Koyu |Kisa [Dar |[OBA |M
A-44 Orta |[Yatay |Uzun |TE [Yesil |Orta |Orta [Dar |[OBA |M
A-47 Orta [YD |Uzun |TE |Yesil |Acik |CU [Dar |CB M

31



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam

A-51 Zayif [YD [Uzun [TE Yesil [Acik [Uzun [Dar |OBA |M
A-54 Orta [YD |Kisa |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |Biyik |M
A-55 Orta [YD |Kisa |TE [Yesil |[Koyu |Orta [Orta|OBA |M
A-56 Zayif [YD [Kisa [TE Yesil [Koyu [Uzun [Dar |OBA |M
A-60 Orta |YD |Kisa |A Yesil [Orta [Orta [Orta)OBA |M
A-61 Kuv. [YD |Kisa |TE |[Yesil |Koyu |Uzun [CD |CB CUD
A-62 Orta [YD |Uzun |[TE [Yesil |Acik |CU [CD |[BCBA |CUD

A-63 Orta [YD |Uzun |TE [Yesil |Acik |CU [CD |[CB M
A-64 Kuv. [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Orta [Dar |Biiyiik |M
A-66 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [CD |BCBA |CUD
A-67 Orta [YD |Orta |TE |[Yesil |Acik |CU [CD |CB M
A-68 Zayif [YD [Uzun [TE Yesil [Orta [Kisa [Dar |OBA |[CUD
A-69 Orta [YD |Orta [A Yesil |Koyu |Uzun [Orta|OBA |CUD
A-72 Orta |YD |Uzun |TE Yesil [Orta [Uzun [Dar |[BCBA [SUD

A-73 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |[BCBA |M
A-T74 Zayif |YD |Uzun [TE |Yesil |Koyu [Uzun |Orta| BCBA (M
A-75 Orta [YD |Uzun |[TE |[Yesil |Acik |CU [CD |CB M
A-T77 Orta [YD |Orta |TE [Beyaz|Orta |Uzun [Orta|Biyik |M
A-78 Orta |Yatay |Uzun |TE Yesil [Koyu [Uzun [Orta|Biiyiik [CUD
A-80 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |Acik |Uzun [Dar |[BCBA |CUD
A-81 Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |CD |CB M
A-82 Orta [YD |Orta |TE [Yesil |[Koyu |CU [Dar |CB M
K-105 |Orta |YD |Kisa [A Yesil |Acik |Orta [Orta|Orta M
K-175 |Kuv. |Yatay |[Kisa [TE |Yesil |Koyu [CU |CD |Orta M
K-176 |Zayif |YD |Uzun [TE |Yesil |A¢ik [Uzun |Dar |BCBA (M
K-177 |Orta |YD |Uzun [A Yesil |Acik |Orta [Orta|]OBA |M
K-180 |Orta |YD |Kisa [TE GY [Orta |Orta [Orta|Orta M
K-183 |Zayif |[YD |Orta [TE |Yesil |Koyu [Uzun |Dar |Biiyik [M
K-186 |Zayif |Yatay |Orta [TE |Yesil |A¢ik [Kisa |Dar |Orta M
K-187 |Orta |Yatay |[Kisa [A GY [Orta |Uzun [Dar |[OBA |M
K-188 |Orta |YD |Orta [TE |Yesil |Orta [CU |Dar |CB M
K-190 |Orta |YD |[Kisa [A GY [Acik |Orta [Orta|Orta M

H Kuv. [YD |Orta |TE [Yesil |Koyu|Kisa [Dar |[OBA |CUD
Kuv.: Kuvvetli, YD: Yar1 Dik, TE: Tek Evcikli, A: Andromonoik, GY: Gri-Yesil, CU: Cok Uzun,
CD: Cok Dar, OBA: Orta-Biiyiikk Arasi, BCBA: Biiyiik-Cok Biiyiik Arasi, CB: Cok Biiyiik, M:
Merkezde, CUD: Cigek Ucuna Dogru, SUD: Sap Ucuna Dogru
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4. BULGULAR VE TARTISMA

Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam
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A-1 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Kisa |Orta |Yok
A-2 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Kalin | Yok
A-3 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Uzun |Orta | Yok
A-4 Oval [Sar1 |[Koyu | MEV [NS Yogun |- Orta |Orta [MEV
A-5 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-6 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-7 Oval |Sar1 |Acgik |MEV |NLS |Seyrek | Yogun|Orta [Ince |Yok
A-8 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Uzun |Orta | Yok
A-13 Oval [Yesil |Koyu [ Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-14 Oval [Yesil |Acik |- - - - Orta |Orta |Yok
A-15 Oval |Yesil |Koyu | MEV |NLS |Orta |Orta |Orta |Orta |Yok
A-16 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-17 Oval |Sar1 |Orta |MEV |NLS |Orta |Orta |Uzun|Kalin [ Yok
A-18 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Kalin | Yok
A-20 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-21 Oval |Yesil |Koyu | MEV |NLS |Orta |Orta |Orta |Orta [Yok
A-23 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Kisa |Orta |Yok
A-25 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-30 Oval [Yesil |Koyu |[MEV [N$ Yogun |- Orta |Orta |Yok
A-31 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Kisa |Orta |Yok
A-32 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-33 Oval [Yesil |Koyu |[MEV [N$ Yogun |- Kisa |Orta |Yok
A-38 Oval |Yesil |Acik | Yok |- - - Orta [Orta |Yok
A-40 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Uzun |Orta | Yok
A-41 Oval [Yesil |Koyu |- - - - Orta |Orta |Yok
A-44 Oval |Yesil |Orta |MEV [NLS |Seyrek | Yogun |Orta |Orta |Yok
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam

A-47 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Uzun |Orta | Yok
A-51 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Uzun |Orta | Yok
A-54 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-55 Oval |Yesil |Acik | Yok |- - - Uzun |[Orta |Yok
A-56 Oval [Yesil |[Koyu [MEV [NLS |Orta |Yogun|Orta |Orta |Yok
A-60 Oval [Yesil |Orta |[MEV [NLS |Yogun |Orta |Orta |Orta |Yok
A-61 Oval [Yesil |Koyu |[MEV [N$ Yogun |- Orta |Orta |Yok
A-62 Oval [Beyaz|Orta |Yok |- - - Uzun | Kalin | Yok
A-63 Oval |Yesil |Acik | Yok |- - - Orta [Orta [Yok
A-64 Oval |Yesil |A¢ik |MEV |NLS |Orta |Orta |Kisa |Orta |Yok
A-66 Oval |Yesil |Acik | Yok |- - - Orta [Orta |Yok
A-67 Oval [Beyaz |Koyu [ Yok |- - - Orta |Orta |Yok
A-68 Oval [Yesil |Acik |[MEV [NLS |Seyrek | Seyrek |Orta |Orta | Yok
A-69 Oval [Sar1 |Koyu [MEV [NLS |- Orta |Orta |Kalin | Yok
A-T72 Oval [Yesil |Koyu [MEV [NLS |Seyrek | Yogun |Orta |Kalin | Yok
A-73 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Kisa |Kalin | Yok
A-T74 Oval [Yesil |[Koyu [MEV [NLS |Yogun |Orta |Orta |Orta |Yok
A-75 Oval [Yesil |Acik |- - - - Uzun |Orta | Yok
A-T77 Oval [Sar1 |Ac¢ik [Yok |- - - Orta |Kalin | Yok
A-78 Oval [Yesil |Koyu | MEV [NS Yogun |- Uzun |Orta | Yok
A-80 Oval |Yesil |Acik | Yok |- - - Orta [Orta |[Yok
A-81 Oval [Yesil |Acik [Yok |- - - Uzun | Kalin | Yok
A-82 Oval [Yesil |Koyu [ Yok |- - - Orta |Orta |Yok
K-105 |[Oval |[Sar1 |Orta [MEV |NLS [Orta [Orta [Orta [Orta |Yok
K-175 |Y Sar1 [Koyu |MEV [NLS |- Orta |Kisa |Ince |Yok
K-176 |Oval |Yesil |A¢ik | Yok |- - - Orta |Kalin | Yok
K-177 |Oval |Sarn |Ag¢ik |Yok |- - - Orta |Orta |Yok
K-180 |YUV |Yesil |Koyu [MEV |NS Yogun |- Kisa |Orta |Yok
K-183 |Oval |Yesil |Koyu |[MEV |NLS [Yogun [ Yogun|Uzun|Orta |[Yok
K-186 |YUV |KoS |Koyu [MEV |NLS |- Yogun [Kisa |ince |Yok
K-187 |Oval |Yesil |A¢ik | Yok |- - - Kisa |Orta |Yok
K-188 |Oval |Yesil |Koyu [MEV |NS Yogun |- Uzun | Kalin | Yok
K-190 |YUV |Yesil |A¢ik | Yok |- - - Orta |Kalin | Yok
H Oval [Sar1 |Koyu [ Yok |- - - Kisa |Orta |Yok

MEV: Mevcut, NS: Noktalar Seklinde, NLS: Noktalar ve Lekeler Seklinde, Y: Yumurta,
YUV: Yuvarlak, KoS: Koyu Sar1
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam
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A-3 Zayif [ YUV |[Sivri |Kiigiik Orta |YVCZ | Yok

A-4 Orta |Diiz |Sivri |Biiyiik| Yok]|- - - Zayif | Yok

A-5 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Zayif [Yok

A-6 Zayif |SU |Sivri |Kiiciik | Var |Dar |Dar |YUZ |Zayif |Yok

A-7 Zayif [YUV|Sivri [Kiigiik [ Yok| - - - YVCZ | Yok

A-8 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-13 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Orta [Yok

A-14 Zayif | YUV |Sivri |Kiigiik | Var |Dar |Dar |YUZ |YVCZ | Yok

A-15 Zayif [YUV|Yasst [Orta |[Yok|- - - Zayif |Yok
A-16 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok
A-17 Zayif |[YUV|YUV [Orta [Yok|- - - YVCZ | Var

A-18 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Zayif [Yok

A-20 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Orta [Yok

A-21 Zayif [YUV|Sivri [Orta [Yok|- - - Orta [Yok

A-23 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-25 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-30 Zayif [SU |YUV [Kigiik [ Yok|- - - Zayif |Yok

A-31 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Zayif [Yok

A-32 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Zayif [Yok

A-33 Zayif |SU |Sivri |Kiigiik | Var |Dar |Dar |YUZ |Orta |Yok

A-38 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Orta [Yok

A-40 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Zayif [Yok

A-41 Zayif [YUV|Sivri [Orta [Yok|- - - Kuv. [Yok

A-44 Zayif |[SU |Sivri [Kigiik [ Yok| - - - Orta [Yok
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam

A-47 Zayif [YUV|Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [CDe |Zayif [Var

A-51 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Orta [Yok

A-54 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-55 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Yok| - - - Zayif |Yok
A-56 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Yok| - - - Orta [Yok
A-60 Zayif [Diiz |Yasst [Orta |[Yok|- - - Zayif | Yok
A-61 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Yok| - - - Zayif | Yok

A-62 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-63 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-64 Zayif [YUV|YUV [Orta [Yok|- - - Zayif | Yok

A-66 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Zayif [Yok

A-67 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-68 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-69 Zayif | YUV |Sivri |Orta | Yok|- - - YVCZ | Var

A-T72 Zayif [SU |Sivri [Kiigik [ Var [Dar [Dar [Derin|Orta [Yok

A-73 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-T74 Zayif [YUV |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Orta [Yok

A-75 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Kuv. [Yok

A-T77 Zayif [YUV|YUV |Orta |Var |Dar |Dar |YUZ |Zayif |Yok

A-78 Zayif | YUV |Sivri [Orta |[Var |Dar |Dar |YUZ |Zayif |Yok

A-80 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Orta |Orta [Yok

A-81 Zayif [SU |Sivri [Biiyiik [ Var [Genig [Dar [Derin|Zayif [Yok

A-82 Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Dar [Dar [Derin|Orta [Yok

K-105 |Zayif [Diiz |Sivri [Orta [Yok|- - - Kuv. [Yok
K-175 |Zayif [YUV|YUV [Kigiik [ Yok|- - - YVCZ | Yok
K-176 |Zayif [YUV|Yass1 [Orta |[Var [Dar [Dar [Derin|Zayif [Yok
K-177 |Zayif [YUV|Sivri [Orta [Yok|- - - Zayif |Yok
K-180 |Zayif [Diiz |Yass: [Orta |[Var [Orta [Dar [CY |YVCZ [Yok
K-183 |Zayif [YUV|YUV [Kiigiik [ Yok|- - - Zayif | Yok
K-186 |Zayif [YUV|YUV [Kiigiik [ Yok|- - - YVCZ | Yok

K-187 |Zayif [YUV|Yassi [Orta |[Var [Orta [Dar [CY |YVCZ [Yok

K-188 |Zayif [SU |Sivri [Kiigiik [ Var [Orta [Dar [CDe |Zayif [Var

K-190 |Zayif |YUV|YUV |Orta |[Var [Genis|Orta | YUZ |Zayif | Yok

H Zayif [YUV|YUV [Kiigiik [ Yok|- - - Zayif |Yok

YUZ: Yiizeysel, CY: Cok Yiizeysel, CDe: Cok Derin, YVCZ: Yok veya Cok Zayif, Kuv.: Kuvvetli,
CS: Cok Seyrek, SU: Sivri Uclu, YUV: Yuvarlak
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Cizelge 4.1.”in Devam
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A-1 - - - Yesil |Acik |Ince |Kalm |Yesil [Orta Yesil
A-2 - - - Yesil |Acik |Ince |[ince |Yesil |[Acik Yesil
A-3 - - - Yesil |Acik |Orta |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-4 - - - - - Ince |ince |Yesil |[Acik Yesil
A-5 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil |[Orta Yesil
A-6 - - - Yesil |Acik |Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-7 - - - - - Ince |Orta |Yesil |[Acik Yesil
A-8 - - - Yesil |Acik |Ince |[Orta |Yesil |[Acik Yesil
A-13 - - - Yesil |Koyu|Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-14 - - - Yesil |Acik |Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-15 - - - - - Ince |ince |Yesil |[Acik Yesil
A-16 - - - Yesil |Acik |Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-17 Orta |CS [CS |- - Ince |[Orta |Yesil |Orta Yesil
A-18 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-20 - - - Yesil |Acik |Ince |[Orta |Yesil |[Acik Yesil
A-21 - - - - - Ince |[Ince |Yesil |Orta Yesil
A-23 - - - Yesil |Acik |Ince |[ince |Yesil |[Acik Yesil
A-25 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-30 - - - - - Ince [Orta |Yesil |Orta Yesil
A-31 - - - Yesil |Acik |Ince |[ince |Yesil |[Acik Yesil
A-32 - - - Yesil |Acik |Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-33 - - - Yesil |Koyu|Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-38 - - - Yesil |Acik |Ince |[ince |Yesil |[Koyu |[Yesil
A-40 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-41 - - - - - Ince |Kalin |P Koyu |Yesil
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Cizelge 4.1.”in Devam

A-44 - - - - - Ince |Ince |Yesil |Orta Yesil
A-47 Kalin |CS [CS |Yesil |Acik [Orta [Ince |[Yesil |Orta p

A-51 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-54 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil |[Orta Yesil
A-55 - - - - - Orta |Kalm |P Acik | Yesil
A-56 - - - - - Ince [Kalin |Yesil |Orta Yesil
A-60 - - - - - Ince |[Ince |Yesil |Orta Yesil
A-61 - - - - - Ince [Orta |P Orta Yesil
A-62 - - - Beyaz | - Ince |Orta |Yesil |Acik Yesil
A-63 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil |[Orta Yesil
A-64 - - - - - Orta |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-66 - - - Yesil |Acik |Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-67 - - - Beyaz|Orta |Ince |Ince |Krem |Orta Krem
A-68 - - - Yesil |Acik |Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
A-69 Orta |AS [Ortal- - Orta |Orta |P Orta Yesil
A-72 - - - Yesil |Orta |Ince |[ince |Yesil |[Acik Yesil
A-73 - - - Yesil |Acik |Ince |[ince |Yesil |[Acik Yesil
A-74 - - - Yesil |Orta |Ince |Orta |Yesil [Orta Yesil
A-75 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Krem |[Orta Yesil
A-T77 - - - Sar1 |Acik |[Ince |Ince |P Orta Yesil
A-78 - - - Yesil |Koyu|Ince |[Orta |P Orta Yesil
A-80 - - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil |[Orta Yesil
A-81 - - - Yesil |Acgik |Ince |Ince |P Acik Yesil
A-82 - - - Yesil |Koyu|Ince |Orta |P Acik Yesil
K-105 |- - - - - Orta |Orta |Yesil [Orta Yesil
K-175 |- - - - - Ince |Ince |Krem |Koyu [Krem
K-176 |- - - Yesil |Acik |Ince |[Orta |P Orta Yesil
K-177 |- - - - - Ince [Orta |Yesil |Orta Yesil
K-180 |- - - Yesil |Koyu|Ince |ince |Yesil [Orta Yesil
K-183 |- - - - - Ince |[Ince |Yesil |Orta Yesil
K-186 |- - - - - Ince |Ince |Krem |Acik Krem
K-187 |- - - Yesil |Acik |Ince |Orta |Yesil [Orta Yesil
K-188 |ince [CS |CS |Yesil |Acik |Orta [Orta |Yesil |Orta Yesil
K-190 |- - - Yesil |Orta |Kalin |Kalm |P Koyu [Yesil
H - - - - - Ince |[ince |Krem |Orta Krem

P: Portakal, CS: Cizgi Seklide, AS: Ag Seklinde
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4. BULGULAR VE TARTISMA

Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam

wr Q
2 z
5D E £ 2
E = 5 ke
£ £ z £ =
O = ) = -
A-1 CB SU Eliptik Fildisi
A-2 Kiiciik SU DE Fildisi
A-3 Biiyiik SU Eliptik KS
A-4 Orta SU Eliptik KS
A-5 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-6 Orta SU Eliptik Fildisi
A-7 Orta SU Eliptik Fildisi
A-8 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-13 Biiyiik SU DE Fildisi
A-14 CB SU Eliptik Fildisi
A-15 CB SU Eliptik Fildisi
A-16 Orta SU Eliptik Fildisi
A-17 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-18 Orta SU Eliptik Fildisi
A-20 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-21 Kiigiik SU Eliptik Fildisi
A-23 Orta SU DE Fildisi
A-25 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-30 Orta SU DE Fildisi
A-31 Orta SU DE Fildisi
A-32 Biiyiik SU Eliptik KS
A-33 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-38 Orta SU Eliptik Fildisi
A-40 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-41 Orta SU Eliptik KS
A-44 Orta SU Eliptik Fildisi
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Murat Talha KOSE

Cizelge 4.1.”in Devam

A-47 Orta SU Eliptik KS
A-51 Orta SU Eliptik Fildisi
A-54 CB SU Eliptik Fildisi
A-55 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-56 Biiyiik SU DE Fildisi
A-60 Orta SU Eliptik Fildisi
A-61 Orta SU Eliptik Fildisi
A-62 Kiiciik SU DE Fildisi
A-63 Orta SU DE KS
A-64 Biiyiik SU Eliptik KS
A-66 Orta SU DE Fildisi
A-67 Orta SU DE Fildisi
A-68 CK SU Eliptik Fildisi
A-69 Biiyiik SU Eliptik KS
A-72 Orta SU Eliptik Fildisi
A-73 Kiiciik SU DE Fildisi
A-74 Biiyiik SU Eliptik Fildisi
A-75 Biiyiik SU Eliptik KS
A-77 CB SU Eliptik Fildisi
A-78 CB SU Eliptik Fildisi
A-80 Orta SU DE Fildisi
A-81 Orta SU DE KS
A-82 CB KU Eliptik Fildisi
K-105 Biiyiik SU Eliptik KS
K-175 CK SU Eliptik Fildisi
K-176 Kiiciik SU DE Fildisi
K-177 Kiiciik SU DE KS
K-180 Orta SU Eliptik Fildisi
K-183 Orta SU Eliptik KS
K-186 Kiiciik SU Eliptik Fildisi
K-187 CK SU DE KS
K-188 Orta SU Eliptik Fildisi
K-190 Orta SU Eliptik KS

H Biiyiik SU Eliptik Fildisi

CB: Cok Biiyiik, CK: Cok Kiiciik, SU: Sivri Uglu, KU: Kiit Uglu,
DE: Dar Eliptik, KS: Krem Sar1
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Sekil 4.1. AC-13 Genotipinin Seradaki Meyvesi

Sekil 4.2. AC-18 Genotipinin Seradaki Meyvesi
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

B R e A . et
Sekil 4.3. AC-63 Genotipinin Seradaki Meyvesi

4 P
Sekil 4.4. AC-66 Genotipinin Seradaki Meyvesi
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atm e
Sekil 4.5. AC-67 Genotipinin Seradaki Meyvesi

| —

Sekil 4.6. KAV-52 Genotipi
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Sekil 4.7. KAV-105 Genotipi
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Sekil 4.8. Vedrantais (KAV-180) Cesidinin Seradaki Meyvesi

44



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Sekil 4.9. KAV-175 (Cucumis melo var. chito) Genotipi

Sekil 4.10. KAV-177 (Cucumis melo var. inodorus, Honey Dew kavunu) Genotipi
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Sekil 4.12. KAV-183 (Cucumis melo var. momordica) Genotipi
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Sekil 4.14. Beith Alpha Hiyar Cesidinin Seradaki Meyvesi
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Morfolojik karakterizasyon verileri, NTSYS programi (Rohlf, 1998)
kullanilarak degerlendirilmistir. Veri dosyasindan Oncelikle Jaccard katsayisi
kullanilarak bir benzerlik matriksi olusturulmustur. Bu matriks kiimeleme analizi i¢in
kullanilarak UPGMA metodu ile bir dendrogram elde edilmistir. Bu dendogram
Sekil 4.15°de sunulmustur. Ayrica dendogramun benzerlik matriksini ne Olciide
temsil ettigine iliskin yapilan Mantel’in Matriks Benzesme testi (Mantel, 1967)
sonucunda 0.93 (¢ok 1yi) orani bulunmustur. Birbirine en yakin genotipler ise A-5
ile A-32, A-8 ile A-20, A-25 ile A-63, A-16 ile A-38, A-1 ile A-54 olarak tespit
edilmistir (Sekil 4.15).

Materyal ve yontem kisminda belirtilen ikinci yontem olan temel koordinat
analizi sonucunda ise genotiplerin 4 grupta toplandig1 gozlenmistir. Bu gruplar Sekil
4.16’da  verilmistir. Ozellikle ikinci grupta Tiirkiye’den toplanan acurlarin
yogunlastig1 goriilmektedir. Dordiincii grupta ise kavun genotiplerinin toplandigi ve
bunlarin yaninda da diinya kavun gen bankasindan saglanan acur genotiplerinin de
bu grupta oldugu belirlenmistir. Uciincii grupta ise hiyar (Cucumis melo L.) ile
birlikte K-177 ve acur olarak gen bankasindan ve Mardin’den toplanmasina ragmen

morfolojik olarak kislik kavun grubuna ¢ok yakin olan A-41 ve A-55 yer almigtir.
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Lo ats
A2
AT
K-188

A5
A
A-50
H-183

H-105 |
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Benzerlik Katsayisi

Sekil 4.15. Morfolojik Karakterizasyon Sonucunda Olusturulan Kiimeleme Analizi

ile Genotiplerin Dagilim1
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4. BULGULAR VE TARTISMA
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Sekil 4.16. Temel Koordinat Yontemi ile Genotiplerin 4 Farkli Sekilde Gruplanmasi
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

4.1.2. Genotiplerde Yapilan Olciimlere iliskin Bulgular

Calismada kullanilan genotiplere ait fide, bitki, yaprak ve yumurtalikta
yapilan Olctimler Cizelge 4.2 ve 4.3’de sunulmustur. Hipokotil uzunlugu en yiiksek
genotipler A-28 ve A-76 iken; en kisalar ise K-175 ve A-61 olarak tespit edilmistir.
K-188 ve A-76 genotiplerinin kotiledon uzunlugu en yiiksek olurken; K-175 ve K-
186 genotiplerinin ise en diisiik bulunmustur. Kotiledon genisligine bakildiginda en
genis kotiledonlar A-76 ve A-63 olciiliirken; en dar olan kotiledonlar ise A-31 ve A-
22 olarak Ol¢iilmiistiir. Genotiplerin bitki boylar1 incelendiginde en uzun olanlar A-
81 ve A-47 olurken; en kisa olanlar ise K-183 ve A-2 olarak dl¢iilmiistiir. Ana gévde
cap1 Olciimlerinde ise en kalin genotipler A-77 ve A-83 iken; en incelerse A-1 ve K-
188 olarak belirlenmistir. Yapilan bogum sayisi tespitinde en ¢ok boguma sahip
genotipler A-70, A-81, A-51 ve K-177 olurken, bogum sayis1 en az olan genotipler
ise A-2 ve K-188 olarak tespit edilmistir.

Yaprak uzunlugu en yiiksek genotipler K-190 ve A-77 iken; en kisa yaprak
uzunluguna sahip olanlar ise K-180 ve K-187 olarak tespit edilmistir. A-77 ve A-62
genotiplerinin yapragi en genis olurken; K-180 ve A-15 genotiplerinin ise en dar
cikmustir. Yaprak sapt uzunluguna bakildiginda en uzun genotipler A-83 ve A-62
iken; en kisa olan genotipler ise A-15 ve K-180 olarak dl¢iilmiistiir.

Genotiplerin yumurtalik uzunlugu incelendiginde en uzun yumurtaliga sahip
olanlar A-63 ve K-188 iken; en kisa yumurtaliga sahip olanlar ise K-175 ve
K-180 olarak 6l¢iilmiistiir. Yumurtalik ¢ap1 dl¢iimlerinde ise en genis yumurtalikli
genotipler K-190 ve A-4 iken; en dar yumurtalikhilar ise A-67 ve A-9 olarak
belirlenmigstir. Ayrica genotiplerde yapilan dlctiimlerin ortalamalari, standart hatalar:
ve en diisiik en yliksek degerlerini gosteren veriler Cizelge 4.4’de sunulmustur.

Kabakgillerde fenotipik cesitliligin degerlendirilmesi amaciyla morfolojik
karakterizasyondan yararlanilmistir. Kavunda (Sar1 ve Solmaz, 2007; Sensoy ve
ark., 2007); kabakta (Ferriol ve ark., 2003 ve 2004); karpuzda (Ké6lling ve ark., 2000;
Krasteva, 2000; Solmaz, 2003; Solmaz ve ark., 2007; Solmaz ve sari, 2008) ve su
kabaginda (Sakar, 2007) yapilan pek cok calismaya karsin acur i¢in bu durum s6z

konusu degildir.
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Acurla ilgili yapilan arastirmalar sonucunda sadece Solmaz ve ark. (2004) nin
yaptig1 ve bizim ¢alismamizda da kullanmilan bazi genotipleri i¢eren morfolojik
karakterizasyon ¢aligmasi bulunmustur.

Solmaz ve ark. (2004)’nmn yaptiklari caliyjmada 49 tane acur genotipi
kullanmis ve kotiledonlarin yesil rengi hari¢, diger Ozelliklerin tamaminda farkl
oranlarda degisiklikler tespit etmislerdir. Fidede yapilan hipokotil uzunlugu,
kotiledon biiyiikliigii gibi karakterlerde genotiplerin ¢ogu orta degerini almigtir.
Yaprak ayasi, yesil rengin yogunlugu tiim genotiplerde orta olmayip farkliliklar
gostermistir. Meyvelerde yaptiklar1 gozlemlerde genotipler kabuk zemin rengi ve
oluk rengi hari¢ diger 6zellikler acisindan farkli oranlarda degisiklikler gostermistir.
Tohumlarda yaptiklar1 goézlemlerde ise tohum enine kesit sekli, dar eliptik olarak
degismeyen tek Ozellik olarak belirlenmistir.

Bizim caliysmamizda ise; kotiledonlarin yesil rengi tiim genotiplerde orta
diizeyde yesil olarak bulunmustur. Hipokotil uzunlugunda c¢ogu genotip uzun
degerini alirken, kotiledon biiyiikliigiinde genotiplerin ¢ogu biiyiik degerini almistir.
Yaprak ayas1 yesil rengi agwlikli olarak orta olmasma ragmen, farkhiliklar
gostermistir. Meyvede kabuk zemin rengi, meyvenin uzunlamasina sekli ve meyvede
citi olusumu o6zellikleri % 90 {iizeri genotipte aymi Olciide bulunmusken, diger
ozellikler ise degisik oranlarda farkliliklar gostermistir. Tohumlarin enine kesit sekli
Solmaz ve ark. (2004)’nin yaptig1 caligmadaki gibi tiimiinde dar eliptik olarak
bulunmamastir.

Sonuglardan da anlasilacagi {lizere caligmalar arasinda belirgin farklar
goriilmiigtiir. Bunun sebebi olarak bizim c¢alismamizdaki genotipler arasinda
Diinya’nin cesitli yerlerinden gelen genotiplerin olusu ve bizim 54 0ozellik

bakimindan degerlendirme yapmamiz sdylenebilir.
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Murat Talha KOSE

Cizelge 4.2. Genotiplere Ait Fide ve Bitkide Yapilan Olciimler

Hipokotil |Kotiledon |Kotiledon

uzunlugu |uzunlugu |genisligi |Bitki boyu Ana govde |Bogum
Genotip | (cm) (cm) (cm) (cm) capt (mm) |sayisi
A-1 7.55+£0.95 | 3.16£0.37 | 1.73+£0.10 | 157.00£5.65 | 1.76+1.04 |22+2.82
A-2 5.52+40.91 | 4.14+0.36 | 1.97+0.17 | 89.50+£13.43 | 7.69+0.86 |16+2.82
A-3 7.62+0.69 | 3.58+0.33 | 1.83+0.17 [ 158.60£11.05| 9.77+1.76 |24+2.30
A-4 7.15+£0.37 | 3.55+0.33 | 1.92+0.20 | 104.50+14.84 | 9.54+0.14 21
A-5 7.68+£0.49 | 3.96+£0.50 | 1.71+0.09 | 189.60+17.24| 6.98+0.84 |22+2.64
A-6 8.35+0.75| 3.33+£0.30 | 1.66+0.10 | 161.00£14.14| 9.02+£2.00 |21+2.12
A-7 7.45+£0.80 | 3.60+£0.25 | 1.73+£0.11 | 168.00+29.81 | 9.70+1.61 |24+4.16
A-8 7.10£0.68 | 3.80+0.42 | 2.01+0.09 | 172.30+19.61| 10.88+0.91 |21+0.50
A-9 7.3840.64 | 3.16£0.34 | 1.75+£0.19 170.00 8.12 27
A-10 7.80+0.30 | 4.66+0.55 | 2.00+0.1 - - -
A-11 7.82+1.54 | 3.68+0.40 | 1.92+0.23 | 152.50+16.26| 7.92+1.30 |20+0.70
A-13 8.90+1.39 | 4.32+0.71 | 2.12+0.23 | 162.00£10.58 | 12.08+£2.63 |21+2.64
A-14 6.14+0.91 | 3.81+0.34 | 1.85+0.28 165.00 9.11 23
A-15 4.75+1.48 | 3.20+0.70 | 1.80+0.42 | 110.50+6.36 | 10.72+0.48 [21+1.41
A-16 7.4240.94 | 3.384+0.26 | 1.76+0.13 [ 161.60£1.52 | 8.52+0.42 23
A-17 7.25+£0.70 | 3.83+0.35 | 1.96+0.31 | 174.00£9.64 | 9.53+0.84 |23+1.15
A-18 8.2120.62 | 4.00+0.25 | 2.11£0.08 | 142.00+£5.29 | 9.45+1.30 |21+£2.08
A-20 7.43+£0.68 | 4.00+0.34 | 1.88+0.22 | 174.00+19.28 | 8.97+1.25 |24+3.78
A-21 3.70+0.52 | 2.36+0.20 1.70 168.00 8.95 26
A-22 4.7540.58 | 2.374£0.18 | 1.15+£0.05 | 98.00£12.72| 7.45+0.69 |17+1.41
A-23 7.58+0.54 | 3.75+0.27 | 1.81+0.09 | 164.50+25.85| 9.11+1.33 |24+3.10
A-24 8.32+0.63 | 3.76+£0.28 | 1.75+£0.07 | 150.50+4.94 | 9.24+1.18 |24+1.41
A-25 8.01+1.86 | 3.51+0.59 | 1.75+0.32 | 197.00£28.16 | 9.40+1.52 |25+2.64
A-26 6.78+1.10 | 3.21+0.47 | 1.40+0.15 - - -
A-28 9.81+0.51 | 3.91+0.39 | 1.93+0.14 | 118.00+11.31| 8.55+0.16 |18+3.53
A-30 9.06+1.98 | 3.70+0.55 | 1.70+0.26 220.00 8.61 28
A-31 4.20+£0.34 | 2.5240.07 | 1.13£0.05 | 193.80+12.50| 7.10+0.72 |27+2.98
A-32 9.00+0.80 | 4.00+0.15 | 1.75+0.11 | 202.50+£53.03 | 10.14£1.90 |24+4.94
A-33 7.40+0.81 | 3.66+£0.42 | 2.03+£0.14 [ 113.00£9.89 | 10.33£1.08 | 17+1.41
A-36 5.70+0.28 | 3.95+0.35 | 1.60+0.28 145.00 8.52 26+
A-38 6.97+1.01 | 4.05+0.20 | 1.83£0.09 | 166.00£21.63| 9.28+0.63 |26+0.57
A-40 6.95+0.80 | 4.10+0.29 | 1.48+0.08 | 179.30+£39.55| 10.09+0.37 201
A-41 6.25+0.70 | 3.21+0.15 | 1.71+0.06 | 100.50£12.55| 9.70+0.75 |20+2.21
A-42 4.86+0.80 | 3.53+0.25 | 1.43+0.05 - - -
A-44 8.31+1.32| 3.47+0.30 | 1.76+0.13 | 174.70+4.50 | 9.94+1.33 24
A-45 5.30 3.80 2.10 - - -
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE
Cizelge 4.2.’nin Devam

A-46 7.00 3.80 2.00 - - -
A-47 9.73x1.90 | 3.940.37 |1.98+0.19|230.00+£52.91| 10.03+£0.73 |27+2.38
A-51 9.27+1.14 | 3.48+0.36 | 1.77+0.07 | 208.00+8.36 | 10.04+0.58 |29+2.07
A-54 8.62+1.71 | 4.10+0.40 | 1.82+0.15| 148.60+8.23 | 10.08+1.40 |24+2.70
A-55 7.87£0.99 | 3.78+0.26 | 1.57+0.04 | 168.00+£20.78 | 9.57+0.77 |25+1.73
A-56 7.1540.68 | 3.61+0.32 | 1.73+0.15 | 187.00£17.10| 11.06£1.30 |24+1.15
A-60 5.21+0.59 | 3.30+£0.37 | 1.50+0.14 | 173.30+£11.54| 9.52+0.39 |26+1.52
A-61 2.43+0.30 | 2.58+0.20 | 1.56+0.13 | 85.80+10.96| 11.12+0.43 | 18+2.62
A-62 5.73+0.37 | 3.26+0.26 | 1.62+0.07 | 149.70£2.51 | 9.48+1.71 | 22+1
A-63 9.40+0.84 | 4.25+0.07 | 2.35+0.07 | 193.80+21.36 | 10.88+0.36 |26+2.21
A-64 6.42+0.55 | 3.65+0.44 | 1.95+0.24 | 147.70+£23.69 | 11.90£1.08 | 64+2.08
A-65 6.98+0.65 | 3.66+0.43 | 1.61+0.09 141.00 11.52 18
A-66 7.7840.43 | 4.31+£0.22 | 2.06+0.11 | 185.50+£21.92| 8.52+0.09 |22+4.24
A-67 4.80+0.37 | 3.15+0.38 | 1.55+0.12 | 185.00£10.00 | 9.05+0.53 |22+0.50
A-68 7.1840.86 | 4.27+0.33 | 1.97+0.18 | 172.40£15.37 | 10.70£1.45 |25+2.30
A-69 6.76+0.49 | 3.75+0.25 | 2.20+0.07 | 189.00+1.41 | 11.85+0.007|28+2.12
A-70 6.51+0.62 | 4.01+0.28 | 1.68+0.13 | 166.80+20.81 | 9.80+0.91 |29+1.15
A-71 7.80+0.42 | 3.85+0.63 | 2.10+0.14 122.00 7.22 21
A-T72 5.75+0.58 | 4.00+0.48 | 1.92+0.13 | 196.70+15.27| 11.57£0.39 |25+2.08
A-73 5.70+0.60 | 3.93+0.55 | 1.50+0.36 123.00 11.12 20
A-T4 6.63+0.97 | 4.16+£0.42 | 2.00+0.11 | 185.40+19.12| 11.33+£1.40 | 19+43.50
A-75 8.70+0.84 | 4.17+0.26 | 1.78+0.18 | 193.80+18.87| 11.59+0.74 |26+3.30
A-76 0.78+1.12 | 4.70+0.32 | 2.46+0.27 - - -
A-T77 6.45+0.07 | 4.30+0.14 | 2.05+0.07 155.00 13 19
A-78 7.3440.46 | 4.30+0.17 | 2.25+£0.07 | 198.8+16.52| 12.47+1.33 |26+2.16
A-79 3.80 2.9 1.50 - - -
A-80 3.52+0.31 | 2.53+0.23 | 1.42+0.12 180 11.66 21
A-81 5.42+0.91 | 3.40+0.25 | 1.98+0.08 | 233.30+£23.09| 9.59+1.68 |29+2.08
A-82 [7.10£0.40 | 3.71+£0.20 | 1.81+0.13 | 186.70£11.54 | 10.12+2.12 | 28+2.08
A-83 7.22+1.28 | 3.52+0.25 | 1.55+0.11 | 205.00£17.32 | 12.54+0.99 |24+1.91
K-175 12.26+0.53 | 1.26+0.15 | 0.86+0.05|116.00+4.58 | 7.15+1.46 |22+1.52
K-176 ]8.10+0.49 | 2.22+0.27 | 1.28+0.25 | 142.80+3.03 |11.38+1.40 |24+4.65
K-177 16.23+0.55| 3.63+0.41 | 1.90+0.10|212.50+9.57 | 9.73+0.35 |29+1.70
K-180 |5.53+1.46| 2.60+0.40 | 1.50+0.10 | 108.50+6.36 | 7.65+1.03 |19+1.41
K-183 ]4.35+0.23 | 3.05+£0.47 | 1.65+0.12 85.00 8.10 20
K-186 [3.16+1.19 | 2.06+0.30 | 1.40+0.17 | 142.40+4.82 | 7.86+0.76 |22+0.89
K-187 [4.18+0.40 | 2.34+0.15 | 1.42+0.08 | 104.30+5.13 | 8.32+0.18 |20+1.73
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

Cizelge 4.2.’nin Devam

K-188 9.20 4.80 2,00 126.00+£2.82 | 4.78+0.04 16
K-190 |4.46+0.68 | 2.86+0.46 | 1.80+0.25]170.40+19.83| 10.07+0.66 |24+2.82
K-52 - - - - - -
K-105 - - - 105.00£7.05 | 10.05+1.62 | 19+0.70
H 4.94+0.85 | 3.50+0.14 | 1.87+0.09 | 103.30+6.39 | 11.17£1.41 |22+3.10
-2 Ol¢iim Yapilamadi
Cizelge 4.3. Genotiplere Ait Yaprak ve Yumurtalikta Yapilan Olgiimler
Yaprak Yaprak sap1 | Yumurtalik
Yaprak genisligi uzunlugu uzunlugu | Yumurtalik
Genotip | uzunlugu (cm) (cm) (cm) (mm) ¢ap1 (mm)
A-1 12.38+1.05 17.18+1.32 | 8.50+1.45 19.68+1.03 | 4.95+0.16
A-2 13.5+0.55 15.56+0.58 | 8.36+0.74 | 22.90+3.74 | 5.77+0.61
A-3 11.86+1.24 15.36+1.13 | 6.06+0.63 19.56+1.41 | 5.79+0.58
A-4 13.30+0.55 15.90+1.06 | 6.94+1.09 | 16.66+1.60 | 8.41+1.11
A-5 13.10+0.94 18.20+1.59 | 7.50+1.36 | 24.40+6.31 | 5.49+0.48
A-6 15.32+0.85 19.70+£1.03 | 8.36+0.49 | 22.20+3.58 | 6.39+0.20
A-7 13.36+1.15 18.56+1.03 | 7.54+1.01 | 24.58+5.83 | 6.50+1.22
A-8 13.82+2.04 17.50+2.73 | 7.42+2.26 | 23.66+4.94 | 4.71+0.21
A-9 14.46+0.92 16.72+1.55 | 10.04£1.08 | 35.96+4.88 | 4.08+0.69
A-10 - - - - -
A-11 15.06+0.65 18.22+1.85 | 10.40+0.96 - -
A-13 17.18+0.64 20.66+1.98 | 11.14+1.88 41.62 6.42
A-14 14.76£2.12 17.16+2.66 7.54+1.37 | 36.35+£5.23 | 5.16+0.89
A-15 10.92+0.34 14.86+1.12 | 5.40+0.67 14.37+1.46 | 6.78+1.17
A-16 14.54+0.98 17.90+1.38 | 8.04+1.05 | 23.98+1.83 | 5.48+0.70
A-17 13.72+1.25 19.98+2.01 | 6.92+0.70 | 16.54+1.16 | 7.64+0.27
A-18 13.98+2.49 19.40+4.22 | 11.1+5.14 | 28.31+6.03 | 5.78+1.11
A-20 14.90+2.85 15.04+1.00 | 8.68+1.93 | 25.53+1.60 | 5.93+0.82
A-21 12.64+0.77 16.40+1.36 | 6.92+0.79 | 19.20+0.86 | 6.84+0.51
A-22 11.48+0.30 15.26+0.95 | 6.88+1.17 | 21.24+3.65 | 6.12+0.81
A-23 14.08+1.75 15.64+2.18 | 8.32+2.78 | 28.79+1.72 | 4.64+0.66
A-24 12.26+3.04 16.84+3.14 | 9.16+x0.94 | 24.01+£2.61 | 4.50+0.45
A-25 14.58+2.11 20.94+2.82 | 13.34+4.76 | 25.06+3.37 | 5.19+0.52
A-26 - - - - -
A-28 14.00+1.18 17.36+2.21 | 13.00+£1.98 | 21.54+3.57 | 5.33+0.86
A-30 14.76+1.82 19.52+1.67 | 12.42+43.87 | 28.55+1.64 | 5.53+0.41
A-31 14.70+1.85 17.02+2.59 | 11.26£3.18 | 31.76+4.65 | 4.32+0.79
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE
Cizelge 4.3.”tin Devami

A-32 15.12+0.80 20.56+1.74 | 11.56%1.86 | 25.40+2.51 | 5.28+0.49
A-33 14.06+0.87 18.42+1.75 | 11.18+2.87 | 24.37+3.14 | 5.20+0.52
A-36 12.80+1.32 18.40+0.68 8.62+1.49 | 24.27+2.30 | 4.294+0.25
A-38 - - - 21.1543.21 | 4.85+0.35
A-40 11.92+1.07 18.36+1.51 | 8.62+1.30 | 22.72+5.26 | 5.37+0.77
A-41 14.46+1.50 17.98+2.36 | 7.82+2.03 | 15.32+0.40 | 8.26+0.49
A-42 - - - - -

A-44 15.74+0.94 22.42+1.55 | 14.92+¢1.21 | 21.07+£5.36 | 7.52+2.01
A-45 - - - - -

A-46 - - - - -

A-47 17.26+1.74 23.88+2.36 | 13.78+1.98 | 33.29+2.06 | 6.27+0.58
A-51 16.10+1.23 20.84+1.76 | 11.22+1.73 | 31.48+3.31 | 5.07+0.91
A-54 12.18+1.78 16.50+1.77 8.82+0.96 | 18.41+£1.93 | 5.08+0.82
A-55 14.00+0.54 20.70+0.88 | 10.10£1.15 | 19.66+3.35 | 6.16+1.08
A-56 13.60+0.91 21.00+1.47 | 11.14+£1.54 | 25.43+5.27 | 5.66+1.07
A-60 11.86+1.13 17.94+1.89 7.94£1.23 | 17.94%£1.90 | 6.36+0.36
A-61 15.84+0.91 20.52+1.27 7.40£2.25 | 41.73+£12.07 | 5.94+1.71
A-62 18.80+1.38 25.7242.11 | 16.72+£2.65 | 38.83+3.21 | 6.20+0.48
A-63 17.20+1.37 25.00+1.95 | 11.88+6.59 | 57.43+4.36 | 5.45+0.56
A-64 16.22+1.03 22.00+0.90 | 11.94+£591 | 30.05+7.98 | 7.20+1.61
A-65 13.45+0.77 19.60+0.84 | 13.35+1.20 - -

A-66 14.38+1.78 19.08+2.50 | 11.10£2.90 | 30.76+3.91 | 4.73+0.26
A-67 14.18+0.28 19.32+41.00 | 10.68+0.90 | 30.51+1.93 | 3.76+0.58
A-68 14.64+1.34 21.78+1.47 | 12.26%£1.49 | 23.34+5.53 | 6.02+0.68
A-69 14.60+0.84 21.2842.29 | 14.88+1.96 | 15.60+1.36 | 7.98+0.56
A-70 13.88+0.94 18.14+1.47 | 12.00+£2.33 | 29.07+3.03 | 5.56+0.30
A-T71 14.25+1.06 14.90+0.56 | 10.60£1.69 | 22.46+2.14 | 5.55+0.90
A-T72 14.76+1.25 21.62+1.98 | 11.62+1.04 | 41.10+6.63 | 5.10+0.42
A-73 14.82+1.23 21.42+1.60 | 12.14+£1.99 | 41.27+0.51 | 6.22+0.38
A-T4 15.42+2.61 23.78+2.49 | 14.7243.06 | 22.76+3.11 | 5.59+0.56
A-75 16.78+2.23 24.48+1.94 | 15.76+0.92 | 51.87+9.21 | 4.89+0.82
A-76 - - - - -

A-T77 20.5240.62 27.22+1.90 | 15.18+1.86 | 20.63+1.83 | 5.65+0.39
A-78 17.24+0.50 24.56+2.50 | 12.50+1.13 | 29.13+3.82 | 7.68+0.94
A-79 - - - - -

A-80 14.32+1.23 21.32+1.51 | 11.40+1.10 | 35.7949.16 | 5.92+0.94
A-81 11.62+0.98 18.38+1.34 8.40+1.10 | 38.43+6.64 | 5.37+0.48
A-82 11.20+5.59 19.1242.67 | 14.66+4.24 | 35.74+2.11 | 5.36+0.61
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4. BULGULAR VE TARTISMA

Murat Talha KOSE

Cizelge 4.3.”tin Devami

A-83 16.20+0.84 23.22+0.88 | 18.54+£2.36 | 25.97+2.34 | 5.72+0.37
K-175 11.12+0.70 15.28+0.44 8.00+0.96 8.82+0.74 | 5.59+0.94
K-176 1.10£2.45 23.4844.33 | 11.86+£2.23 | 27.19+6.73 | 5.88+0.58
K-177 16.10+0.50 22.62+1.19 | 11.40£1.50 | 24.58+9.23 | 6.51+0.55
K-180 9.30+1.58 13.43+0.51 5.57+1.11 9.88+1.02 | 6.96+0.47
K-183 15.00+1.41 1650+2.12 | 11.00+1.41 | 18.57£1.80 | 5.29+0.54
K-186 12.32+0.39 17.30+0.49 6.74+0.21 | 11.7940.95 | 7.33+0.31
K-187 10.86+0.52 15.66+0.38 8.72+1.17 | 21.3244.66 | 6.48+1.35
K-188 12.00+1.78 17.30+2.08 | 11.6743.02 | 54.27+6.70 | 5.42+0.86
K-190 30.60+4.89 17.14+0.99 | 9.18+0.88 14.95+2.06 | 8.70+0.83
K-52 - - - - -
K-105 13.63+1.17 16.50+0.76 8.10+1.13 | 26.0849.80 | 8.39+0.96
H 19.92+1.79 23.384+2.25 | 12.96+1.35 | 31.79+13.61 | 7.134+2.63
-2 Ol¢iim Yapilamadi

Cizelge 4.4. Genotiplerde Yapilan Olgiimlerin Ortalamalari, Standart Hatalar1, En

Diisiik ve En Yiiksek Degerleri

Degisken Ortalama+SH En Dﬁs%(e‘g;g:r Yiksek
Hipokotil uzunlugu (cm) 6.70+1.75 3.16-9.81
Kotiledon uzunlugu (cm) 3.56+0.64 1.26-4.80
Kotiledon genisligi (cm) 1.77£0.27 1.13-2.46

Bitki boyu (cm) 159.00+£36.27 85.00-233.30
Ana govde cap1 (mm) 9.56+1.80 1.76-13.00
Bogum sayis1 23.4845.92 16.00-29.00
Yaprak uzunlugu (cm) 14.50+2.85 9.30-30.60
Yaprak genisligi (cm) 19.20+3.04 13.43-27.22
Yaprak sap1 uzunlugu (mm) 10.43+2.84 5.40-18.54
Yumurtalik uzunlugu (mm) 26.5949.72 8.82-57.43
Yumurtalik cap: (mm) 5.92+1.08 3.76-8.70

4.2. Genetik (Molekiiler) Karakterizasyon Calismalar1 Bulgular

Genetik karaterizasyon icin RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA)

markor sistemi kullanilmistir. Calismadan elde edilen bulgular asagida sunulmustur.
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4. BULGULAR VE TARTISMA

Murat Talha KOSE

Tk

olarak DNA’larin

miktar

kaliteleri

Nanodrop ND-1000

spektrofotometrede 6lciilmiistiir. Olgiim sonuglar1 Cizelge 4.5°de sunulmustur.

Normalde 260/280 oraninin kaliteli

beklenmektedir. Bizim sonuglarimizda bunlarla uyumlu bulunmustur..

DNA’larda 1.8

ile 2.0 arasi

miktarlar1 da maximum 2371.08 ng/ul ile A-80 genotipinde, minimum ise 22.81

ng/ul ile A-45 genotipinde saptanmustir.

Cizelge 4.5. DNA Miktar ve Kaliteleri

Genotip | ng/ul 260/280 | Genotip | ng/ul 260/280 | Genotip | ng/ul | 260/280
A-1 54.75 2.06 |A-31 35.16 222 |A-70 42.93 1.88
A-2 145.50 2.11 |A-32 91.43 2.13 |A-71 35.75 1.90
A-3 369.07 2.18 |A-33 140.58 2.11 [A-72 39.18 1.98
A-4 127.24 2.12 | A-36 33.69 1.82 |A-73 24.86 2.23
A-5 1039.41 | 2.22 |A-38 224.87 2.11 |A-74 40.40 1.93
A-6 41.52 2.06 |A-40 63.56 1.86 |A-75 46.76 1.93
A-7 118.90 2.10 |A-41 32.65 1.92 | A-76 41.69 1.90
A-8 86.20 207 |A-42 70.76 2.00 |A-77 41.24 1.87
A-9 65.95 2.04 |A-44 46.22 1.87 |A-78 47.42 1.83
A-10 37.74 205 |A-45 22.81 1.84 | A-79 1346.47| 2.22
A-11 69.78 2.07 |A-46 43.84 1.85 |A-80 2371.08 | 2.24
A-13 68.34 2.10 |A-47 24.96 1.85 |A-81 1984.72| 2.02
A-14 53.07 2.10 |A-51 33.02 1.86 | A-82 1843.79| 2.23
A-15 52.48 2.12 |A-54 25.48 1.96 | A-83 1739.44| 2.21
A-16 190.42 2.14 |A-55 36.81 191 |K-175 |1457.02| 2.22
A-17 24.82 1.89 |A-56 36.28 1.88 |K-176 |1436.03| 2.23
A-18 85.92 2.08 |A-60 41.05 1.86 |K-177 |1152.6 2.22
A-20 37.53 2.13 |A-61 45.61 1.87 |K-180 |1605.78| 2.23
A-21 174.22 2.15 |A-62 27.34 1.88 |K-183 |1135.11| 2.24
A-22 66.86 2.04 |A-63 24.27 1.91 |K-186 |1299.77| 2.24
A-23 183.86 2.15 |A-64 38.65 1.90 |K-187 |1529.74| 2.21
A-24 56.73 2.08 | A-65 42.23 1.87 |K-188 |1160.64| 2.23
A-25 258.59 2.15 | A-66 53.95 1.84 |K-190 |1169.35| 2.24
A-26 102.38 2.05 |A-67 51.84 1.90 |K-52 776.24 2.02
A-28 450.29 2.17 | A-68 51.25 1.90 |K-105 |1019.19| 2.22
A-30 169.01 2.15 |A-69 49.66 200 |H 1095.42| 2.24
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4. BULGULAR VE TARTISMA Murat Talha KOSE

4.2.1. RAPD Analizine iliskin Bulgular

Calismada 48 primer denenerek istenilen diizeyde amplifikasyon saglanan 17
primer kullanilmistir. Bu primerlerden elde edilen bant sayilari ile bant biiytikliikleri
Cizelge 4.6’da sunulmustur. Primerler ile elde edilen bantlarin biiyiikliikleri 300-
1500 bp arasinda degismistir. Analizler sonucunda 17 adet primerden 132 bant elde
edilmis olup, bu bantlarin da 126 tanesinin polimorfik, 6 tanesinin monomorfik

oldugu tespit edilmistir. Polimorfizm orani1 da % 95.45 olarak bulunmustur.

Cizelge 4.6. RAPD Analizi Sonucu Elde Edilen Bant Biiyiikliikleri ve Bant Sayilar1

Primer Baz Dizinleri Bant Bant Biiyiikliikleri (bp)
Kodlar1 (5'-3" Sayisi
OPAA2 | GAGACCAGAC| 8 1400, 500, 700, 750, 800, 900, 1300, 1500
OPACS5 |GTTAGTGCGG 7 1400, 500, 700, 750, 800, 900, 1300
400, 500, 600, 750, 800, 900, 1000, 1200,
OPAC7 | GTGGCCGATG | 10 1300, 1450
OPAC8 | TTTGGGTGCC 6 450, 650, 750, 800, 900, 1200
300, 450, 550, 650, 700, 800, 900, 1100,
OPACY9 | AGAGCGTACC | 10 1300, 1500
OPACI13 | GACCCGATTG 5 1850, 950, 1100, 1200, 1400
OPAF6 | CCGCACTCTG 8 1350, 550, 650, 750, 800, 1000, 1300, 1400
OPAF7 | GGAAAGCGTC!| 9 411(3)86500, 550, 650, 700, 800, 1000, 1200,
400, 500, 600, 650, 750, 800, 900, 1100,
OPAHI15 | TGTGGCCGAA | 10 1200, 1400
OPAI7 | ACGAGCATGG | 9 411286550, 600, 700, 800, 900, 1100, 1200,
OPAI10 | TCGGGGCATC 5 1500, 600, 900, 1100, 1400
OPAJ18 | GGCTAGGTGG | 8 500, 550, 600, 700, 800, 1000, 1200, 1300
OPAK4 | AGGGTCGGTC 8 1600, 650, 750, 800, 1000, 1100, 1300, 1500
450, 550, 650, 700, 750, 800, 900, 1100,
OPAK9 | AGGTCGGCGT | 11 1300, 1400, 1500
OPB4 GGACTGGAGT | 6 1600, 700, 750, 900, 1100, 1300
OPB10 | CTGCTGGGAC | 4 1500, 600, 800, 1200
OPB12 | CCTTGACGCA 8 400, 450, 550, 650, 800, 1000, 1200, 1400
Toplam 132
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Primerlerin toplam bant sayilarina bakildiginda; en yiiksek bant sayisinin 11
bantla OPAK9 primerine ve en diisiik bant sayisinin 4 bantla OPB10 primerine ait
oldugu belirlenmistir.

OPAA?2 primerinden toplam 8 bant elde edilmis olup, bu bantlardan 7 tanesi
polimorfik (400, 500, 700, 750, 800, 900, 1300 bp), 1 tanesi monomorfik (1500 bp)
olarak bulunmustur (Sekil 4.17).
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Sekil 4. 17. OPAA2 Primerine Ait Jel resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPACS primerinden toplam 7 bant elde edilmis olup, bu bantlarin hepsinin
(400, 500, 700, 750, 800, 900, 1300 bp) polimorfik oldugu saptanmustir (Sekil 4.18).
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Sekil 4. 18. OPACS Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPACT7 primerinden belirlenen toplam 10 bantin (400, 500, 600, 750, 800,
900, 1000, 1200, 1300, 1450 bp) hepsinin polimorfik oldugu tespit edilmistir (Sekil
4.19).
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Sekil 4. 19. OPAC7 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPACS primenden 6 bant elde edilmistir. Bu 6 bantin hepsi (450, 650, 750,
800, 900, 1200 bp) polimorfik olarak bulunmustur (Sekil 4.20).
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Sekil 4. 20. OPACS Primerine Ait Jel rRsimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPAC9 primerinden 10 bant (300, 450, 550, 650, 700, 800, 900, 1100, 1300,
1500 bp) elde edilmis olup, bu bantlarin hepsinin polimorfik oldugu saptanmistir
(Sekil 4.21).
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Sekil 4. 21. OPAC9 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPAC13 primerinden toplam 5 bant elde edilmistir. Bu bantlarinda hepsinin
(850, 950, 1100, 1200, 1400 bp) polimorfik oldugu tespit edilmistir (Sekil 4.22).
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Sekil 4. 22. OPAC13 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPAF6 primerinden toplam 8 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da 7 tanesi
polimorfik (350, 550, 650, 750, 800, 1300, 1400 bp) iken, 1 tanesi (1000 bp)
monomofiktir (Sekil 4.23).
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Sekil 4. 23. OPAF6 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPAF7 primerinden toplam 9 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da hepsinin
(400, 500, 550, 650, 700, 800, 1000, 1200, 1300 bp) polimorfik oldugu tespit
edilmistir (Sekil 4.24).
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Sekil 4. 24. OPAF7 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPAHI1S5 primerinden toplam 10 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da
timiiniin (400, 500, 600, 650, 750, 800, 900, 1100, 1200, 1400 bp) polimorfik
oldugu tespit edilmistir (Sekil 4.25).
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Sekil 4. 25. OPAH15 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPAI7 primerinden toplam 9 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da hepsinin
(450, 550, 600, 700, 800, 900, 1100, 1200, 1300 bp) polimorfik oldugu saptanmistir
(Sekil 4.26).
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Sekil 4. 26. OPAI7 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPAI10 primerinden toplam 5 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da hepsinin
(500, 600, 900, 1100, 1400 bp) polimorfik oldugu belirlenmistir (Sekil 4.27).
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Sekil 4. 27. OPAI10 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPAIJ18 primerinden elde edilen 8 bantin da (500, 550, 600, 700, 800, 1000,
1200, 1300 bp) polimorfik ¢iktig1 gozlemlenmistir (Sekil 4.28).
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Sekil 4. 28. OPAJ18 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPAK4 primerinden toplam 8 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da hepsinin
(600, 650, 750, 800, 1000, 1100, 1300, 1500 bp) polimorfik oldugu tespit edilmistir
(Sekil 4.29).
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Sekil 4. 29. OPAK4 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPAKO9 primerinden toplam 11 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da hepsinin
(450, 550, 650, 700, 750, 800, 900, 1100, 1300,1400, 1500 bp) polimorfik oldugu
tespit edilmistir (Sekil 4.30).
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Sekil 4. 30. OPAK9 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPB4 primerinden toplam 6 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da 5 tanesinin
(600, 700, 750, 900, 1300 bp) polimorfik, 1 tanesinin (1100 bp) monomorfik oldugu
bulunmustur (Sekil 4.31).
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Sekil 4. 31. OPB4 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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OPB10 primerinden toplam 4 bant elde edilmistir. Bu bantlarin da 2 tanesi
(600, 1200 bp) polimorfik ve 2 tanesinin ise (500, 800 bp) monomorfik oldugu tespit
edilmistir (Sekil 4.32).
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Sekil 4. 32. OPB10 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker

OPB12 primerinden toplam 8 bant elde edilmistir. Bu bantlardan 7 tanesi
(400, 450, 550, 650, 800, 1000, 1200, 1400 bp) polimorfik, 1 tanesi (1200 bp) ise
monomorfik olarak bulunmustur (Sekil 4.33).

Ml1- 2M

::rf—.:t'-:lI';:IlﬂalIE?'—: - '-..B!.'-..-.-

" g - g o L L] ™
-

- ""h- —=I- -

——

Sekil 4. 33. OPB12 Primerine Ait Jel Resimleri (A-1, A-54), (A-55, Hiyar).
M: 1kb DNA marker
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4.2.2 RAPD Analizleri Sonucunda Olusturulan Dendogramlarin

Degerlendirilmesi

Analizler sonucunda elde edilen jel resimleri degerlendirilip bant varhig:
durumunda (1), bant yoklugunda (0) ve amplifikasyonun olmadigi durumda ise (9)
degeri verilerek olusturulan tablo NTSYS (Rohlf, 1998) bilgisayar paket programi
kullanilarak degerlendirilmistir. Oncelikle bir benzerlik matriksi olusturulmus ve bu
matriksden de bir dendogram olusturulmustur. Dendogramin benzerlik matriksini ne
Olciide yansittig1 ise Mantel’in Matriks Benzesme testi (Mantel, 1967) kullanilarak
hesaplanmis ve 0.90 (¢cok iyi) orani bulunmustur (Sekil 4.34). Rolhf (1998), elde
edilen matriks korelasyon katsayisinin yorumunu su sekilde agiklamistir. >0.9 ¢ok
iyi; 0.8<r<0.9 iyi; 0.7<r<0.8 kotii; r<0.7 ¢ok kotiidiir. RAPD verilerine dayali
olusturulan dendogramdan co-phenetic degerin matriks ile arasindaki korelasyon
oldukca yiiksek bulunmustur. Bu da verilerin saglikli oldugunun bir gostergesidir.
Olusturulan dendogram Sekil 4.34’de sunulmustur. Birbirine en yakin genotipler ise
A-7, A-9 ile A-8, A-24 ile A-25, A-26 ile A-28 olarak belirlenmistir. Bu
genotiplerden A-7 ile A-9 birbirine 0.89’luk benzeme oram ile yakinken, A-8 de
bunlara 0.85 diizeyinde benzerdir. Diger genotiplerde A-24 ile A-25 birbirine 0.85
diizeyinde, A-26 ile A-28 ise birbirine 0.84 diizeyinde benzer ¢ikmislardir.

Bu dendogram incelendiginde genotipler 0.22 benzerlik seviyesinde 2 ana
gruba ayrilmistir. Birinci ana grubu sadece hiyar (Cucumis sativus cv. Beith Alpha)
genotipinin olusturdugu goriilmektedir. Cucumis cinsine dahil, ancak farkli bir tiir
olan hiyarin tek basma bir grup olusturmasinin beklenen bir sonu¢ oldugu
soylenebilir. Tkinci grup ise diger acur ve kavun genotiplerinden olusmustur.

Ikinci ana grup daha detayli incelendiginde 0.50 benzerlik diizeyinde iki alt
gruba ayrildig1 goriilmiistiir. Birinci alt grubu A-61 ve K-175 genotipleri
olusturmustur. Bu iki genotip arasinda 0.58 benzerlik oram tespit edilmistir. Ikinci alt
grup ise kendi arasinda 0.53 benzerlik oraninda ikiye ayrilmistir. Birinci alt grup
sadece K-186 ve K-187 genotiplerinden olusurken, ikinci grupta diger acur ve kavun

genotipleri toplanmistir.
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Morfolojik karakterizasyon kisminda Sekil 4.15°de sunulan dendogram
incelendiginde morfolojik olarak K-175 ve K-186 genotiplerinin benzer olduklari,
ancak genetik olarak K-186 genotipinin K-187 genotipine daha ¢ok benzedigi tespit
edilmistir.

Garcia-Mas ve ark. (2000), kavunda yaptiklar1 ¢caligmada 500 RAPD primeri
taramuglar ve bu primerlerden 204 tanesinin polimorfik bant verdigini tespit
etmislerdir. Toplam 364 polimorfik bant belirlemisler ve toplam kullanilan her
primer i¢in polimorfik bant oranint 0.73 olarak saptamuslardir. Lopez-Sese ve ark.
(2002), Ispanyol kavunlarinda yaptiklar1 karakterizasyon calismasinda kullandiklari
36 RAPD primerinden toplam 399 bant elde etmislerdir. Bu bantlarin 100 tanesi
polimorfik bulunmus olup polimorfizm orani ise % 25.1 olarak belirlenmistir. Nakata
ve ark. (2005), yaptiklar1 caliymada 25 RAPD primerinden toplam 50 polimorfik
bant elde etmislerdir. Ayrica yaptiklar1 bu caligmada en fazla genetik cesitliligi % 79
ile oryantal smiftan elde etmislerdir. Japon house cesiti ve charentais market
smiflarindan da orta seviyede (% 56) polimorfizm saptamislardir. En diisiik
polimorfizm (% 38) ise Earl’s tipi kavunlardan elde edilmistir.

Dey ve ark. (2006), act kavunda (Momordica charantia L.) yaptiklar1 genetik
cesitlilik ¢calismasinda 116 RAPD primeri icinden polimorfik olarak belirledikleri 29
primerden toplam 208 bant elde etmislerdir. Bu bantlarin 76 tanesi polimorfik
bulunmus olup, polimorfizm oran1t % 36.5 olarak tespit etmislerdir. Tanaka ve ark.
(2007), yaptiklar1 ¢alismada 18 RAPD primerinden toplam 27 polimorfik bant
bulmuslar ve en iyi polimorfik banti ise A20-800 primerinden elde etmislerdir.
Behera ve ark (2008), 38 Hindistan Momordica genotipini 29 RAPD primeri
kullanarak genetik analizlemislerdir. Kullanilan RAPD primerleri 208 bant
olusturmus, bunlardan 76 tanesi polimorfik olarak bulunmustur. Sensoy ve ark
(2007) ise, 33 RAPD primerinden 109 polimorfik bant belirlemislerdir.

Sensoy ve ark. (2007), yaptiklar1 calismada genetik olarak birbirine yakin ya
da aym bolgeden toplanan kavun genotiplerini benzer sekilde kiimelemislerdir. Tiirk
kavunlarindaki genetik cesitlilik yabanci kavunlarin cesitliliginden daha yiiksektir.

Bizim yaptigimiz ¢alismada da Tiirkiye’den toplanan acurlar, yurt disindan temin
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edilen ve farkli orijine sahip kavun genotipleri ile acur genotiplerinden farkh sekilde
kiimelenmistir.

Yiiriitmiis oldugumuz calismada, 50 RAPD primerinden polimorfik olan 17
tanesinden toplam 132 bant elde edilmis olup, bu bantlarin 126 tanesi polimorfik
olarak bulunmustur. Polimorfizm orani ise % 95.45 olarak belirlenmistir.

Bizim c¢alismamizda elde edilen yiikksek polimorfizm oraninin sebebi;
materyalimizin tim Cucumis cinsini igermesinden kaynaklanmistir. Ayrica diger
caligmalardaki sonuglarla bizim sonuglarimizin  farkliblk gdstermesi normal
karsilanabilir. Kullanilan markor sistemi ayni olsa bile RAPD’in her laboratuvarda
farkli sonuglar vermesi, kullanilan primerler ve materyallerin farkli olusu bu
farkliligin sebebi olarak gosterilebilir.

Giinlimiizde yapilan calismalarda halen RAPD tekniginin yaygin sekilde

kullanildig1 ve genetik cesitliligi belirlemede yeterli oldugu goriisiine varilmigtir.
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Sekil 4. 34. Genetik Karakterizasyon Sonucunda Genotiplerin Dagilimi
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5. SONUC VE ONERILER

Calismada Tirkiye Bitki Gen Bankasi olan Tarim ve Koyisleri Bakanhigi
Menemen Tarimsal Arastirma Enstitiisii ile Diinya Kavun Gen Bankasi olan
Fransa’nin INRA kurulusuna ait acur materyalleriyle birlikte, Orta Anadolu’dan
Ankara, Kayseri ve Nigde; Akdeniz Bolgesi’'nden Kahramanmaras, Adana ve
Isparta; Giiney Dogu Anadolu Bolgesi’'nden ise Sanlrfa, Mardin, Diyarbakir, Kilis
ve Siirt’ten toplanan toplam 68 acur genotipi, kiiltiirii yapilan ve yapilmayan 9 kavun
genotipi ile bir hiyar genotipi olmak iizere toplam 78 Cucumis melo ve Cucumis
sativus genotipinde calisilmistir.

Morfolojik karakterizasyon i¢in yapilan gozlemler UPOV (Uluslararas1 Yeni
Bitki Cesitlerini Koruma Birligi)'ca kurallar1 belirlenmis olan, Tarim ve Koyisleri
Bakanhgi'nca Tiirkge'ye uyarlanarak 12 Ekim 1998 tarihinde ve 23491 sayili Resmi
Gazete'de yer alarak yiiriirliige giren, "Bitki Ozellik Belgeleri Hakkinda Teblig" e
gore yapimustir.

Genotiplerin fide donemindeki ozellikleri incelendiginde, kotiledonlarin
cogunun (% 61.6) biiyiik oldugu, hepsinin renklerinin orta seviyede yesil oldugu
gozlenmistir. Genotiplerin bitkilerinde yapilan dl¢ciim ve gozlemlerde ise bitki boyu
en uzun olan genotipin 233.3 cm ile A-81 oldugu, en kisa boylu genotipin ise K-183
oldugu belirlenmistir. Ana govde iizerindeki bogum sayis1 26 genotipte ¢ok olarak
degerlendirilmis olup, en fazla bogum sayis1 A-70, A-81, A-51 ve K-177 kodlu
genotiplerde tespit edilmistir.

Genotiplerin %46.7’sinde yaprak ayasi biiyiikliigii orta diizeyde gdzlenmistir.
Ayrica genotiplerin % 73.3’linde yaprak ayasi rengi orta yesil olarak belirlenmistir.
Cicek cinsiyetlerine bakildiginda 49 (% 81.7) genotipin tek evcikli yani monoik yapiya
sahip oldugu anlagilmustir.

Meyvede yapilan Olciimler ve gozlemler sonucunda meyve kabuk zemin
renginin genotiplerin biiyilk cogunda (% 91.7) yesil oldugu gozlenmistir. Meyve
uzunlugu dikkate alindiginda, en uzun meyveli genotipin 72 cm ile A-75 oldugu
bulunmustur. En agir meyveli genotip A-11 olurken, en hafif meyveli genotip ise A-2

olarak belirlenmistir. Meyve kabugunda ikincil renk olusumu 34 genotipte
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gozlenmezken, 23 genotipte ikincil renk olusumu gozlenmistir. Meyve siirgiin ucu sekli
cogu genotipte (% 76.7) sivri olarak belirlenmistir. Meyvelerde ¢iti olusumu
incelendiginde  genotiplerin  biiyiik  cogunlugunda (%93.3) c¢iti  olusumu
gozlenmemistir. Acurda ¢iti olusumu zaten bilinen bir karakter degildir. Meyvelerde
et rengi 45 genotipte yesil, 10 genotipte portakal ve 5 genotipte krem olarak
belirlenmistir.

Morfolojik karakterizasyon verilerine dayali olarak yapilan dendogramlarda,
genotiplerin dort grupta toplandig1 goriilmektedir. Burada belirtilen 2 numarali grup
incelendiginde, daha c¢ok Tiirkiye’'nin c¢esitli bdolgelerinden toplanan acur
genotiplerinin yogunlastigi, 4 numarali grupta ise Diinya Kavun Gen Bankasindan
gelen acur ve kavun genotiplerinin cogunlukta oldugu belirlenmistir.

Genetik karakterizasyon ¢caligmasinda polimorfik oldugu belirlenen 17 RAPD
primeri, genotipleri ayrrmak icin kullanilmistir. Bu primerlerden toplam 132 bant
elde edilmistir. Yapilan analizler sonucu polimorfizm orani ¢ok yiiksek olarak (%
95.45) belirlenmistir. Elde edilen allelik verilerden olusturulan dendogram
incelendiginde, Tirkiye'nin cesitli bolgelerinden toplanan acurlarm bir grupta,
Diinya Kavun Gen Bankasmdan temin edilen acurlarm bir grupta, yine Diinya Kavun
Gen Bankasindan temin edilen kavunlarin ayr1 bir grupta ve hiyar genotipi de tek
basina bir grup olusturacak sekilde bir gruplagsma ortaya ¢ikmistir.

Birbirine genetik olarak en yakin genotipler ise 0.89’luk benzeme diizeyinde
A-7 ve A-9 olmustur. Bu iki genotipe 0.85 diizeyinde A-8 genotipi yakin ¢ikmustir.
Diger genotipler A-24 ile A-25 birbirine 0.85 diizeyinde, A-26 ile A-28 ise birbirine
0.84 diizeyinde benzer ¢cikmiglardir.

Bu calisma sonucunda elde edilen allelik cesitlilige ait bilgiler ileride
yapilacak 1slah caligmalarinda ebeveynlerin belirlenmesine yardimci olacaktir.
Sonuclara bagli olarak aynmi allelere sahip bireylerin birbirleri ile degilde (gen
havuzunun daraltilmasi1 nedeniyle) az bulunan alleleri tasiyan bireylerle kombine
edilmesi genetik cesitliligin arttirilmasim saglayacaktir. Yine genetik uzakliklarin
belirlenmesi ile birbirinden tamamen uzak bireylerin melezlenmesi melez bitkilerde

varyasyonu arttiracaktir (Aka Kagar, 2001).
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5. SONUC VE ONERILER Murat Talha KOSE

Yiiriitiilen bu ¢aligma ile Tiirkiye ’nin gen merkezi sinirlari icerisinde bulunan
acurun; diger iilkelerde yetistirilen acurlar, ayni tiir icerisindeki kiiltiirii yapilan kishk
ve yazlik kavunlar ile kiiltiirii yapilmayan diger kavunlar ve hiyar ile karsilagtirilmasi
yapilmistir. Bundan sonraki ¢alismalarda, morfolojik karakterlerce timitvar goriilen
bazi acur genotiplerinde 1slah caligmalarinin siirdiiriilmesi ile diger molekiiler markir
tekniklerinin de kullanilarak Cucumis cinsi icin daha ayrintili caligmalarin yapilmasi

Onerilmektedir.
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